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ÖNSÖZ 

 

Değerli Üyelerimiz, Sevgili Meslekdaşlarımız, 
 

Türkiye Parazitoloji Derneği Yönetim Kurulu’nun 27.01.2023 tarihli ve 2023/1 nolu 
toplantısında, alınan karar gereği sizleri, Antalya’da Aska Lara Hotel Resort ve Spa’da 30 
Ekim – 3 Kasım 2023 tarihleri arasında düzenlenecek olan 23. Parazitoloji Kongresi’ne davet 
etmekten mutluluk duymaktayız. 

Kongre yeri ve tarihleri konusunda gecikme, en uygun koşulların ve yerin saptanması amacını 
taşımaktaydı. Kongre yeri konusunda Samsun, Edirne ve Ordu seçenekleri de değerlendirilmiş 
sonuçta Antalya ilindeki otellere göre oldukça iyi bir fiyat alınması üzerine kongre yerine kesin 
olarak karar verilmiştir. 

Bilindiği üzere hem tıbbi hem de veteriner hekimlik alanında yaşanan hızlı bilimsel gelişmeler 
kendi alanlarında çalışan bilim insanlarımız tarafından takip edilmekte ve bilim alanımızın en 
önemli etkinliği olan Ulusal Kongrelerimizde bu gelişmeler ve yenilikler paylaşılmakta, yeni 
bilimsel iş birlikleri kurulmaktadır. Bu kapsamda gerek ülkemizde gerekse yurtdışında çeşitli 
konular üzerinde çalışan bilim insanlarının buluşma ortamı olan bu toplantıda başta genç 
arkadaşlarımız için olmak üzere birçok fırsatın ve yeni proje olanaklarının bulunabileceği açıktır. 

Bizler için uzun ve yorucu bir süreçten sonra karşınıza ürünümüz ile yani hazırladığımız program 
ile çıkmış bulunuyoruz. Bu, 23. Kongremizin programını hazırlarken sizlerden gelen konferans, 
yuvarlak masa ve sözlü sunumlar yanı sıra yurtdışından konuşmacıların da katkısı ile 
programımız zenginleştirilmiştir.  

Haziran 2022’de M. Ali Özcel hocamızı kaybetmemiz nedeniyle bir Parazitoloji Kongresi’ni ilk 
kez Hocamız olmadan yapacağımız için üzüntülü olarak ancak bizlere gösterdiği yolda aynı 
motivasyonla, aynen Hocamızın arzu ettiği şekilde yürüdüğümüz için memnuniyetle 
gerçekleştirmeye çalışacağız. Saygıdeğer Hocamızı ve Şubat ayında gerçekleşen deprem 
felaketinde Berna Hamamcı meslektaşımızın da içinde bulunduğu yitirdiğimiz tüm kayıplarımızı 
saygı ve sevgi ile anıyor ve Allah’tan rahmet diliyoruz. 

Bu kongremiz sırasında ayrıca, 31 Ekim 2023 saat 18:00’da seçimli “Dernek Genel Kurulu” nun 
da gerçekleştirileceğini belirtmek isteriz.  

Başta Yönetim Kurulu üyelerimiz olmak üzere emeği geçen tüm arkadaşlarıma ve bütün 
çalışma arkadaşlarıma çok teşekkür ediyoruz. Bu Kongremizin de siz katılımcılara bilimsel ve 
sosyal anlamda faydalı olacağını umuyor ve saygılar sunuyoruz. 
 
 
 
Türkiye Parazitoloji Derneği Yönetim Kurulu Adına 
Prof. Dr. Yusuf ÖZBEL 
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Olgularla Paraziter Hastalıklarda Tedavi  

 
Nevin TURGAY1, Seray TÖZ1, Hatice ERTABAKLAR2 

 
1Ege Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, İZMİR, 2Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi 

Parazitoloji AD, AYDIN  
 
 
Tüm Dünya’da olduğu gibi Türkiye’de de paraziter enfeksiyonların ihmal edilen hastalıklar arasında 
olduğu bilinen bir gerçektir. Paraziter enfeksiyonlar Türkiye’de sık görülmekle birlikte özellikle klinik 
branşlarda daha az tanındıkları dikkati çekmektedir. Özellikle bazı paraziter enfeksiyonların 
tedavisinde kullanılan birincil seçenek ilaçların Türkiye’de temininin mümkün olmaması klinisyen 
hekimlerin tedavi ve hasta takibinde zorluklar yaşamasına neden olabilmektedir. Bu nedenle sık 
görülen ama az bilinen parazit enfeksiyonlarının tanısı raporlandığında klinisyen hekimlerden 
laboratuvar hekimine konsültasyon talepleri gelmektedir. Bu kitapla sunulan olgu serileriyle klasik 
tedavilerin yanı sıra komplikasyonlu olgularda uygulanan alternatif tedavi protokolleri paylaşılarak 
paraziter enfeksiyonların tanınırlığının artması ve hasta takibi uygulamalarında bilgi ve deneyim 
paylaşımı amaçlanmıştır. Özellikle bağışıklık sistemi baskılanan hastalarda paraziter hastalıkların 
önemli bir kısmının fırsatçı enfeksiyona dönüşme potansiyeli taşıdığı bilinmektedir.  
Kitabımızda her bölüm, laboratuvarda tanı koyan hekim ve hastaların tedavisinin planlanması ve 
takibinde çalışan klinisyen hekimin ortak katkıları ile hazırlanmıştır. Her bölümdeki yazarlar ilgili 
hastalığa dair Türkiye’de dikkate değer tecrübeye sahip bilim insanlarıdır. 
Bölümlerin yazımında konu ile ilgili bir klasik ve/veya bir komplike olmak üzere, ilgi çekici ve öğretici 
özelliği olan olgular seçilmiştir. Kitap bölümü, “Giriş”, “Olgu Sunumu”, “Sonuç” ve “Tartışma” alt 
başlıklarını içermektedir. Özellikle tedavi seçeneklerinin detaylandırılması ve klasik tedaviler 
yanında, komplikasyonlu olgularda uygulanan tedavi protokolleri hakkında da bilgiler içerilmesine 
özen gösterilmiş olup, tedavi sıkıntısı yaşanan olgularda sahada çalışan hekimlere alternatifler 
sunulması amaçlanmıştır. Bu olgulardaki deneyimlerin paylaşılmasının bilime katkı sağlaması 
beklenmektedir. Kitabın, ileriki yıllarda yeni olguların eklenmesiyle organik/dinamik ve sürekli 
yenilenebilir bir yapıda olması beklenmektedir. 
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1. GÜN 

30 Ekim 2023, Pazartesi 
 

 SALON 1 
 

15:00 
16:00 

KONGRE AÇILIŞ PROGRAMI 
Saygı Duruşu ve İstiklal Marşı 
Yusuf ÖZBEL, Açılış Konuşması 
Gemişten Günümüze Parazitoloji Kongreleri 
Seray TÖZ, “Olgularla Paraziter Hastalıklarda Tedavi” 

 

16:00 
16:30 

KONFERANS OTURUMU 01 
Oturum Başkanı: Seray TÖZ  
 
KONFERANS 01 
DELÜZYONEL PARAZİTOZLU HASTAYA YAKLAŞIM 
Konuşmacı: Derya DİRİM ERDOĞAN, Ege Üniversitesi, İZMİR 

16:30 
17:00 

KONFERANS 02 
SITMADA İLAÇ DİRENCİ ve AŞI ÇALIŞMALARI 
Konuşmacı: Salim YAKUT, Harran Üniversitesi, ŞANLIURFA 

 

17:00 
17:30 ÇAY / KAHVE ARASI  

17:30 
18:00 

KONFERANS OTURUMU 02 
Oturum Başkanı: Arif ÇİLOĞLU 
 
KONFERANS 03 
ÇEVRE-İNSAN ve PATOJENLERİN EVRİMSEL EKOLOJİK ETKİLEŞİMİ 
Konuşmacı: Şahin TOPRAK, Harran Üniversitesi, ŞANLIURFA 

18:00 
18:30 

KONFERANS 04 ONLINE 
HOST SPECIFICITY AND BIOGEOGRAPHY OF AVIAN HAEMOSPORIDIAN 
PARASITES: LESSONS FOR PREDICTING INFECTIOUS DISEASE EMERGENCE 
Konuşmacı: Vincenzo A. ELLIS, University of Delaware, USA 

 

18:30 
19:30 

AÇILIŞ KOKTEYLİ 
 

19:30- AKŞAM YEMEĞİ 
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2. GÜN 
31 Ekim 2023, Salı 

 

 SALON 1 
 

09:00 
09:30 

KONFERANS OTURUMU 03 
Oturum Başkanı: Yusuf ÖZBEL 
 

KONFERANS 05 
MİYAZ ETKENLERİ VE MİYAZDA YANILTICI BAZI NOKTALARIN GÖZDEN 
GEÇİRİLMESİ 
Konuşmacı: Erdal POLAT, Cerrahpaşa Üniversitesi, İSTANBUL 

 

09:30 
11:00 

YUVARLAK MASA OTURUMU 01 

GENÇ PARAZİTOLOGLARLA OLGU SUNUMLARI 
Düzenleyen: Ahmet ÖZBİLGİN, Gülnaz ÇULHA 
 

1. Göç ve Uyuz 
Tülay AKSOY, Mehmet HARMAN, Ahmet ÖZBİLGİN 
 

2. Göç ve Leishmaniasis 
Ahmet YILDIRIM, Mehmet HARMAN, Ahmet ÖZBİLGİN 
 
3. Hatay’da Yurt Dışı Kaynaklı Tedaviye Geç Yanıt Veren İki Sıtma Olgusu 
Tuğba KAYA, Gülnaz ÇULHA, Mehmet CABALAK, Ceren ÜNAL 
 
4. Lösemi Öntanılı Yerli Sıtma Olgusu 
İbrahim ÇAVUŞ 
 

5. Kuzu Postuna Bürünmüş Kurt Leishmania tropica: İki Pediatrik Visseral Leishmaniasis 
tropica Olgusu 
Yener ÖZEL, Ahmet ÖZBİLGİN 
 
6. Myastenia gravis Tanılı Olguda Strongyloides stercoralis Enfeksiyonu 
Evren TİLEKLİOĞLU 

 

11:00 
11:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

11:30 
12:30 

YUVARLAK MASA OTURUMU 02 

TIBBİ SÜLÜK YETİŞTİRİCİLİĞİ VE SÜLÜK TEDAVİSİ (HİRUDOTERAPİ) 
Düzenleyen: Muttalip ÇİÇEK 
 

1. Hirudoterapinin Tarihçesi ve Genel Bilgiler 
Fatih ÇAKIR 
 

2. Tıbbi Sülük Yetiştiriciliği ve Deneyimlerimiz 
Alican BİLDEN 
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3. Tıbbi Sülükler ile Tedavi ve Farmasötik Ürünler Üzerine Güncel Bilimsel Çalışmalar 
Muttalip ÇİÇEK 
 
4. Tedavide Kullanımı ve Cerrahpaşa Deneyimleri 
Erdal POLAT 

 

12:30 
13:30 ÖĞLE ARASI 

 

13:30 
15:00 

KONFERANS OTURUMU 04 
Oturum Başkanı: Levent AYDIN 

KONFERANS 06  
KKK ATEŞİNE KARŞI İKİ REKOMBİNANT ADENOVİRÜS TABANLI AŞI ADAYININ 
GELİŞTİRİLMESİ VE ETKİNLİĞİNİN DEĞERLENDİRİLMESİ 
Konuşmacı: Aykut ÖZDARENDELİ, Erciyes Üniversitesi, KAYSERİ 
 

KONFERANS 07  
TÜRKİYE’DE TAHTAKURUSU ENFESTASYONLARI ARTIYOR MU? 
Konuşmacı: Seher TOPLUOĞLU, Sağlık Bakanlığı, ANKARA 
 

KONFERANS 08  
Echinococcus granulosus: GÜNCEL TAKSONOMİ ve SINIFLANDIRMADA YAPILAN 
HATALAR 
Konuşmacı: Sami ŞİMŞEK, Fırat Üniversitesi, ELAZIĞ 

 

15:00 
15:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

15:30 
17:00 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 01 
Oturum Başkanları: Münir AKTAŞ, Metin PEKAĞIRBAŞ 
 
SB01. Sivas, Ankara ve Denizli İllerinde Kedilerde Rickettsia Soyundaki Patojenlerin 
Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 
Ufuk EROL, Ömer Faruk ŞAHİN, Melih Gazi GENÇ, Kürşat ALTAY 
 
SB02. Sivas Yöresinde Mandalarda Theileria Türlerinin Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması 
Ömer Faruk ŞAHİN, Ufuk EROL, Kürşat ALTAY 
 
SB03. Theileria annulata’nın Bazı İmmunojenik Antijenlerinin Türkiye ve Tunus 
İzolatlarında Gösterdiği Çeşitlilik 
Metin PEKAĞIRBAŞ, Hakan KANLIOĞLU, Beril KOÇ, Heycan Berk AYDIN, Selin HACILARLIOĞLU,  
Moez MHADHBI, Mohamed Aziz DARGHOUTH, Serkan BAKIRCI, Tülin KARAGENÇ, Hüseyin Bilgin BİLGİÇ 
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SB04. Babesia ovis'in Keçiler Üzerindeki Etkisi: Patojen mi Değil mi? 
Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet ULUÇEŞME, Münir AKTAŞ 
 
SB05. Epidemiology and Pathogenesis of Babesia aktasi n. sp. in Goats 
Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet ULUÇEŞME, Munir AKTAŞ 
 
SB06. Evaluating the Pathogenicity of Babesia aktasi n. sp. Through Experimental 
Infection in Saanen Goats 
Mehmet Can ULUÇEŞME, Sezayi ÖZÜBEK, Münir AKTAŞ 
 
SB07. Aydin Ilinde Saptanan Yurtdışı Kaynaklı Sıtma Olguları: 10 Yılık Retrospektif 
Analiz 
Evren TİLEKLİOĞLU, Hatice ERTABAKLAR 
 
SB08. Styrax liquidus Ekstrelerinin in vitro ve in vivo Anti-Malarial Etkinliğinin 
Araştırılması 
İbrahim ÇAVUŞ, İ. Cüneyt BALCIOĞLU, Serkan LEVENT, Gözde ÖZTÜRK, Betül DEMIRCI, Yusuf ÖZKAY,  
Hüsniye KAYALAR, Ahmet ÖZBİLGİN 
 

 

17:00 
17:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

17:30 
18:00 

KONFERANS OTURUMU 05 
Oturum Başkanı: Arif ÇİLOĞLU 

 

KONFERANS 09  ONLINE 
BLOOD MEAL ANALYSİS REVEALS SURPRISING ASPECTS OF VECTOR-BORNE 
DISEASE ECOLOGY 
Konuşmacı: Nathan BURKETT-CADENA, University of Florida, USA 

 

18:00 
19:30 

TÜRKİYE PARAZİTOLOJİ DERNEĞİ 
25. OLAĞAN GENEL KURULU 

 

19:30- AKŞAM YEMEĞİ 
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3. GÜN 

01 Kasım 2023, Çarşamba 
 

 SALON 1 
 

09:00 
09:30 

KONFERANS OTURUMU 06 
Oturum Başkanı: Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 
KONFERANS 08  ONLINE 
UNRAVELING THE INTRICATE DANCE OF AVIAN MALARIA: PLASMODIUM 
PARASITES AND HOST-ENVIRONMENT ADAPTATIONS 
Konuşmacı: Luz GARCIA-LONGORIA BATANETE, University of Extremadura, SPAIN  

09:30 
10:00 

KONFERANS 09 
İNSAN EVOLÜSYONU, TARİHTE, ARKEOLOJİDE, ADLİ ENTOMOLOJİDE ve 
SANATTA BİTLER 
Konuşmacı: Kosta MUMCUOĞLU, The Hebrew University, ISRAEL 

10:00 
10:30 

KONFERANS 10 
Blastocystis’in MOLEKÜLER TANISI ve GENOTİPLENDİRME YÖNTEMLERİ 
Konuşmacı: Erdoğan MALATYALI, Aydın Adnan Menderes Üniversitesi, AYDIN 

10:30 
11:00 

KONFERANS 11 
DOĞAL AFETLER SONRASI VEKTÖR MÜCADELESİ: TÜRKİYE 6 ŞUBAT 2023 
DEPREMLERİ ÖRNEĞİ 
Konuşmacı: Hüseyin ÇETİN, Akdeniz Üniversitesi, ANTALYA 

 

11:00 
11:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

 SALON 1 SALON 2 

11:30 
12:30 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 02 
Oturum Başkanları:  
Hatice ERTABAKLAR / Neriman MOR 
 
SB09. Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi’nde 
Alveolar Ekinokokkozisin Yaygınlığında 
Köpeklerin Rolü 
Muzaffer AKYÜZ, Hamza AVCIOĞLU 
 
SB10. Koyun hidatid kist izolatlarında Eg.P29 
Geninin Moleküler Karakterizasyonu, 
Ekspresyonu ve Rekombinant Eg.P29 
Antijeninin Serodiagnostik Etkinliğinin 
Değerlendirilmesi 
Gözde ŞAHİNGÖZ DEMİRPOLAT, Alparslan YILDIRIM 
 
 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 03 
Oturum Başkanları:  
Sami ŞİMŞEK / Süleyman AYPAK 
 
SB15. Survey on Concurrent Presence of 
Dirofilaria immitis and Wolbachia bacteria 
in Dogs in Rural Areas of Ghaemshahr, 
Northern Iran 
Arash SADEGHI, Mohammad SADAGHIAN, Yashar 
AMINZADEH, Ehsan JAVADI, Mehdi AMIRHOOSHANGI 
 
SB16. Erzurum İli Sokak Köpeklerinde 
Taenia Türlerinin Moleküler Karakterizasyonu 
Rıdvan KİRMAN, Muzaffer AKYÜZ, Hamza AVCIOĞLU, 
Esin GÜVEN 
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SB11. Kistik Ekinokokkozis’te Hücresiz DNA 
Hedefli Nested PCR’ın Tanı ve Takip 
Potansiyelinin Serolojik Testler ile 
Karşılaştırılması 
Mervenur SARIKAYA, Emin YAĞMUR, Onur BOZKURT, 
Sevilay KARAHAN, İpek BAYSAL, Serra ÖRSTEN, Okan 
AKHAN 
 
SB12. Kistik Ekinokokkozis Ön Tanılı 
Hastalarda Son 18 Aylık (Ocak 2022- 
Ağustos 2023) Dönemde Indirekt 
Hemaglütinasyon (İHA) Test Sonuçlarının 
Değerlendirilmesi 
Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Hülya AYMA RÜZGAR 
 
SB13. Türkiye’de Bir Gri Kurtta 
Echinococcus equinus ve Echinococcus 
canadensis (G6/7)’in Miks Enfeksiyonu: İlk 
Bildirim ve İzolatlardaki Genetik 
Değişkenliğin Belirlenmesi 
Şeyma GÜNYAKTI KILINÇ, Figen ÇELİK, Harun Kaya 
KESİK, Muhammed Ahmed SELÇUK, Haroon AHMED, 
Sami ŞİMŞEK 
 
SB14. Risk Grubu Bazı Mesleklerde Kistik 
Ekinokokkoz, Toksoplazmoz ve Brusellozun 
Seropozifliği Üzerine Araştırmalar 
Neriman MOR, Çiğdem Eda BALKAN BOZLAK, Turgut 
ANUK, Baycan MOR, Mükremin Özkan ARSLAN 
 

SB17. Cloning and Expression of Fasciola 
hepatica Enolase Gene and Efficacy of 
Recombinant Protein in the Serodiagnosis 
of Sheep Fasciolosis 
Figen ÇELİK, Sami ŞİMŞEK, Muhammed Ahmed 
SELÇUK, Harun Kaya KESİK; Seyma GÜNYAKTI KILINÇ, 
Burcak ASLAN ÇELİK 
 
SB18. Toxocara canis Inorganik 
Pirofosfatazının (Tc-Pyp) Moleküler 
Karakterizasyonu, Rekombinant Tc-Pyp’nin 
Immunojenitesi ve Koruyucu Etkinliği 
Gamze YETİŞMİŞ, Alparslan YILDIRIM 
 
SB19. Türkiye'nin Elazığ ve Bingöl 
İllerinde Kesilen Koyun ve Keçilerden Elde 
Edilen Cysticercus tenicollis İzolatlarının 
Genetik Çeşitliliği ve Haplotipleri 
Şirvan KARAKOÇ, Harun Kaya KESİK, Figen ÇELİK, 
Muhammed Ahmed SELÇUK, Şeyma GÜNYAKTI KILINÇ, 
Sami ŞİMŞEK 

 

12:30 
13:30 ÖĞLE ARASI 

 

13:30 
15:00 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 04 
Oturum Başkanları:  
Zati VATANSEVER /  
Nogay GİRGİNKARDEŞLER 
 
SB20. Aksaray Yöresindeki Eşeklerde 
(Equus asinus) Enterocytozoon bieneusi’nin 
Moleküler Prevalansı ve Izolatların 
Genotiplendirilmesi 
Sümmani ÇİFCİ, Alparslan YILDIRIM, Sadullah USLU, 
Gamze YETİŞMİŞ, Ahsen TOROSLU, Batuhan ARSLANHAN, 
Abdullah İNCİ 
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SB21. Sivas Yöresinde Mandalarda Giardia 
duodenalis’in Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması ve Genotiplendirilmesi 
Osman Furkan URHAN, Ufuk EROL, Kürşat ALTAY 
 
SB22. Sivas Yöresinde Kedilerde 
Hemotropic Mycoplasmaların Moleküler 
Yöntemlerle Araştırılması 
Kürşat ALTAY, Alparslan COŞKUN, Ufuk EROL,  
Ömer Faruk ŞAHİN, Sefer TÜRK 
 
SB23. Dientamoeba fragilis İzolatlarının 
Multilokus Sekans Tiplendirme (MLST) 
Yöntemi ile Genotiplendirilmesi 
Erdoğan MALATYALI, Özgür GÜÇLÜ,  
Hatice ERTABAKLAR, İbrahim YILDIZ, Sema ERTUĞ 
 
SB24. HPV Pozitif Servikal Örneklerde 
Trichomonas vaginalis Varlığının 
Araştırılması 
Çağla YILDIZ ALAGÖZ, Ahmet ÖZBİLGİN,  
Sinem AKÇALI, Asli GÖKER, İbrahim ÇAVUŞ, Yener ÖZEL 
 
SB25. Bursa Uludağ Üniversitesi 
Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında 
Toksoplasmosis Şüphesi Ile Başvuran 
Hastaların Serolojik Sonuçlarının 
Retrospektif Olarak Değerlendirilmesi  
Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Büşra ÇALIŞIR 
 
SB26. Evaluation of The Relationship 
Between Cryptogenic Epilepsy and 
Toxoplasma gondii: A Meta-Analysis 
Selahattin AYDEMİR, Zeynep TAŞ CENGİZ,  
Zübeyde KUL, Kenan KAÇAK, Hasan YILMAZ 
 
SB27. Cat Boost Makine Öğrenimi Tekniği 
Kullanılarak COVID-19 Hastaları Için Risk 
Faktörlerinin Belirlenmesi 
Tuba GÜL, İpek BALIKÇI ÇİÇEK, Türkan Mutlu YAR, 
Ülkü KARAMAN 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

SITMA ÇALIŞTAYI 
 

Geçmişten Günümüze Sıtma 
M. Ziya ALKAN 

 
Ülkemizde Sıtma Olgularının Son 

Durumu 
Yener ÖZEL 

 
Sıtma Laboratuvar Tanısı 

(Uygulama) 
 

Ahmet ÖZBİLGİN 
M. Ziya ALKAN 

Yener ÖZEL 
İbrahim ÇAVUŞ 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 

 

15:00 
15:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 
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15:30 
16:30 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 05 
Oturum Başkanları:  
Alparslan YILDIRIM / Ahmet DENİZ 
 
SB28. Oküler Demodikoz Punktum Stenozu 
Için Bir Risk Faktörü mü? 
Hatice YAZISIZ, İbrahim BAŞOL, Hatice Deniz İLHAN, 
Özlem KOYUNCU ÖZYURT, Betil ÖZHAK 
 

SB29. Yakın Tehlike Bal Arısı akarı 
(Tropilaelaps spp); Ekonomik Risk Analizi 
Oya GİRİŞGİN, Levent AYDIN, Ahmet Onur GİRİŞGİN, İrem 
Ayça ÖZSOY, Deniz TOPCU 
 

SB29. Phylogenetic Characterization of 
30Aedes albopictus generations in Turkey's 
Eastern Black Sea Region Based on Complete 
Mitochondrial Genome Analyses 
Ahsen Meliha TOROSLU, Saffet TEBER, Alparslan 
YILDIRIM, Gökmen Zafer PEKMEZCİ, Sadullah USLU, Alina 
KIZGIN, Batuhan ARSLANHAN, Abdullah İNCİ,  
Barry ALTO 
 

SB31. Multi Locus Sequence Typing (MLST) of 
Wolbachia Endobacteria in Aedes albopictus 
and Culex pipiens Sampled from West Black 
Sea Region of Turkey 
Alina KIZGIN, Alparslan YILDIRIM, G. Zafer PEKMEZCİ, 
Sadullah USLU, Ahsen Meliha TOROSLU, Batuhan 
ARSLANHAN, Abdullah İNCİ, Barry ALTO 
 

SB32. Molecular Characterization of Two 
Isoforms of Delta Class 1 Glutathione S-
Transferase in Aedes albopictus and Their 
Expression Analyses in Adult Generations 
That Expose to Nonlethal Doses of 
Pyriproxyfen at Larvae Stage 
Batuhan ARSLANHAN, Alparslan YILDIRIM, G. Zafer 
PEKMEZCİ, Sadullah USLU, Ahsen Meliha TOROSLU,  
Alina KIZGIN, Abdullah İNCİ, Barry ALTO 
 
SB33. Orta Karadeniz Bölgesinden 
Örneklenen Sivrisineklerde (Diptera: 
Culicidae) Kanatlı Haemosporidian 
Parazitlerin Yaygınlığı ve Moleküler 
Karakterizasyonu  
Sadullah USLU, Ahsen Meliha TOROSLU, Önder DÜZLÜ, 
Fatih Mehmet ŞİMŞEK, Alparslan YILDIRIM, G. Zafer 
PEKMEZCİ, Zuhal ÖNDER, Arif ÇİLOĞLU, Gupse Kübra 
KARADEMİR, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL, Abdullah İNCİ 
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16:30 
17:00 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

 SALON 1 SALON 2 

17:00 
18:30 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 06 
Oturum Başkanları:  
Bayram ŞENLİK / Arif ÇİLOĞLU 
 
 

SB34. Ağrı Yöresinde Sığırlarda 
Hypodermosis Enfestasyonunun Yaygınlığı 
ve Ekonomik Önemi 
Gencay Taşkın TAŞÇI, Cuma SALTAN, Nilgün AYDIN, 
Neslihan ÖLMEZ, Mesut YİĞİT, Mesut Erdi IŞIK 
 
SB35. Tek ve Iki Konaklı Gelişim Gösteren 
Hyalomma scupense Kenelerinin 
Mitokondriyal Genom ve Nükleer Genler 
Tabanlı Moleküler Karakterizasyonu ve 
Filogenetik Analizleri 
Arif ÇİLOĞLU, Gupse Kübra KARADEMİR,  
Gürkan AKYILDIZ 
 
SB36. Bazı Yabani Memelilerde Kene 
Enfestasyonları: Dermacentor reticulatus’un 
Bozayı (Ursus actros)’da ilk Bildirimi 
Barış SARI, Neslihan ÖLMEZ, Nilgün AYDIN,  
Mete CİHAN, Mesut IŞIK, Burak BÜYÜKBAKİ 
 
SB37. Kuzey Doğu Anadolu Bölgesi’ndeki 
Köpeklerde Kene Kaynaklı Paraziter 
Patojenlerin Prevalansı ve Moleküler 
Karakterizasyonu 
Gencay Taşkın TAŞÇI, Nilgün AYDIN, Neslihan ÖLMEZ, 
Mesut YİĞİT, Mesut Erdi IŞIK, Zati VATANSEVER 
 
SB38. Sivas Yöresinde Koyunlardan 
Toplanan Kenelerde Rickettsia Soyundaki 
Patojenlerin Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması 
Ufuk EROL, Ömer Faruk ŞAHİN, Osman Furkan URHAN, 
Recep KALIN, Kürşat ALTAY 
 
SB39. Dermacentor reticulatus (Fabricius, 
1794)’un in vitro Koşullarda Beslenmesi 
Neslihan ÖLMEZ, Barış SARI, Zati VATANSEVER 
 
 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 07 
Oturum Başkanları:  
Seray TÖZ / İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
SB42. Molecular Survey on Leishmania 
infantum Prevalence in Rural Regions’ 
Dogs of Babol County, Northern Iran 
Yazdan KHODABAKHSHI, Mohammad SADAGHIAN, 
Yashar AMINZADEH,  
Mehdi AMIRHOOSHANGI, Ehsan JAVADI 
 
SB43. Orta Karadeniz Bölgesi'nde 
Phlebotomus major nesillerinde zoonotik 
karakterli Leishmania (Mundinia) 
martiniquensis’in saptanması ve moleküler 
karakterizasyonu: Türkiye için ilk kayıt  
Alparslan YILDIRIM, Gökmen Zafer PEKMEZCİ, Yusuf 
ÖZBEL, Önder DÜZLÜ, Gupse Kübra KARADEMİR, Arif 
ÇİLOĞLU, Seray TÖZ, Kardelen YETİŞMİŞ, Gamze 
YETİŞMİŞ, Sadullah USLU, Zuhal ÖNDER, Didem 
PEKMEZCİ, Emrah ŞİMŞEK, Osman İBİŞ, Abdullah İNCİ 
 
SB44. Leishmania tropica 
Enfeksiyonlarının Makrofaj Polarizasyonu 
Üzerindeki Etkilerinin Araştırılması 
Nevin TAYMAZ, Ahmet ALOMAR, Milad ASADI, Ayşe 
CANER, Yusuf ÖZBEL, Seray TÖZ 
 
SB45. İnterferon Stimülatör Genlerinin 
(STING) Uyarımı ile Leishmania infantum’a 
Karşı Gelişen Immun Yanıtın Fare Makrofaj 
Hücre Hattında in vitro Değerlendirilmesi  
Nesrin DELİBAŞI, Alparslan YILDIRIM,  
Ahmet EKEN, Abdullah İNCİ 
 
SB46. Klinik Ön Tanıları ile Leishmaniasis 
Olgularının Histopatolojik Değerlendirilmesi 
Süheyla EKEMEN, Yusuf ÖZBEL, Seray TÖZ, Chizu 
SANJOBA, Cuyan DEMIRKESEN, Emel D. ÇETIN, Tülay 
TECIMER, Pelin YILDIZ, Nevin TAYMAZ, Ümit İNCE, 
Cevayir COBAN 
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SB40. Türkiye’de Hiperendemik 
Bölgelerden Toplanan Kenelerde Kırım-
Kongo Kanamalı Ateşi Virüsünün Prevalansı 
Mesut YİĞİT, Ahmet DENİZ, Barış YILDIZ, Hilal BEDİR, 
Nazif ELALDI,  Zati VATANSEVER 
 
SB41. Molecular Determination of 
Hemolivia mauritanica in Hyalomma 
aegyptium Ticks and Their Principal Host 
Palearctic Tortoises Testudo graeca from 
Corum Province, Turkey 
Gönül ARSLAN AKVERAN, Djursun KARASARTOVA, 
Sabiha ŞENSÖZ, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 

SB47. Artemisia vulgaris ve Berberis 
vulgaris Bitki Ekstreklerinin Leishmania 
major Üzerine Etkinliği: in vitro ve ex vivo 
Çalışma 
Tülay AKSOY, Nogay GİRGİNKARDEŞLER,  
İ. Cüneyt BALCIOĞLU, Ali KİLİMCİOĞLU 
 
SB48. Hibrit Gümüş Nanoparçacık 
Komplekslerinin Antileishmanial 
Aktivitesinin Araştırılması 
Yener ÖZEL, İbrahim ÇAVUŞ, Umut YILMAZ, Mehmet 
ÇELEBİ, Ayşegül DALMIZRAK, Feyzullah TOKAY, Sema 
BAĞDAT, Gülhan VARDAR ÜNLÜ,  
Ahmet ÖZBİLGİN, Mehmet ÜNLÜ 

 

18:30 
19:30 AKŞAM YEMEĞİ 

19:30- 
GALA EĞLENCESİ 

(YEMEK SONRASI) 
Yer: Aska Lara Otel Kıyı Tesisleri 
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4. GÜN 

02 Kasım 2023, Perşembe 
 SALON 1 

 

09:00 
09:30 

KONFERANS OTURUMU 07 
Oturum Başkanı: Levent AYDIN 

KONFERANS 14 
İKLİM DEĞİŞİKLİĞİ NE DEĞİLDİR? 
Konuşmacı: M. Kirami ÖLGEN, Ege Üniversitesi, İZMİR  

09:30 
11:00 

YUVARLAK MASA OTURUMU 03 

KÜRESEL İKLİM DEĞİŞİKLİĞİ ETKİSİ İLE ARTAN PARAZİTER RİSKLER 
Düzenleyen: Levent AYDIN 
 

1. Küresel İklim Değişimi Neden ve Sonuçları; Ektoparazit ve Taşıdıkları Hastalıklara 
Genel Yaklaşım 
Levent AYDIN 
 

2. İklim Değişimi ile Keneler ve Taşıdığı Hastalık Riskleri 
Münir AKTAŞ 
 

3. İklim Değişimi ile Pire ve Taşıdığı Hastalık Riskleri 
Zuhal ÖNDER 
 

4. İklim Değişimi ile Sinekler ve Taşıdığı Hastalık Riskleri 
İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 

 

11:00 
11:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

 SALON 1 

11:30 
12:30 

YUVARLAK MASA OTURUMU 04 
EGE-AGEM MOLEKÜLDEN KLİNİĞE AŞI 
Düzenleyen: A. Yüksel GÜRÜZ 
 

1. Aşı Ar-Ge Merkezi Kuruluş Süreci 
A. Yüksel GÜRÜZ 
 

2. DNA Aşılarında Kliniğe Geçişin Hızlandırılması 
Mert DÖŞKAYA 
 

3. Toxoplasma gondii ROP6 mRNA Aşı Transkriptlerinin Üretimi ve Rekombinant ROP6 
Protein İmmünojenisitesi 
Hüseyin CAN 
 

4. Toxoplasma gondii Rekombinant Protein Aşı Üretiminde Kullanılan Farklı Ekspresyon 
Sistemleri; 3 Farklı Deneyim Paylaşımı 
Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA 
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12:30 
13:30 ÖĞLE ARASI 

 

13:30 
16:30 

SATREPS SYMPOSIUM 

THE PROJECT FOR ONE HEALTH APPROACH TO CONTROL of NEGLECTED 
TROPICAL DISEASES with SPECIAL ATTENTION on SANDFLY AND MOSQUITO 
BORNE INFECTIONS in TURKEY 
Organizer: Chizu SANJOBA / Yusuf ÖZBEL 
 
1. Project Aims and Deliverables 
Chizu SANJOBA 
 
2. The Situation of Canine Leishmaniasis in Türkiye 
Metin PEKAĞIRBAŞ 
 
3. The Distribution of Vector Sand Fly Species in Türkiye 
Suha K. ARSERİM 
 
4. Antigen Characterization for Serological Diagnosis of Visceral Leishmaniasis 
Yasuyuki GOTO 
 
5. Taxonomy and Ecology of Mosquitoes 
Yuko HIGA 
 
6. Molecular Mechanisms of İnsecticide Resistance in Sand Flies and Mosquitoes 
Shinji KASAI 
 
7. In silico Screening of İnsecticides and Molecular Modeling Analysis 
Osamu KOMAGATA 
 
8. New Genomics Technologies and Their Applications to Vector Research 
Kentaro ITOKAWA 
 
9. Understanding Host-Parasite Interactions Towards Novel Targeting Strategies 
Cevayir ÇOBAN 
 
10. General Evaluation of The Project and Closing Remarks 
Kita KIYOSHI 
 

 

16:30 
17:00 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 
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 SALON 1 SALON 2 

17:00 
18:00 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 08 
Oturum Başkanları:  
Yusuf ÖZBEL / Suha K. ARSERİM 
 
 
SB49. Batı Karadeniz Bölgesi'nde 
Yaygınlık Gösteren Phlebotomus major ve 
P. kandelakii Nesillerinin Mitokondriyal 
Gen Sekans Analizlerine Dayalı 
Filogenetik Karakterizasyonu 
Gupse Kübra KARADEMİR, Gökmen Zafer 
PEKMEZCİ, Mübeccel ATELGE, Kardelen YETİŞMİŞ, 
Yusuf ÖZBEL, Alparslan YILDIRIM, Sadullah USLU, 
Gamze YETİŞMİŞ, Seray TÖZ, Didem PEKMEZCİ, 
Abdullah İNCİ 
 
SB50. Güneydoğu Anadolu Bölgesi 
İllerinde Kum Sineklerinin Neonikotinoid 
İnsektisitlere Karşı Hassasiyetlerinin 
Araştırılması 
Suha K. ARSERİM, Hüseyin ÇETİN, M. Emin 
LİMONCU, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL Kardelen 
YETİŞMİŞ,  
Zeph Nelson OMONDI, Sefer Özer BABAT, İ. Cüneyt 
BALCIOĞLU 
 
SB51. Muş İlinde Kum Sineği (Diptera: 
Psycodidae: Phlebotomine) Türleri ve 
Elementer Leishmania Enfeksiyonları 
Suha K. ARSERİM, M. Emin LİMONCU, Muhammed 
NALÇACI, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL, Kardelen 
YETİŞMİŞ, Zeph Nelson OMONDI, Sefer Özer BABAT, 
M. Kirami ÖLGEN, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
SB52. Investigation of Sand Fly 
(Psychodidae: Phlebotominae) Species 
and the Presence of Leishmania Parasites 
in the Leishmaniasis Endemic Area in 
Manisa Province 
Suha K. ARSERİM, Ahmet ÖZBİLGİN, M. Emin 
LİMONCU, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL, Samiye DEMİR,  
Zeph Nelson OMONDI, İbrahim ÇAVUŞ, İ. Cüneyt 
BALCIOĞLU 
 
 
 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 09 
Oturum Başkanları:  
Oktay ALVER / Ülkü KARAMAN 
 
 
SB55. Hatay Defne Belediyesi Çöp 
İşçilerinde Enterobius vermicularis ve 
Bağırsak Parazitleri Araştırılması 
Gülnaz ÇULHA, Nazan SAVAŞ, Tuğba KAYA, Ceren 
ÜNAL 
 
SB56. Van Il Merkezi Market ve 
Tarlalarında Satılan Sebzelerde Paraziter 
Etkenlerin Araştırılması 
Fethi BARLIK, Maksut ŞAHİN, Milad AFSHAR, Rahmi 
YILDIZ, Asım ÖZBEK, Sedat KAVAK, Esra GÜRBÜZ 
 
SB57. Bursa Uludağ Üniversitesi 
Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında 
Saptanan Bağırsak Parazitlerinin 
Dağılımının Retrospektif Olarak 
Değerlendirilmesi  
Oktay ALVER, Büşra ÇALIŞIR, Beyza ENER 
 
SB58. Ankara Ili Kedilerinde Görülen 
Gastrointestinal Cestod, Nematod ve 
Protozoon Enfeksiyonları 
Gökben ÖZBAKIŞ BECERİKLİSOY, Hande İrem 
SÖNMEZ, Elif MADAK, Nafiye KOÇ İNAK, Ufuk KAYA 
 
SB59. Arkeolojik Kalıntı Topraklarında Bit 
DNA’sı Saptanması: Deneysel Yaklaşım 
Parisa SHARAFI, Ayça ÖZSİPAHİ, Bengü AKGÖK, Fatma 
Güfran SÜLEYMAN, Kosta Y. MUMCUOĞLU, Ayşegül 
TAYLAN ÖZKAN 
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SB53. Bir Yumurtacı Tavuk Işletmesinde 
Dermanyssus gallinae’nin Farklı Kafes 
Katlarındaki Dağılımı 
Mehmet ÖZÜİÇLİ, Levent AYDIN, Cengiz 
GÖKBULUT, Veli Yılgör ÇIRAK 
 
SB54. Türkiye’de Kuzey Anadolu’da 
Dağılım Gösteren Bazı Reptillerin 
Ektoparazit Faunasının Araştırılması 
Gökhan EREN, Mustafa AÇICI 

 

18:00 
18:30 ÇAY / KAHVE ARASI ve POSTER TARTIŞMASI 

 

 
 

18:30 
19:00 

KONFERANS OTURUMU 08 
Oturum Başkanı: Alparslan YILDIRIM 

 
KONFERANS 15 ONLINE 
INTERSPECİFİC LARVAL COMPETITION BETWEEN INVASIVE Aedes albopictus 
AND ESTABLISHED Culex pipiens MOSQUITOES FROM THE BLACK SEA REGION 
OF TURKEY 
Konuşmacı: Barry Wilmer ALTO, University of Florida, USA 

19:00 
19:30 

KONFERANS 16 ONLINE 
IDENTIFYING LANDSCAPE CORRELATIONS in MULTIVECTOR AND MULTIHOST 
ZOONOTİC ARBOVİRUS SYSTEMS 
Konuşmacı: Lindsay P. CAMPBELL, University of Florida, USA 

 

19:30- AKŞAM YEMEĞİ 
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5. GÜN 

03 Kasım 2023, Cuma 
 SALON 1 

 

09:00 
09:30 

KONFERANS OTURUMU 09 
Oturum Başkanı: Zuhal ÖNDER 

KONFERANS 17 
ARKEOPARAZİTOLOJİ 
Konuşmacı: Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 

09:30 
11:00 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 10 
Oturum Başkanları: Ahmet ÖZBİLGİN / Erdoğan MALATYALI 
 
SB60. Semen cannabis ve Oleum hyperici Ekstrelerinin Türkiye’den Izole Edilen Leishmania 
tropica’ya Karşı Antileishmanial Etkinliğinin Araştırılması 
Ahmet YILDIRIM, Tülay AKSOY, Hüsniye KAYALAR, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
SB61. Kuzey Kıbrıs Türk Cumhuriyeti Leishmaniasis etkeni Leishmania tropica ve Leishmania 
donovani Izolatlarının in vivo Modellerindeki Klinik Yansımaları 
Ahmet ÖZBİLGİN, Emrah GÜLER, Yener ÖZEL, İbrahim ÇAVUŞ, Tamer ŞANLIDAĞ 
 
SB62. Distribution and Recent Status of Free-Living Amoebae in Clinical and Environmental 
Samples in Türkiye 
Mehmet AYKUR 
 
SB63. T4 (Neff, A, B, D, E), T5, T11, T12 Genotipine Sahip Acanthamoeba Türlerinin 
Osmotolerans ve Termotolerans Özelliklerinin Karşılaştırılması 
Merve KAHRAMAN, Zübeyda AKIN POLAT 
 
SB64. Cryptosporidium spp'nin Neden Olduğu İshalle İlgili Faktörlerin Makine Öğrenimi 
Yöntemleriyle Modellenmesi 
Türkan Mutlu YAR, Zeynep TUNÇ, Ülkü KARAMAN 
 
SB65. Giresun, Samsun ve Tokat Illerinde Koyunlarda Anaplasma phagocytophilum ve 
Ilişkili Suşların Yaygınlığının Moleküler Yöntemlerle Araştırılması ve Filogenetik Analizi 
Kürşat ALTAY, Ufuk EROL, Ahmet ATAŞ, Ömer Faruk ŞAHİN, Osman Furkan URHAN 
 
SB66. Determination of the Effect of Allium tuncelianum Extract on in vivo Animal Model 
Infected with Blastocystis spp. 
Mehmet AYKUR, Nazan GÖKSEN TOSUN, Aykut ÖZGÜR 
 
SB67. Demir Eksikliği ile Başvuran Hastalarda Blastocystis Varlığı: Olgu Serisi 
Muhammet ÖZBİLEN, Türkan Mutlu YAR, Ülkü KARAMAN 
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SB68. Tek Sağlık Yaklaşımı ile Blastocystis Özelinde Saha Çalışması Tasarlanması 
Eylem AKDUR ÖZTÜRK, Funda AL 
 
SB69. Tokat'ta Örümcek (Latrodectus spp.) Isırığı Sonrası Gelişen Geri Dönüşümlü 
Miyokardit ve Rabdomiyoliz Olgusu 
Nezahat KOŞAR, Mustafa AKARCA, Büşra ÖZTÜRK, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 
SB70. Nazogastrik Yolla Çıkarılan Taenia saginata: Olgu Sunumu 
Neriman MOR, Bedri Burak SUCU 
 

 

11:00 
11:30 KAPANIŞ  
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POSTER BİLDİRİLER 
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31 Ekim 2023, Salı – 3 Kasım 2023 Cuma 
   

09:30 
19:00 

P01. Mikrobiyal Keratit Düşünülen Hastalarda Acanthamoeba spp. Araştırılması 
Hatice YAZISIZ, Yusuf AYAZ, Mete EYİGÖR, Mustafa ÜNAL, Özlem KOYUNCU ÖZYURT, Betil ÖZHAK, Hatice 
ERTABAKLAR 
 
P02. Computational Drug Repurposing Targeting Babesia bigemina Lactate 
Dehydrogenase for Identification of Alternative Therapeutics in Bovine Babesiosis 
Safiye BOSTANCIOGLU, Sezayi ÖZÜBEK 
 
P03. İnce Damla Kan Yaymalarından Elde Edilen Görüntülerden Derin Öğrenme 
Modeli Ile Plasmodium Parazitlerinin Saptanması: Pilot Çalışma Verileri 
Emre ÖZBILGE, Emrah GÜLER 
 
P04. Leishmania infantum DNA Aşısı Adayı Gp63 Proteinin in silico Analizi 
İrem YAVUZ, Seren KAPLAN, Hüseyin CAN, Ceren GÜL, Muhammet KARAKAVUK, Mervenur GÜVENDİ,  
Tuğba KARAKAVUK, Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA, Ahmet ÖZBİLGİN, Cemal ÜN, Adnan Yüksel GÜRÜZ, Mert 
DÖŞKAYA 
 
P05. Leishmania tropica’ya Karşı İlaç Direncinin Değerlendirilmesinde Kolorimetrik 
Yöntemlerin Karşılaştırılması 
Ahmet YILDIRIM, Tülay AKSOY, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
P06. Timolün Türkiye’den Izole Edilen Leishmania tropica Üzerine Antileishmanial 
Etkisi 
Tülay AKSOY, Ali KİLİMCİOĞLU 
 
P07. Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi Öğrencilerinde Toxoplasma gondii 
Antikorlarının ELISA ile Araştırılması ve Risk Faktörlerinin Belirlenmesi 
Figen ÇELİK, Ertuğ YALÇINKAYA, Savaş KARATEPE, Sami ŞİMŞEK 
 
P08. Toxoplasma gondii’nin Her Üç Dönemine Karşı Etkili MIC3 Proteininin 
Saccharomyces cerevisiae Tabanlı Rekombinant Protein Aşı Stratejisinde Kullanılması 
Amacıyla in silico Analizlerinin Gerçekleştirilmesi 
Seren KAPLAN, İrem YAVUZ, Muhammet KARAKAVUK, Tuğba KARAKAVUK, Ceren GÜL, Mervenur GÜVENDİ, 
Hüseyin CAN, Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA, Cemal ÜN, Adnan Yüksel GÜRÜZ, Mert DÖŞKAYA 
 
P09. Immunogenicity and Protective Efficacy of A Novel DNA Vaccine Expressing 
Toxoplasma gondii SRS13 Protein Against Chronic Toxoplasmosis 
Ceren GÜL, Aytül GÜL, Tuğba KARAKAVUK, Sedef ERKUNT ALAK, Muhammet KARAKAVUK, Hüseyin CAN,  
Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA, Adnan Yüksel GÜRÜZ, Mert DÖŞKAYA 
 
P10. Toksoplazmozise Karşı DNA Aşısının Geliştirilmesi 
İrem YÜCEL, Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA, Muhammet KARAKAVUK, Hüseyin CAN, A. Yüksel GÜRÜZ,  
Mert DÖŞKAYA 
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P11. Ağrı Yöresindeki İnsanlarda Saptanan Cryptosporidium Türlerinin Moleküler 
Karakterizasyonu 
Selahattin AYDEMİR, Fethi BARLIK, Abdurrahman EKİCİ, Dilara Hande BARLIK, Sevil ALKAN, Esra GÜRBÜZ,  
Hasan YILMAZ  
 
P12. Erzurum Yöresi Tarla Farelerinde Gastrointestinal Helmintlerin Yaygınlığı 
Muzaffer AKYÜZ, Rıdvan KIRMAN, Hamza AVCIOĞLU, Esin GÜVEN 
 
P13. Bursa'da Kedilerde Saptanan Helmintler ve Klinik Önemi 
İrem Ayça ÖZSOY, Elif Deniz TOPCU, Veli Yılgör ÇIRAK 
 
P14. Kayseri Yöresindeki Atlarda Parascaris equorum’un Moleküler Prevalansı ve 
Filogenisi 
Emre ÖZCAN, Önder DÜZLÜ, Sadullah USLU, Gamze YETİŞMİŞ, Alparslan YILDIRIM 
 
P15. Kistik Ekinokokkozis (KE) Hastalarına Ait Arşiv Serum Örneklerinin miRNA 
Araştırmaları İçin Optimizasyonu 
Eylem AKDUR ÖZTÜRK, Mesude ANGIN, Cumhur GÜNDÜZ, Ayşegül ÜNVER 
 
P16. Bir Bozayıda (Ursus arctos) Tespit Edilen Uncinaria spp.’nin Moleküler 
Karakterizasyonu 
Rıdvan KİRMAN, Muzaffer AKYÜZ, Esin GÜVEN 
 
P17. Toros Sediri (Cedrus libani) Katranının Kahverengi Köpek Kenesi (Rhipicephalus 
sanguineus sensu lato) Erginleri Üzerindeki Toksik Etkisi  
Samed KOÇ, Zeynep Nur GÜLTEKİN, Sevval KAHRAMAN, Ayşegül CENGİZ, Burak POLAT, Cansu ÇALIŞKAN,  
Özge TUFAN ÇETİN, Hüseyin ÇETİN  
 
P18. Anopheles sacharovi Favre Larvalarına Karşı Gilaburu (Viburnum opulus) Yaprak 
Ekstresinden Sentezlenen Gümüş Nanopartiküllerinin Larvisit Etkinliğinin Araştırılması 
Ömer ULUER, Fatih KOCA, Alparslan YILDIRIM 
 
P19. Kırşehir Yöresinde Stomoxys Türlerinin Moleküler Karakterizasyonu ve 
Filogenetik Analizleri 
Yiğit UZUN, Arif ÇİLOĞLU 
 
P20. İshalli Çocuklarda Giardia intestinalis, Entamoeba histolytica, Cryptosporidum spp 
Sıklığının Hızlı Tanı Testi ile Değerlendirilmesi 
Şeymanur ÜNLÜ EMIR, Fatma ESENKAYA TAŞBENT 
 
P21. Gelişme Geriliği Bulunan Çocuklarda Dışkıda Nativ-Lugol, Hızlı Tanı Testleri ve 
Selofan Band Yöntemi Ile Parazit Taraması 
Tuğba KAYA, Gülnaz ÇULHA, Necati ÖZPINAR, Çiğdem EL, Kemal BALIKÇI 
 
P22. 2015-2023 Yılları Arasında Bir Üniversite Hastanesinde Enterobius vermicularis 
Olgularının Epidemiyolojik Olarak Değerlendirilmesi 
Önder AKKAŞ, Barış GÜLHAN, Bülent DABANLIOĞLU, Sümeyye AKYÜZ, Selahattin ÇELEBİ 
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P23. Culex pipiens Linnaeus 1758 Larvalarına Karşı At Kestanesi (Aesculus 
hippocastanum) Yaprak Ekstresinden Sentezlenen Gümüş Nanopartiküllerinin Larvisit 
Etkinliğinin Araştırılması 
Faruk KARABULUT, Fatih Doğan KOCA, Zuhal ÖNDER 
 

P24. Sığır İşletmelerinde, Buzağı Karasinek Enfestasyonlarına Karşı Esansiyel Yağ 
Kombinasyonyonlarının Repellent Etkinliğinin Araştırılması 
Suna Aslı ZENGİN, Levent AYDIN, İ. Ayça ÖZSOY, İbrahim İsmet TÜRKMEN 
 

P25. Erbaa İlçe Devlet Hastanesi Dermatoloji Polikliniğine Başvuran Skabies ve 
Pedikülozis Tanılı Hastaların Sıklığı 
Nezahat KOŞAR, Nagihan SENİRGET, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 

P26. Tokat’ın Erbaa İlçesinde Doğurganlık Çağındaki Kadınlarda Toksoplazmozis 
Seroprevalansı 
Nuriye YALÇIN ÇOLAK, Nezahat KOŞAR, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 
P27. Providing Better Understanding of Climate and Environmental Drivers of Sand 
Fly Borne Diseases – The CLIMOS Project 
Seray TOZ, Yusuf OZBEL, Ozge ERISOZ KASAP, Eduardo BERRIATUA, Manos ATHANATOS, Suzana BLESIC, Gioia 
BONGIORNO, Remi CHARREL, Orin COURTENAY, Maya DAVIDOVICH-COHEN, Jerome DEPAQUIT, Vit DVORAK, 
Federica FERRARO, Maria MAIA, Valentina FOGLIA MANZILLO, Nenad GLIGORIC, Vladan GLIGORIJEVIC, Diana 
GUARDADO, Gordon HAMILTON, Nils HEMPELMANN, Tally HATZAKIS, Vladimir IVOVIC, Edwin KNIHA, Laor 
ORSHAN, Shlomit PAZ, Florence ROBERT-GANGNEUX, Jovana SADLOVA, Luis SAMANIEGO, Daniel SAN MARTIN, 
Elmas SARI, Frank VAN LANGEVELDE, Petr VOLF, David WRIGHT, Carla MAIA 
 
P28. Klinik Ön Tanıları ile Leishmaniasis Olgularının Histopatolojik Değerlendirilmesi 
Süheyla EKEMEN, Yusuf ÖZBEL, Seray TÖZ, Chizu SANJOBA, Cuyan DEMIRKESEN, Emel D. ÇETIN,  
Tülay TECIMER, Pelin YILDIZ, Nevin TAYMAZ, Ümit İNCE, Cevayir COBAN 
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KONFERANS 01  30 Ekim 2023 – 16:00-16:30 

 
Delüzyonel Parazitozlu Hastaya Yaklaşım 

 
Derya DİRİM ERDOĞAN 

 
Ege Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, İZMİR 

 
E-mail: derya.dirim.erdogan@ege.edu.tr 

 
Delüzyonel/sanrısal parazitoz (DP), kişinin parazitlerle istila edildiğine dair çok güçlü ama yanlış 
inançla karakterize edilen psikiyatrik bir hastalıktır. Dermatolojik hastalıklar arasında "psikojenik 
pruritus" başlığı altında sınıflandırılmakta olup, parazitik deliryum, psikojenik parazitoz, parazitofobi, 
dermatofobi ve Morgellon hastalığı gibi tanımlar da kullanılmaktadır. Bu durum, hastanın algılanan 
deneyimleri ile objektif tıbbi bulgular arasındaki tutarsızlık nedeniyle klinik ortamlarda benzersiz bir 
dizi zorluk sunmaktadır. DP tanı ve tedavisi, aile hekimliği, dermatoloji, psikiyatri, enfeksiyon 
hastalıkları ve parazitoloji bakış açılarını kapsayan multidisipliner bir yaklaşımı gerektirmektedir. Tanı, 
sıklıkla hastanın psikiyatrik sevke direnç göstermesi ve dermatolojik veya enfeksiyon hastalıkları 
konsültasyonlarına odaklanılması nedeniyle karmaşık hale gelmektedir. Bu nedenle, uyum oluşturma 
ve empatik iletişim, iş birliğinin sağlanması için gereklidir.  
DP’da altta yatan herhangi bir organik patolojinin olup olmadığı belirlenmeli ve varsa tam olarak tedavi 
edilmelidir. Öncelikli olarak parazitoz olduğunu düşünen bu hastalarda gerçek parazitozlar 
dışlanmalıdır. Detaylı bir anamnez, fizik muayene, mikroskobi ve gerekli diğer laboratuvar incelemeler 
yapılarak mutlaka hastaya bilgi verilmelidir. Hastanın tekrarlayan kontrol muayeneleri yapılarak, 
parazit varlığı ile topladığı örnekler hasta ile birlikte değerlendirilmelidir. Bu arada hastaya parazitik 
sanrılarını arttıracak yeni bir hastalık tanısı eklenmemesine dikkat edilmelidir. 
Sıklıkla altta yatan herhangi bir organik patoloji veya paraziter enfeksiyon saptanamayan bu hastalara 
hem antipsikotik ilaçları hem de bilişsel davranışçı terapiyi (BDT) içeren çok yönlü bir tedavi stratejisi 
önerilmektedir. Hastalar için son derece rahatsız edici ve üzücü olan bu hastalığın tedavisinde hastanın 
fiziksel ve ruhsal olarak stres seviyesinin azaltılması çok önemlidir. Ek olarak ilgili branşlardaki 
hekimler arasında yakın iş birliği, hasta bakımına bütünsel bir yaklaşım için şarttır. DP'ye katkıda 
bulunan etiyolojik faktörleri anlamak ve daha hedefe yönelik terapötik müdahaleler geliştirmek için 
daha fazla araştırmaya ihtiyaç vardır.  
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KONFERANS  02  30 Ekim 2023 – 16:30-17:00 
 

Sıtmada İlaç Direnci ve Aşı Çalışmaları 
 

Salim YAKUT 
 

Harran Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Mikrobiyoloji AD, ŞANLIURFA 
 

E-mail: 21salimyakut21@gmail.com 
 

Sıtma, Anopheles cinsi sivrisinekler tarafından bulaşan bir protozoon hastalığıdır. Plasmodium cinsinin beş 
türü insanlarda tüm sıtma enfeksiyonlarına neden olur. Vakaların çoğuna Plasmodium falciparum veya 
Plasmodium vivax neden olur, ancak Plasmodium ovale, Plasmodium malariae ve Güneydoğu Asya'nın bazı 
bölgelerinde Plasmodium knowlesi de neden olabilir. Neredeyse tüm ölümlere falciparum sıtması neden 
olmaktadır. 
Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) 2021 Sıtma raporuna göre küresel olarak, sıtmanın endemik olduğu 85 ülkede 
(Fransız Guyanası bölgesi dahil) 2020 yılında 241 milyon sıtma vakası olduğu tahmin edilmektedir; bu sayı 
2019'da 227 milyondu ve bu artışın çoğu DSÖ Afrika Bölgesi'ndeki ülkelerde meydana gelmektedir. Sıtma 
vakası görülme sıklığı 2000'de 81'den 2015'te 59'a ve 2019'da 56'ya düştü, ardından 2020'de tekrar 59'a 
yükseldi. 2020'deki artış, COVID-19 pandemisi sırasında hizmetlerin kesintiye uğramasıyla 
ilişkilendirilmiştir. 
Sıtma, vektör kontrol yaklaşımlarının ve hem tedavi hem de önleme amaçlı ilaçların bir kombinasyonu 
yoluyla yönetilmektedir. Artemisinin bazlı kombinasyon tedavilerinin yaygın kullanımı, sıtmaya bağlı 
ölümlerin sayısında önemli düşüşlere katkıda bulunmuştur; ancak ilaca direncin ortaya çıkması bu 
ilerlemeyi tersine çevirme tehlikesi taşımaktadır.  
Sıtma’nın tedavisinde kullanılan ilaçlar; klorokin, hidroksiklorokin, Artemether-lumefantrine, Atovaquone-
proguanil (Malarone), kinin, doksisiklin, tetrasiklin, klindamisin, meflokin, primakin, tafenokin, artesunate 
sayılabilir.   
Klorokinin 1940'larda keşfinden sonra sıtmalı hastaları güvenli, ucuz ve etkili bir şekilde tedavi edebileceği, 
1950'lerde sıtmanın ortadan kaldırılması çabalarının teşvik edilmesine yardımcı oldu. Bununla birlikte, 
klorokin direncinin ortaya çıkışı terapötik etkinliğini azalttı ve hastalığı ortadan kaldırmaya yönelik ilk 
çabaları boşa çıkardı. Klorokin direnci ilk olarak 1960 civarında Batı Kamboçya'da fark edildi. Klorokin 
dirençli suşların ortaya çıkmasıyla hastalığın yeniden canlanmasına ve bu suşların Güneydoğu Asya'dan 
Afrika'ya yayılmasıyla ekolojide önemli bir değişikliğe yol açtı. Sonraki yıllarda birinci basamak ilaç olarak 
klorokinin yerini sülfadoksin/primetamin (SP) aldı, ancak SP'ye karşı direnç kısa sürede ortaya çıktı ve geniş 
çapta yayıldı. Sülfadoksin/primetamin direncinin yanı sıra meflokin direnci de sırasıyla 1970'lerde ve 
1990'larda Güneydoğu Asya'da ortaya çıkmıştır.  
DSÖ Afrika Bölgesinde, P. falciparum için birinci basamak tedaviler arasında artemether-lumefantrine (AL), 
artesunat-amodiaquine (AS AQ), artesunat-pyronaridine (AS-PY) ve dihidroartemisinin piperaquine 
(DHA-PPQ) yer alır. Artemisinin sınıfı ilaçlar, P. falciparum ile enfekte eritrositlerin yok edilmesinde oldukça 
etkili oldukları ve hemen hemen tüm hastalar tarafından iyi tolere edildikleri için birinci basamak ilaçlar 
olarak önerilmektedir. Ancak artemisinin türevlerine in vivo duyarlılığı azalmış P. falciparum parazitler ilk 
olarak 2008 yılında Batı Kamboçya'da rapor edilmiştir. DSÖ 2021 sıtma raporunda artık Ruanda (R561H) ve 
Uganda'da (C469Y ve A675V) PfKelch13 mutasyonlarının klonal yayılımına dair kanıtlar mevcuttur 
denilmektedir ancak Artemisinin türevlerinin hala etkili olduğu, Ruanda ve Uganda'da tedavi başarısızlık 
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oranları %10'un altında olduğu belirtilmektedir. Ek olarak, artemisinin kısmi direncinin aday belirteci olan 
R622I, numunelerin artan oranında bulunmuştur. Büyük Mekong alt bölgesinde (GMS) artemisinin kısmi 
direnciyle ilişkili PfKelch13 mutasyonları yüksek prevalansa ulaşmıştır. 2015 ve 2020 yılları arasında 
Myanmar ve Batı Tayland'da toplanan örnekler arasında, örneklerin %65,5'inde PfKelch13 vahşi tip 
parazitler bulundu. İki mutasyon (R539T ve C580Y), GMS genelinde yaygındır ve alt bölgenin doğu 
kısmında daha yüksek bir prevalansa sahiptirŞu anda, keşfedilen 124 K13 mutasyonundan yalnızca 20'si 
artemisinin direnciyle "ilişkilidir": P441L, F446I, G449A, N458Y, C469Y, A481V, Y493H, S522C, G538V, 
R539T, I543T, P553L, R561H, V568G, P574L, C580Y, D584V, F673I, A675V ve H719N. Bunlardan yalnızca 
dördü (Y493H, R539T, I543T ve C580Y) in vivo ve in vitro "doğrulanmıştır"  
Klorokin, meflokin, sülfadoksin/primetamin ve en son artemisinin türevlerine gelişen direnç nedeniyle 
Artemisinin kombinasyon tedavileri (ACT'ler) artık dünya çapında komplikasyonsuz P. falciparum sıtması 
için önerilen birinci basamak tedavilerdir. Böylece Artemisinin ve ortak ilacın (mefloquine, piperaquine, 
lumefantrine) birbirlerini direnç gelişiminden koruduğuna inanılmaktadır. Örneğin artemisinin, çok sayıda 
paraziti hızla öldürerek, konakçı içindeki parazit popülasyonunun, partnerin ilaca karşı direncini sağlayan 
bir mutasyonu kendiliğinden geliştirme şansını azaltır. Öte yandan parazitlerin artemisinine karşı 
kendiliğinden direnç geliştirmesi durumunda, ortak ilacın onları ortadan kaldırması beklenecektir. Hem 
artemisinin hem de partner ilacın oldukça etkili olduğu bölgelerde ACT'ler, Sahra Altı Afrika'da bile 
sıtmanın morbiditesinde, mortalitesinde ve bulaşmasında önemli azalmalar elde edilmiştir.  
Kırk yıldan fazla süren temel araştırma ve klinik denemelerden sonra DSÖ, sıtmanın endemik olduğu 
bölgelerde yaşayan çocuklarda kullanım için sıtma aşısı olan ve sporozoite özgü molekül olan 
sirkumsporozoit proteinini (CSP) içeren RTS,S'yi önermiştir. CSP, farklı Plasmodium türlerinin 
sporozoitlerinin yüzeyinde eksprese edilir ve tüm dizinin yaklaşık %30'unu temsil eden tandem 
tekrarlardan oluşan merkezi bir alan içerir. Kapsamlı deneysel kanıtlar, antikorların bu tekrarlara 
bağlanmasının sporozoitleri hareketsiz hale getirerek, bu enfeksiyonun zorunlu bir aşaması olan hepatosit 
enfeksiyonunu önlediğini göstermektedir.  
P.falciparum sporozoitlerinin enfeksiyonuna karşı korumayı gösteren ilk başarılı insan denemesi 1996 yılında 
Walter Reed Army Araştırma Enstitüsü'nde GlaxoSmith Kline tarafından geliştirilen RTS,S/AS01 (RTS,S) 
kullanılarak gerçekleştirilmiştir. Son 15 yılda endemik bölgelerde çeşitli faz II ve III aşı denemeleri yapılmış 
ve sonuçlar tutarlı bir şekilde 6 ila 12 haftalık ve 5 ila 7 aylık çocukların aşılanmasının, sporozoit 
enfeksiyonunu nötralize eden veya klinik ciddiyeti hafifleten koruyucu bir bağışıklık oluşturduğunu 
göstermiştir.  
Sıtma Aşısı Uygulama Programının bir parçası olarak, Ocak 2016'da DSÖ, RTS,S sıtma aşısının üç Afrika 
ülkesinin (Gana, Kenya ve Malavi) seçilen bölgelerinde pilot uygulama için tavsiye etmiştir. Pilot 
uygulamalardan elde edilen veriler, aşının olumlu bir güvenlik profiline sahip olduğunu göstermiştir; 
şiddetli, yaşamı tehdit eden sıtmayı önemli ölçüde azalttığı görülmüştür. DSÖ, 6 Ekim 2021'de, orta ile 
yüksek düzeyde bulaşın olduğu bölgelerde yaşayan çocuklarda P. falciparum sıtmasının önlenmesi için 
RTS,S sıtma aşısının kullanılmasını tavsiye etmiştir.  
RTS,S'nin geliştirilmesinden bu yana devam eden araştırmalar, parazit enfektivitesini nötralize eden 
koruyucu bağışıklık mekanizmalarına ilişkin anlayışımızı büyük ölçüde artırmıştır. Nanopartiküller, 
mRNA gibi RTS,S'ye benzer antijenik alanlardan oluşan yeni aşı adayları geliştirilmiştir. Son zamanlarda, 
Burkina Faso'da çocuklar üzerinde bir nanopartikül olan R21'in kullanıldığı insan denemeleri yapılmış ve 
ilk sonuçlar, 3 doz aşılamadan 1 yıl sonra bu aşının ciddi hastalıklara karşı %77 koruma sağladığını 
göstermiştir.  
Diğer bir aşı adayı olan zayıflatılmış P. falciparum sporozoitleri de Mali'de yaşayan yetişkinlerde 
değerlendirilmiş ve tahmin edilen koruyucu etkinlik %29 olarak bulunmuştur (11). Bu zayıflatılmış 
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sporozoit aşısının Kenya'da yakın zamanda yapılan bir denemesinde ise, 5 ila 12 aylık çocuklarda anlamlı 
bir etkinlik göstermede başarısız olmuştur.  
Sonuç olarak artemisinin dirençli parazitlerin daha fazla ortaya çıkmasını ve yayılmasını önlemek için, K13-
pervane mutasyonlarının prevalansının rutin olarak izlenmesi, ulusal ilaç politikalarında zamanında 
değişiklik yapılması, belirli bir bölgede hem artemisinine hem de yaygın ortak ilaca dirençli enfeksiyonları 
tedavi etmenin yollarını belirleme, bulaşmayı durdurmaya yönelik önlemlerin keşfedilmesi (örneğin, yeni 
gametositosit öldürücü ilaçlar, bulaşmayı engelleyici aşılar ve sivrisinek kovucular geliştirerek) önerilebilir. 
Tüm bunlar için birden fazla cephede iyi koordine edilmiş küresel çabalara ihtiyaç vardır. 
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KONFERANS  03  30 Ekim 2023 – 17:30-18:00 
 

Çevre-İnsan ve Patojenlerin Evrimsel Ekolojik Etkileşimi 
 

Şah9n TOPRAK 
 

Harran Üniversitesi Fen Edebiyat Fakültesi Biyoloji Bölümü, ŞANLIURFA 
 

E-ma)l: stoprak@harran.edu.tr 
 

Toplum sağlığını direkt etkileyen patojenlerin (bakteri, virüs gibi) öldürmeye veya etkisiz hale 
getirmeye çalıştıkları konak ile aralarında sürekli bir mücadele vardır. Bu mücadelenin galibi tarafların 
evrimsel açıdan, seçilim baskısı ve dolaysıyla gen frekansındaki başarısına bağlıdır.  
Canlılardaki popülasyon büyümesi ve popülasyon yoğunluğu çoğu zaman çevresel koşulların 
denetiminde olup, içsel faktörlerin (genetik, fizyolojik, biyokimyasal vb) popülasyon büyümesi üzerine 
etkisini de yine ekolojik koşullar belirlemektedir. Patojenin konak üzerindeki zararlı etkisini azaltmaya 
yönelik konağın doğuşsal mekanizmalarının yanında, tıp ve biyolojideki gelişmelerle beraber 
antropojenik müdahaleler de (tedavi, ilaç v.b) günümüzde oldukça sık kullanılmaktadır. Ancak 
patojene karşı gerek konağın içsel mücadele davranışları olsun gerek se antropojenik müdahaleler 
olsun, patojen pupulasyonu üzerinde doğal seçilim baskısını konak aleyhine işleyecek şekilde 
işletilmesine neden olmaktadır.   
Zorunlu bir hücre paraziti olan HIV virüsünün geliştirilen ilaçlara karşı dirençliliği, antropojenik 
müdahalenin, ilaçlara karşı dirençli olan HIV virüslerinin hayatta kalmaları üzerinde doğal bir seçilim 
baskısını yaratmasıyla ortaya çıkmıştır. Konak yaşamaya ve patojene karşı savaşmaya çalışırken, 
patojen de bu savaşta hayatta kalma ve değişerek etkisini arttırmaya yönelik seçilim baskısıyla cevap 
vermektedir. Influenza A virüsünün neden olduğu gribi yenmek için insan immün sistemi, grip 
virüsünün Hemaglutinin genlerine güçlü bir seçilim baskısı uygulamakta ve virüsün etkinliğini 
azaltmaya çalışmaktadır. Ancak insan immün sistemin neden olduğu pozitif seçilim baskısı dirençli 
bireylerin popülasyondaki gen frekansını artırarak, giderek dirençli bir popülasyonun oluşmasına da 
yardımcı olmaktadır. 
GAYA Hipotezinde “canlılar çevreleriyle beraber evrimleşme sürecindedir” der. Yönlendirilmiş seçilim, 
doğal seçilimin en yaygın şekli olup, değişen çevresel koşullara uyumu sağlayacak fenotip ve genotip 
frekansının seçilimini sağlamaktadır. Filogenik süreçte patojen-konak arasında güçlü bir ilişkinin 
geliştiği, parazit ve konağın çevresel uyumdaki başarıları aslında birlikte evrimleşme (co-evrim) 
sürecinin bir sonucu olarak ortaya çıktığı görülmektedir.  
Sonuç olarak patojen-konak arasındaki ilişki evrimsel açıdan değerlendirildiğinde, toplum sağlığını 
ilgilendiren birçok hastalığın, gelecekteki etkisi ve durumu önceden modellenebilir, epidemi/pandemi 
riski azaltılabilir.  
Anahtar kelimeler: Patojen, Konak, HIV, Toplum sağlığı, Evrimsel Biyoloji 
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KONFERANS  04  30 Ekim 2023 – 18:00-18:30 
 

Host Specificity and Biogeography of Avian Haemosporidian Parasites: 
Lessons For Predicting Infectious Disease Emergence 

 
V9ncenzo A. ELLIS 

 
Department of Entomology and Wildlife Ecology, University of Delaware, Newark, Delaware, USA 

 
E-mail: vaellis@udel.edu 

 
Emerging infectious diseases (EIDs) are pathogens or parasites that appear in new locations or host 
species or become more prevalent or virulent than they were previously. Predicting infectious disease 
emergence is a critical part of preventing and mitigating the effects of epidemics and pandemics. 
Pathogens that infect many host species (generalists) are hypothesized to become EIDs more frequently 
than pathogens that infect single host species (specialists), however tests of this hypothesis within clades 
of related parasites or pathogens are rare.  
Here I report on relationships between host specificity and infectious disease emergence in avian 
haemosporidians (order: Haemosporida, phylum: Apicomplexa), a group of globally distributed, 
dipteran-vectored pathogens of birds. There is a positive relationship between the number of host 
species that haemosporidian lineages of birds infect and the number of continents those lineages are 
found on. However, comparisons of sister lineages suggest that specialists can also disperse long 
distances to become EIDs. The specialist lineage GRW1 (Haemoproteus nucleocondensis) is an example of 
this. It is a specialist of great reed warblers (Acrocephalus arundinaceus) in Europe and sub-Saharan 
Africa, but dispersed naturally to the Seychelles < 500 kya where it infects the endemic Seychelles 
warbler (Acrocephalus sechellensis). These studies demonstrate that while host specificity is important in 
determining infectious disease emergence, both generalists and specialists can disperse long distances 
and infect novel hosts. These results highlight some of the challenges of predicting infectious disease 
emergence. 
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Miyaz Etkenleri ve Miyazda Yanıltıcı Bazı Noktaların Gözden Geçirilmesi 

 
Erdal POLAT 

 
İstanbul Üniversitesi Cerrahpaşa Tıp Fakültesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dalı/Geleneksel ve 

Tamamlayıcı Tıp Uygulama ve Araştırma Merkezi, İstanbul 
 

E-mail: erdalp@iuc.edu.tr 
 

Miyaz: James'e göre dipter larvalarının, insan ve hayvanların doku veya organlarında parazitlenmesine 
miyaz (myiasis) denir. Bu terim ilk defa 1840 yılında Hope tarafından kullanılmıştır. Miyaz oluşturan 
sineklerin büyük bir bölümü Diptera takımının Cyclorrhapha alttakımında, birkaç tür ise Nematocera 
alttakımında bulunur (1). 
Miyaz oluşturan sinekler genellikle ovipar olmasına rağmen Sarcophaga, Wohlfahrtia, Oestrus ve 
Rhinoestrus cinsleri vivipardır (2, 3, 4). Miyaz larvaların parazitliğine göre; zorunlu (spesifik), istemli 
(yarı spesifik) ve rastgele (aksidental) olarak sınıflandırılabildiği gibi, insan ve hayvan vücudunda 
larvaların yerleştiği yerlere göre de; sağlam deri miyazı, yara miyazı, göz, kulak, burun, barsak, anüs, 
vagina miyazları ve üriner miyaz şeklinde klinik olarak da ayrılabilir (1, 4, 5). 
İnsan vücudunun sinek larvalarına karşı değişik derecelerde bir direnci vardır. Sağlam deri, yaralı deri 
ve göz miyazları gibi spesifik miyaza sebep olan Gasterophilus, Hypoderma, Oestrus ve Rhinoestrus 
cinslerine ait larvalar normal konaklarında üçüncü larva evresini tamamlayıp gezici larva haline 
geldikleri halde, insan vücudunda ancak birinci larva evresine gelmektedirler (4). Buna karşılık 
çevremizde yaygın olarak bulunan Musca, Wohlfahrtia, Fannia, Calliphora, Lucilia, Sarcophaga cinsinde 
bulunan sineklerin larvaları insanlarda ve hayvanlarda rasgele veya istemli miyaz oluştururlar. Bu 
sineklerin larvalarının insanlarda ve hayvanlarda değişik evrelerine rastlanılır (2, 4). 
Sağlam deri, yaralı deri, yara, kulak ve göz miyazlarında tanım bu yerlerden çıkarılan larvalar ile 
konulduğundan kesindir. Buna karşılık mesane ve idrar yolları, barsak ve burun miyazlarında bu 
organlar ile ilgili çıkartılardaki larvalarla tanıma gidilir ve larvayı çoğu zaman hastanın kendisi 
getirerek şikayette bulunur. Ancak bu durumlar bazen yanılgıya sebep olabilir. Bundan dolayı miyaz 
ve miyazda yanıltıcı bazı noktaların gözden geçirilmesinin uygun olacağını düşünmekteyiz. 
Miyazda yanıltıcı bazı noktalar: İnsanlarda miyaza daha çok yaz ve sonbahar aylarında sporadik 
olgular halinde rastlandığı bilinmektedir (2). Bunun nedeni vücut sıcaklığı bulunduğu ortamın 
sıcaklığına göre değişen ve soğukkanlı hayvanlar olan sineklerin üreme sıcaklığının 15 oC’nin üzerinde 
olmasıdır (6). 
Miyaz olgularında meydana gelebilecek yanılgıları önlemek için örnekler, evde değil, hastane 
ortamında, gerekli durumlarda hasta hastaneye yatırılıp takıp edilerek alınmalıdır. Miyaz yerindeki 
larvaların tamamı steril kapaklı kaplar alınmalı ve mümkün ise canlı halde incelenmenin yapılacağı 
laboratuvara gönderilmelidir. Her ne kadar canlı larvalarda larva için tanımlayıcı olan yapılar çok net 
görülse de; bu yapılar ile sineklerin türünün belirlenmesi imkansız olabilir. Bundan dolayı kalan 
larvalar çikolata veya kanlı ağar besiyerlerine konarak erişkin sinek elde edilebilir. Erişkin sineklerin 
tanıtıcı yapıları ile larvaların tanıcı yapıları bir araya getirilerek sineğin tür tayını en az hata ile 
yapılabilir. 
Steril olmayan ve ağzı açık kaplarda miyaz etkeni olan larvaların görülmüş olduğu (7) ve bu kaplara 
sineklerin larvalarının dışarıdan düşebileceği (yalancı miyaz) bildirilmiştir (2). Buna rağmen hastaların 
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steril olmayan açık kaplara koyarak dışardan topladığı, idrarından, dışkısından, burun salgısından ve 
kulağından çıktığını söyleyerek getirdiği materyalin ve hastaların şikayetleri dikkate ile dinlenerek 
ciddiyet ile incelenmesinin gerektiğini düşünmekteyiz.   
Yanıltıcı miyaz olguları en sık üriner sistemle ilgili olup Psychoda albipennis (Zetterstedt) larvalarının 
sonradan idrara karışması, burnundan veya sağlık derisinden kurtçukların çıktığını ve bazı insanlar ise 
çocuklarının dışarıya bıraktığı kirli bezlerinde birkaç gün sonra gördükleri larvaların çocuklarından 
çıktığını söylemeleri şeklindedir.   
Kaynaklar 
1. James MT. The flies that that cause myiasis in man. US. Arg Misc Publ. No: 631; 1947. 
2. Merdivenci A. Medikal Entomoloji. Ders kitabi, İÜ Cerrahpaşa Tıp Fak. Yayınları, Rekt No: 1869; 1973.  
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Kırım-Kongo kanamalı ateşi virüsü (KKKAHV), Nairoviridae ailesine ve Bunyavirales takımına ait 
olup, kene tutması veya enfekte hayvanların salgılarıyla temas yoluyla insanlara bulaşır. Afrika, Asya, 
Orta Doğu, Balkanlar, Rusya ve eski Sovyet ülkeleri gibi birçok bölgede endemiktir. 2016 yılında 
İspanya'da doğrulanan KKKAH vakaları, virüsün yeni coğrafi bölgelere yayılmasını göstermektedir. 
KKKAH, ani başlangıçlı ateş, baş ağrısı, karın ağrısı, bulantı, hipotansiyon, kanama ve karaciğer 
fonksiyon bozukluğu ile karakterize viral bir insan hastalığına neden olur ve ölüm oranları %30'a kadar 
çıkabilmektedir. Yüksek ölüm oranı ve etkili tıbbi önlemlerin eksikliği nedeniyle, KKKAH Dünya 
Sağlık Örgütü (DSÖ) tarafından öncelikli bir patojen olarak sınıflandırılmıştır. Türkiye'de günümüze 
kadar 10.000'den fazla vaka bildirilmiş olup ciddi bir KKKAH salgını yaşanmaktadır. Şu anda KKKAH 
için dünyada lisanslı antiviral veya aşı bulunmamaktadır. Bu çalışmada, KKKAH’na karşı 
Biyoinformatik Yoluyla Oluşturulan Korunmuş Antijen (BGCA) adı verilen bir antijen tasarım tekniği 
kullanılarak Adenovirüs (Ad) tabanlı rekombinant aşılar geliştirilmiştir. Balkanlar, Rusya, Gürcistan ve 
ülkemizi temsil eden Ad-BGCA KKKAHV nükleoprotein (NP) V ve Ad-BGCA KKKAHV glikoprotein 
(GPC) V rekombinant Ad-BGCA KKKAHV NP I-VI aşı konstrakları elde edilmiştir. Elde edilen 
bulgular, özellikle KKKAHV’ne karşı Ad vektör tabanlı rekombinant aşı adayları olan Ad-BGCA 
KKKAHV GPC V + Ad-BGCA KKKAHV NP I-VI’nin immünojenisite ve koruyucu etkinliği konusunda 
ikna edici kanıtlar sunmaktadır. Aşılanan hayvanlar, KKKAHV’ne özgü antikor ve T hücre yanıtlarının 
yüksek seviyeleriyle karakterize edilen güçlü bir bağışıklık yanıtı sergilemiştir. Daha da öneemlisi, Ad-
BGCA KKKAHV GPC V + Ad-BGCA KKKAHV NP I-VI aşı adaylarının, transgenik bir hayvan 
modelinde ölümcül KKKAHV eprüvasyonuna karşı %100 başarı oranıyla tam koruma sağladığının 
gösterilmesidir. Bu son derece umut verici sonuçlar, KKKAHV enfeksiyonlarını önleme potansiyeline 
sahip bu aşı adaylarının geliştirilmesini ilerletmek amacıyla klinik çalışmalar yoluyla daha fazla 
araştırma gerekliliğini vurgulamaktadır. 
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Tahtakuruları (Hemiptera: Cimicidae) geceleri insanlardan kan emen böceklerdir (1). Cimicidae 
ailesinde 90’nın üzerinde tür olmakla beraber sadece iki tür Cimex lectularius ile tropikal tahtakurusu 
Cimex hemipterus insanlardan da beslenmektedir (2). C. hemipterus genellikle tropikal ve sub tropikal 
bölgelerde yaygın olarak görülürken, C. lectularius daha ılıman iklimlerde bulunmaktadır (2,3). Ancak 
son zamanlarda her iki tür geleneksel coğrafik alanları dışında da tespit edilmeye başlanmıştır. C. 
hemipterus tropikal bölgelere ilave olarak Orta Doğu, Kuzey Avustralya, Rusya, İtalya, Fransa gibi 
ülkelerde görülmeye başlamışken C. lectularius Madagaskar’dan bildirilmiştir (3).  
Tahtakuruları bakteri (Borrelia recurrentis, B. duttoni, Coxiella burnetii ve Rickettsia rickettsia vb.), mantar 
(Aspergillus spp. vb.) ve virüs (hepatit B, HIV vb.) olmak üzere 40’ın üzerinde enfeksiyon ajanı ile 
enfekte bulunmuştur (3). Ayrıca feçeslerinde Trypanosoma cruzi, Bacillus anthracis, Francisella tularensis, 
Brucella melitensis, Salmonella paratyphi, Sarı Humma virüsü dahil pek çok ajan tespit edilmiştir. 
Laboratuvar koşullarında T. cruzi ve Bartonella quintana’yı bulaştırabildiği kanıtlanmış olmakla beraber 
Cimex türlerinin patojenik ajanları insanlara bulaştırdığına dair herhangi bir kanıt yoktur (1,3). Her ne 
kadar patojenlere biyolojik vektörlükleri olmasa da tahtakuruları insanın günlük hayatını etkilemekte, 
klinik, psikolojik ve ekonomik sonuçlara sebep olmaktadır (3). Tahtakurusu ısırıkları dermatolojik 
lezyonlara ve alerjik reaksiyonlara yol açabilmekte ve sosyal stigmaya sebep olabilmektedir (1). 
Isırıkları nadiren astım benzeri reaksiyonlara, ürtikere ve anaflaksiye yol açabilir. Tahtakurusu 
enfestasyonları anksiyete, kâbus, uykusuzluk, fobi, özgüven eksikliği gibi psikolojik sıkıntılara yol 
açabilir.  
Tahtakuruları; uzun yıllardır önemli bir halk sağlığı sorunu olmuştur ve muhtemelen insan yaşamında 
bazı ülkelerde en yaygın görülen ektoparazitlerden biridir (3). 20. yüzyılın başlarında dünyada yaygın 
olarak görülmekte olan tahtakurusu enfestasyonları 1940’lardan itibaren DDT ve diğer sentetik organik 
insektisitlerin kullanılmaya başlanması ile oldukça azalmış, 1960’larda gelişmiş ülkelerde oldukça nadir 
hale gelmiştir. Ancak son 25 yıldır hem C. lectularius hem de C. hemipterus türlerinde global bir geri 
dönüş izlenmekte ve enfestasyon olaylarında artışlar izlenmektedir. Evler, hoteller ve kamu konaklama 
binaları ve ofisleri, sağlık kuruluşları, ulaşım araçları (uçaklar, trenler, otobüsler vb.) ve kümes hayvan 
çiftlikleri dahil her sektörü etkilemektedir (1,3). 
Haşere kontrol endüstrinde yapılan anket sonuçlarına göre Avustralya’da 1999-2006 yılları arasındaki 
tahtakurusu olaylarının 1999 öncesine göre %4500, ABD’de 2002 ve 2003’te %500 artış gösterdiği 
bildirilmiştir. Yeniden ortaya çıkışın başladığı 1998’den itibaren 50’den fazla ülkede tahtakurusu 
enfestasyonlarının arttığına yönelik bildirimler bulunmaktadır (1). Bu artışın nedenleri pek çok ve 
çeşitli olmakla beraber iki türün insektisitlere karşı direnç geliştirmiş olmasının önemli bir rol oynadığı 
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açıktır. Artan küresel seyahat ve yetersiz haşere kontrol bu dirençli suşların dünya geneline yayılımını 
kolaylaştırmıştır (1-3). Göçler ve ikinci el eşya satışları bu yayılıma katkı sağlamıştır (3). Yaklaşık 25 
yıldır devam eden bu artışın epidemiyolojisi ile ilgili çok az bilgi mevcuttur (1). 
Türkiye’de de tahtakurularının bulunduğu ve sağlık sorunu haline geldiği yönünde sporadik kanıtlar 
mevcut olmakla beraber epidemiyolojisi, kontrol yöntemleri ile ilgili kısıtlı bilgi bulunmaktadır. İhmal 
edilen bir halk sağlığı sorunu olan tahtakuruları ile ilgili başta mevcut durumun tespiti ve halihazırdaki 
kontrol yöntemlerine yönelik olmak üzere araştırmalar yürütülmelidir.  
Kaynaklar 
1. Doggett SL, Lee CY. Historical and contemporary control options against bed bugs, Cimex spp. Annu Rev 

Entomol. 2023;68:169-190. doi: 10.1146/annurev-ento-120220-015010.  
2. Ennis AC, Pearson-Shaver AL. Bedbug Bites. In: StatPearls [Internet]. Treasure Island (FL): StatPearls 

Publ.https://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK538128/ (on July 31, 2023).   
3. Akhoundi M, Zumelzu C, Sereno D, Marteau A, Brun S, Jan J, Izri A. Bed Bugs (Hemiptera, Cimicidae): A 

global challenge for public health and control management. Diagnostics (Basel). 2023;13(13):2281. doi: 
10.3390/diagnostics13132281.  
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Echinococcus granulosus sensu lato (s.l.), insanlarda ve evcil hayvanlarda Kistik Ekinokokozis’e (KE) 
neden olan, yaşam döngüleri ve konak seçimleri açısından farklılıklar gösteren ve dünya çapında 
öneme sahip zoonotik bir tür kompleksidir. Bu tür kompleksindeki varyantlar nükleer ve 
mitokondriyal DNA analizlerine dayalı genotiplendirme çalışmaları ile E. granulosus sensu stricto (s.s.) 
(G1 ve G3), Echinococcus equinus (G4), Echinococcus ortleppi (G5), Echinococcus canadensis (G6/G7, G8 ve 
G10) ve E. felidis olarak sınıflandırılmıştır. Echinococcus cinsindeki parazitler, hermafrodit olup erişkin 
parazitler son konakların ince bağırsaklarında hem çapraz hem de kendi kendine döllenme yoluyla 
çoğalırken, larval dönemde protoskolekslerin eşeysiz olarak çoğaldığı bir döngüye sahiptirler. 
Erişkinlerin kendi kendine döllenmesi Echinococcus spp. popülasyonlarındaki genetik polimorfizme 
neden olmuş ve türleşmenin yolunu açmıştır. Mitokondrial DNA’nın, haploid olması, hızlı 
evrimleşmesi, çoklu kopya sayısı ve maternal olarak nakledilmesinden dolayı popülasyon 
çalışmalarında faydalı genetik belirteçler sağlamaktadır. Aynı zamanda yakın akraba türler arasındaki 
filogenetik ilişkileri yeniden yapılandırmada ve büyük veri setleri ile taksonomideki sorunlu konuların 
çözümünde oldukça etkili olduğu bilinmektedir. Eccinococcus cinsinin tartışmalı taksonomisi 
araştırılırken, tam mitokondriyal genomlardan elde edilen nükleotid ve amino asit dizilerinin 
birleştirilmiş veri setleri analiz edilmiş ve Echinococcus spp.’nin kökeni çıkarılmıştır. Ancak Echinococcus 
cinsi içerisindeki hızlı evrimleşme nedeniyle taksonomi de 10 yıllık periyodlarda değişmekte, yeni 
konak bildirimleri yapılmakta, önceden genotip olarak sınıflandırılan gruplar tür statüsü 
kazanmaktadır. Bu nedenle sekans verilerinin doğru yorumlanması ve isimlendirmelerin güncel 
taksonomiye göre yapılması önem arz etmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Echinococcus granulosus, kistik ekinokokkozis, taksonomi 
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Mosquitoes (Diptera: Culicidae) are diverse, with approximately 3,700 described species globally. However, 
only about 5% of mosquito species (200 species) are considered important vectors of human pathogens. The 
traits that determine the importance of a vector species include habitat associations, longevity, vector 
competence and, particularly, host preference. As a group, mosquitoes bite a diverse array of hosts, including 
mammals, birds, reptiles, amphibians and fish. Mosquito species that mainly bite humans may serve as vector 
of anthroponotic pathogens, such as human malaria parasites, yellow fever virus and dengue viruses. On the 
other hand, mosquito species that bite humans as well as nonhuman animals may serve as vectors of zoonotic 
pathogens. Targeted interventions to interrupt zoonotic pathogen transmission require incrimination of the 
vector species. Blood meal analysis, a collection of techniques for determining patterns of host use, is 
instrumental in identifying putative vector species that bite amplifying hosts and humans, a critical component 
of vector incrimination. Blood meal analysis of putative vector mosquito species in North America has revealed 
that surprising aspects of vector-borne disease ecology. The mosquito Culiseta melanura (Coquillett) is the 
primary enzootic vector of eastern equine encephalitis virus (EEEV), a zoonotic Alphavirus that is endemic to 
eastern North America. Culiseta melanura is often considered to be a strict bird biting mosquito, transmitting 
EEEV between susceptible birds in a cycle of enzootic amplification. Recent studies, however, have 
demonstrated that this vector mosquito also bites reptiles and mammals. In Florida, for example, Cs. melanura 
shifted from mainly biting birds in winter to mainly biting reptiles in spring and summer. The peak in reptile-
biting precedes the peak of EEEV transmission to horses and suggests a possible role for reptiles in EEEV 
ecology. Laboratory infection studies demonstrated that some reptiles (snakes) are competent hosts for EEEV. 
Uranotaenia sapphirina, a small mosquito endemic to eastern North America, has been implicated as a potential 
vector for several arboviruses. Field-collected Ur. sapphirina have tested positive for EEEV and West Nile virus 
in several independent investigations. Previous blood meal analysis studies, using both serological and DNA-
based techniques, have attempted to identify the hosts of Ur. sapphirina, but most blood meal assays failed. In 
North Carolina, only two (1.7%) of 120 Ur. sapphirina blood meals could be identified (both as unknown reptile), 
while in Alabama, just two (5.7%) of 35 Ur. sapphirina blood meals could be identified (both as the ranid frog 
Lithobates catesbeianus). Recent field observations of groups of Ur. sapphirina foraging on the soil, followed by 
targeted PCR-based blood meal analysis revealed that Ur. sapphirina is an invertebrate specialist that takes 
blood exclusively from annelid hosts (earthworms and leeches), constituting the first evidence of a mosquito 
species that specializes on invertebrate hosts, and demonstrating that mosquitoes utilize a much broader range 
of host taxa as adults than previously known. The recognition of a mosquito species that specializes on 
invertebrate hosts has implications in mosquito ecology and the epidemiology of mosquito-vectored pathogens 
and may provide insight into the origin of blood feeding and evolution of host use in Culicidae. These works 
highlight the utility of blood meal analysis for identifying previously unrecognized elements of zoonotic 
arbovirus transmission cycles.  
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Haemosporidian parasites are a group of parasitic protozoa that infect various vertebrates, including 
birds. Among these parasites, the genus Plasmodium is well-known for causing avian malaria. 
Plasmodium species are transmitted to birds through the bite of infected mosquitoes, such as Culex 
pipiens. Once inside the bloodstream of birds, these parasites can multiply rapidly, leading to a range of 
health issues, including anemia and organ damage. Avian malaria caused by Plasmodium remains a 
significant concern for bird populations, especially in areas with high mosquito activity, and 
understanding its transmission and impact is vital for conservation efforts. As a result, avian Plasmodium 
parasites have become an interesting model organism for in-depth analysis. Interestingly, not all hosts 
are equally susceptible, hinting at the possibility of intricate molecular adaptations at play. Host-
parasite interactions are the key factor for understanding tolerance, susceptibility, or resistance to avian 
malaria parasites. The hypothesis that avian Plasmodium parasites modulate their gene expression 
patterns in response to the specific host environment is something that remains to be demonstrated. 
Previous studies have shown that, under experimental conditions, Plasmodium parasites exhibit distinct 
gene expression profiles when infecting phylogenetically distant bird species. Thus, more susceptible 
bird species showed higher expression of malaria genes associated with cell invasion, potentially 
reflecting a more aggressive approach to invasion in these hosts. Conversely, in other bird species, such 
as starlings, Plasmodium showed increased expression of genes linked to apoptosis and oxidative stress, 
indicating a different infection strategy altogether. The remarkable adaptability of Plasmodium parasites 
raises intriguing questions about the molecular mechanisms behind these adaptations. Do the parasites 
rely on the same molecular toolbox across host species, or do they engage in a dynamic dance of gene 
expression tailored to the unique challenges posed by each host environment? Current studies pave the 
way for a deeper understanding of the intricate host-parasite relationship, revealing how these 
pathogens might adjust their genetic repertoire in response to the diverse world of their avian hosts.  
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Baş biti, Pediculus humanus capitis, vücut biti, Pediculus humanus humanus ve kasık biti, Pthirus pubis, 
yalnız insanlara ait, kan emici ektoparazitlerdir. Baş bitleri saçlarda, vücut bitleri giysilerde, kasık bitleri 
de özellikle kasık bölgesinde yaşamını sürdürür. Bit evrimi üzerinde yapılan araştırmalarla 
Pthirus/Pediculus bölünmesi için 11,5 milyon yıllık, şempanzelerde bulunan Pediculus schaeffi ve 
Pediculus humanus arasındaki bölünme için ise 5,6 milyon yıllık bir ayrışma süresi saptanmıştır. Bu iki 
Pediculus türünün en son ortak atasının yaşı, konak farklılığı için tahmin edilen yaşla (yaklaşık 6 milyon 
yıl) eşleşmektedir. Pthirus'un iki türü (Pthirus gorillae ve Pthirus pubis) birbirinden 3-4 milyon yıl önce, 
goriller ve insanlar ise yaklaşık yedi milyon yıl önce ayrılmışlardır. Bu bulgulara göre Pthirus türü 
muhtemelen 3-4 milyon yıl önce gorilden insana geçerek yeni konağında hayatına devam etmiştir. 
Nüfus artışına bağlı olarak yaklaşık 100.000 yıl önce insanların Afrika dışına dağılması insan bitinin de 
dünyada yayılmasına yol açmıştır. Moleküler saat analizi yöntemiyle baş ve vücut biti arasındaki 
farkların 72.000 + 42.000 yıl önce ortaya çıktığı gösterilmiştir ki bu durumun insanların vücut kıllarının 
büyük bir kısmını kaybetmesi sonucu kendisini soğuk iklim koşullarından korumak için giysiler 
giymeye başlaması ile ilişkili olduğu düşünülmektedir.  
İlk antik bitler ise Mısır mumyalarından izole edilmiş, daha sonra Çin ve Güney Amerika’daki 
mumyalarda da tespit edilmiştir. Papirüs Ebers olarak bilinen Mısır yazıtında MÖ 16. yüzyılda bitleri 
kontrol etmek amacıyla hurma unundan hazırlanan bir ilaç kullanıldığı belirlenmiştir. Brezilya'daki 
insan kalıntılarının saçlarında bit yumurtaları bulumuş ve karbon tarihlemesiyle bunların 10.000 yıllık 
baş bitleri olduğu saptanmıştır. İsrail'de Ölü Deniz kıyılarında bulunan Masada ve Qumran başta olmak 
üzere yapılan arkeolojik kazılardan çıkarılan 24 saç tarağının 12'sinde baş biti ve yumurtaları 
bulunmuştur. Bu tarakların birinde dört bit, iki yumurta ve 86 sirke, bir diğerinde de 12 bit, 10 yumurta 
ve 17 sirke bulunmuştur. Antik vücut biti yumurtaları ilk olarak Avusturya'da tarih öncesi bir giyside 
bulunmuştur. Yine Viking Grönland'daki çiftçilerin kalıntılarında da saptanmış ve MS 986-1350 yılına 
ait olarak tarihlendirilmiştir. Vücut bitinin Rickettsia prowazekii (Epidemik tifüs), Bartonella quintana 
(dönek humma) ve Borrelia recurrentis (siper hummasına) vektörlük yaptığı bilinmektedir. Epidemik 
tifüs, tarihte her savaş sırasında görülen ve çok sayıda ölüme neden olan bir hastalıktır. Napolyon 
Savaşlarında Fransız askerlerinin büyük bir kısmı Rusya’da bu hastalıktan ölmüştür. Epidemik tifüs I. 
Dünya Savaşı sırasında da Avrupa'da 3 milyondan fazla insanın ölümüne yol açmıştır. En eski antik 
kasık biti ise Güney Amerika’daki 2,000 yıllık mumyalarda bulunmuştur.  
Adli araştırmalarda iki birey arasında fiziksel temas varlığını saptamak amacıyla insan bitlerinden de 
yararlanılmaktadır. Enfeste çocuklardan toplanan baş bitleri yanı sıra laboratuvarda üretilen ve ardışık 
olarak iki farklı insanın kanını emen vücut bitlerinin kullanıldığı çalışmalarda bu bitlerin 
bağırsaklarında her iki insanın kanına ait DNA profilleri belirlenebilmiştir. Bu sonuçlar suç saldırgan 
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ve mağdur arasında yakın bir temasın olduğu hallerde bunlardan birisinde baş, vücut veya kasık biti 
olduğu takdirde bitlerin adli bir delil olarak kullanılabileceğini göstermektedir.  
Özellikle baş biti konusu yüzyıllar boyunca minyatürlerde, illüstrasyonlarda, tablolarda, gravürlerde 
ve çizimlerde kullanılmıştır. Baş bitinin mikroskop altındaki ilk çizimleri muhtemelen 1644 yıllında 
Robert Hooke tarafından, kasık bitinin mikroskop altındaki ilk çizimleri ise 1668 yıllında Francesco Redi 
tarafından yapılmıştır. Farklı müzelerde ve koleksiyonlarda ana konusu kızların saçlarındaki baş 
bitlerini taramak veya incelemek olan iki düzineden fazla tablo bulunmaktadır. Bu resimler Murillo, 
Sweerts, Ter ve Borch gibi tanılan ressamlara aittir.   
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KONFERANS  12  1 Kasım 2023 – 10:00-10:30 
 

Molecular Diagnosis of Blastocystis and Genotyping Methods 
 

Erdoğan MALATYALI 
 

Aydın Adnan Menderes Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Parazitoloji AD, AYDIN 

 
E-mail: erdogan.malatyali@adu.edu.t 

 
Blastocystis, an anaerobic gastrointestinal protozoan, has a low degree of host specificity and infects a wide 
range of organisms, including mammals, reptiles, birds, and insects. The use of molecular markers and 
phylogenetic analysis have recently resolved the debate about the taxonomic classification, lastly, it was 
placed in the stramenopiles (also known as Heterokonts). While significant progress was made in the 
molecular diagnosis of Blastocystis during the 2010s, these advancements primarily focused on molecular 
epidemiology and experimental investigations. Unfortunately, the importance of molecular techniques in 
diagnosing Blastocystis has been largely ignored in routine laboratories because of controversies on its 
potential to cause a disease. In the molecular diagnosis of gastrointestinal protozoa, also for Blastocystis, an 
essential process involves extracting high-quality nucleic acids from faecal samples. Isolation of genomic 
DNA after cultivation is a relatively easy to perform, due to the abundance of Blastocystis cells in the culture 
medium. The most common DNA amplification technique for Blastocystis in the field of molecular diagnosis 
is PCR. The simultaneous detection and monitoring of nucleic acid amplification with real-time PCR 
(quantitative PCR, qPCR) was a milestone for molecular diagnostic studied in the literature. In addition to 
the application of molecular diagnostic techniques in Blastocystis research, subtyping of Blastocystis isolates 
has gained attraction, leading to the development of various typing methodologies. Genotyping or 
subtyping of Blastocystis isolates mostly relies on the polymorphic regions of SSU-rRNA gene sequences. In 
Blastocystis research history, riboprinting was one of the first methods for genetic typing of Blastocystis 
isolates. Sequence Tagged Site (STS) -PCR refers to relative DNA sequences in the genome that are unique 
to a specific subtype or genotype. These sites can be amplified specifically by PCR and are used to determine 
Blastocystis subtypes. A variety of primer sets have been developed to amplify the conserved regions of 
Blastocystis SSU rRNA genes, and the resulting sequences have been utilized in phylogenetic, genotyping, 
and taxonomy-related analyses. The high-throughput sequence analysis (SQA) pyrosequencing method was 
applied for Blastocystis subtyping in 2007. Blastocystis MLST profiles based on the MLOS genome are defined 
for two common subtypes (ST3 and ST4), these are available at “pubmlst.org”. Since the conventional 
parasitological methods are based on direct microscopic examination of faecal samples, they are inefficient 
to detect Blastocystis in human samples. As a result of rapid development in molecular diagnostic methods 
in the past decades, the studies on Blastocystis have increased dramatically and give opportunity to a better 
diagnosis of Blastocystis. The publication of different Blastocystis genomes and databases have also offered 
new genetic targets for molecular diagnosis. The molecular studies in different regions of world have 
contributed to the large-scale analysis of Blastocystis prevalence, distribution of subtypes and also 
evolutionary data. 
Anahtar Kelimeler: Blastocystis, molecular diagnosis, genotyping 
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KONFERANS  13  1 Kasım 2023 – 10:30-11:00 
 

Doğal Afetler Sonrası Vektör Mücadelesi: Türkiye 6 Şubat 2023  
Depremleri Örneği 

 
Hüsey9n ÇETİN 

 
Akdeniz Üniversitesi, Fen Fakültesi, Biyoloji Bölümü, ANTALYA 

 
E-mail: hcetin@akdeniz.edu.tr  

 
Amaç: Geçtiğimiz yüz yılda dünyanın birçok bölgesinde olduğu gibi ülkemizde de deprem, sel ve 
toprak kayması gibi afetlerin sayısı ve şiddetindeki artışlar ürkütücü sayıda can ve mal kayıplarına 
neden olmuştur. Afetler sonrasında insanlar yer değiştirmek zorunda kalmakta, sağlıklı suya ve gıdaya 
ulaşamamakta, barınma problemleri yaşamaktadır. Afetlerden kısa bir süre sonra haşere/zararlı/vektör 
kaynaklı sorunlar yaşanmakta, üreme/gelişme alanlarının artması sebebiyle vektörlerle bulaşan 
hastalıklar görülebilmektedir. Türkiye’de 6 Şubat 2023 tarihinde Kahramanmaraş ilimiz merkezli 7.7 ve 
7.6 büyüklüğünde iki deprem gerçekleşmiş, depremler Adana, Adıyaman, Diyarbakır, Gaziantep, 
Hatay, Kahramanmaraş, Kilis, Malatya, Osmaniye ve Şanlıurfa illerimizi de etkilemiş ve büyük 
yıkımlara, can ve mal kayıplarına yol açmıştır. Bu çalışmanın amacı özellikle deprem afetleri sonrasında 
etkilenen bölgelerde zararlı/vektör mücadele çalışmalarına odaklanmak ve 6 Şubat Depremleri sonrası 
yapılan çalışmaları sunmaktır.   
Yöntem: Afetler sonrasında kurum ve kuruluşların iş birliği içinde yürüttükleri çalışmalar incelenmiş, 
ilgili şehir ve büyükşehir belediyelerinin yaptığı çalışmalar belgelenmiş, hazırladıkları programlar 
değerlendirilmiş, vektör/zararlı mücadele çalışmalarında görev alan personellerle görüşülmüş ve 
sahada gözlem yapılmıştır.     
Bulgular: Depremlerin kış mevsiminde meydana gelmesi ilk birkaç hafta içerisinde vektör/zararlı 
kaynaklı sorunlar düşük seviyede seyrederken, bahar ve yaz aylarına geçildikçe iklimsel değişikliklerin 
etkisiyle vektör/zararlıların görülme sıklığında artışı gündeme getirmiştir. Ayrıca yaşamını kaybeden 
insan ve hayvan bedenlerine müdahale edilememesi, cenaze defin işlemlerindeki aksaklıklar, yıkılan 
veya hasar gören binalar, yollar, bozulan kanal ve su sistemleri, açığa çıkan atıklarının yeterince 
yönetilememesi, kanalizasyon sisteminden kaynaklı sorunlar vektör/zararlı problemini tetikleyen diğer 
unsurlar olduğu belirlenmiştir. Yine afetzedelerin barınma, beslenme ve su ihtiyaçlarını karşılamak için 
sağlanan yardım malzemelerinin ulaştırılmasında yaşanan sorunlar kaynaklı çevreye saçılması, 
kullanılamaz hale gelmesi, atıl kalması gibi nedenlerle vektör/zararlılar bu malzemeleri besin ve/veya 
yaşam alanı olarak kullandığı tespit edilmiştir. Depremden zarar gören bölgelerde Afet ve Acil Durum 
Yönetimi Başkanlığı (AFAD) koordinatörlüğünde, ülkemizin farklı illerinden gelen ekiplerle, 
depremden etkilenen il belediye vektör/zararlı kontrol çalışanlarının yer aldığı ekipler kurulmuştur. 
Depremden etkilenen bölgelerde kullanılmak üzere İl Valilikleri ve Sağlık Bakanlığı tarafından 
biyosidal ürün, ilaç ve cihaz tedariki yapılmış, yardım için gelen illerden personel, biyosidal ürün ve 
ekipman desteği sağlanmıştır.      
 
 
Sonuç: Doğal afetlerden etkilenebilecek bölgelerde halk sağlığının olumsuz yönde etkilenmemesi için 
vektör/zararlı kaynaklı sorunların ve hastalıkların engellenmesine yönelik acil eylem planlamalarının 
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yapılması gerekmektedir. Afetlerin meydana geldiği bölgelerde insanların vektörlerle olan temasının 
engellenmesine yönelik tedbirler alınmalıdır. Biyosidal ürün uygulamalarında çevre ve insan sağlığının 
korunmasına özen gösterilmeli, vektör kaynaklı parazit ve hastalık etkenlerinin bölgede yaşayan 
insanlar ve hayvanlar arasında izlenmesine yönelik çalışmalar yapılmalıdır. Vektörler için önemli 
üreme ve gelişme ortamları olan ağır hasarlı binaların yıkım işlemleri en kısa sürede tamamlanmalı, 
kanalizasyon ve yağmur suyu kanalı hasarları gibi alt yapı kaynaklı sorunlar acilen giderilmelidir.  
Anahtar kelimeler: Afet, Deprem, Vektör mücadelesi, Zararlı Mücadelesi  
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KONFERANS  14  2 Kasım 2023 – 09:00-09:30 

 
İklim Değişikliği Ne Değildir? 

 
M. K9ram9 ÖLGEN 

 
Ege Üniversitesi Coğrafya Bölümü, İZMİR 

 
E-mail: kirami.olgen@ege.edu.tr 

 
Son yıllarda kamuoyunda en güncel konuların başında İklim Değişikliği gelmektedir. Ancak sanılanın 
aksine iklim değişikliği, birçok insan tarafından yanlış anlaşılan veya karıştırılan bir kavramdır. Bu 
bildiride sağlık açısından da son derece önemli olan iklim değişikliği konusunun ne olup olmadığı 
üzerinde durulacak, doğru bilinen yanlışların neler olduğu tartışılacaktır.  
Bilindiği gibi iklim değişikliği iklimin ortalama durumunda uzun yıllar boyunca gerçekleşen 
değişikliklerdir. Ancak; 
Hava değişikliklerini, hava durumunu, iklim değişkenliğini, kısa vadeli iklim olaylarını, yerel iklim 
koşullarındaki değişiklikleri içermez. İklim değişikliği sanıldığının aksine küresel ısınma veya ozon 
tabakasındaki incelme ya da tümüyle doğal olayların bir sonucu da değildir. İşte tüm bu kavramları ele 
alıp, paraziter hastalıklar açısından önemine vurgu yapmak bu çalışmanın amacını oluşturmaktadır. 
Anahtar kelimeler: İklim değişikliği, küresel ısınma, iklim değişkenliği, antropojenik iklim değişikliği 
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KONFERANS  15  2 Kasım 2023 – 18:30-19:00 
 

Interspecific Larval Competition Between Invasive Aedes albopictus and 
Established Culex pipiens Mosquitoes From The Black Sea Region of Turkey  

 
Barry Wilmer ALTO1, Alina Denis KIZGIN2, Ahsen Meliha TOROSLU2,  

Batuhan Askim ARSLANHAN2, Sadullah USLU2, Gokmen Zafer PEKMEZCI3,  
Abdullah INCI2, Alparslan YILDIRIM2 

 
1Florida Medical Entomology Laboratory 200 9th St. S.E., Entomology and Nematology Department, Institute 

of Food and Agricultural Sciences, University of Florida, Vero Beach, FL 32962, USA; 2Erciyes University, 
Faculty of Veterinary Medicine, Department of Parasitology, KAYSERİ, TÜRKİYE; 3Ondokuz Mayıs University, 

Faculty of Veterinary Medicine, Department of Preclinical Sciences, SAMSUN, TÜRKİYE 

 
E-mail: bwalto@ufl.edu 

 
Objective: Mosquitoes often experience intraspecific and interspecific competition among larvae 
attributable to nutrient limitation and crowded larval conditions, especially container mosquitoes 
including Aedes albopictus and Culex pipiens. Density-dependent effects on larvae influence recruitment 
of adults and their life history traits, including those traits relevant to their ability to transmit 
arboviruses. Competitive interactions between mosquitoes may depend on environmental conditions. 
The application of insecticides may alleviate density-dependent competition and differential species 
response to insecticides may modify interspecific competition. We tested the hypothesis that exposure 
to insecticide pyriproxyfen alters interspecific resource competition between Ae. albopictus and Cx. 
pipiens derived from the Black Sea Region in Turkey. 
Methods: Ae. albopictus and Cx. pipiens were collected from tires at automobile repair and salvage yards 
along the coast of the Black Sea in Turkey.  Mosquitoes were used to establish laboratory colonies whose 
progeny were used in studies to assess competitive interactions between the two species.  Response 
surface experimental designs, which vary the densities of two competing species independently, were 
used to assess intra- and interspecific competition.  Pyriproxyfen and control treatments were crossed 
with six different density combinations of Ae. albopictus and Cx. pipiens, respectively (0:30, 0:60, 15:15, 
30:30, 0:60, 0:30), and each unique combination was replicated at least three times. The experiments 
were conducted in plastic food containers in which 0.1 g of Tetramin fish food, 1.0 liters of tap water, 
and 1 ml of microbial inoculum were added.  The containers were maintained in an insectary at 25°C 
and a 14:10 h light:dark photoperiod. Pyriproxyfen treatment containers received a low dose of 
pyriproxyfen, whereas control containers received only tap water. The amount of pyriproxyfen added 
was approximately a 50% lethal dose (LD50). Containers were monitored daily, and pupae were 
collected and held in water-filled vials sealed with cotton.  Upon eclosion the adults were identified, 
sexed, and females transferred to 0.5 liter holding cages and provided with access to water through 
moistened cotton pads. We deliberately chose to deprive adults of nutrition to force them to rely on 
energy reserves acquired during the immature stages.  The date on which adults died was recorded and 
adults were dried at 50°C and weighed as a proxy for size. Survivorship to adulthood, development 
time and size were analyzed using analysis of variance (ANOVA) and multivariate analysis of variance 
(MANOVA). Adult survival was analyzed using a regression analysis of survival based on the Cox 
proportional hazards model.  Separate analyses were performed for each mosquito species.  
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Results: Mosquito performance measurements showed negative density-dependent effects with similar 
effects of intra- and interspecific interactions.  Cx. pipiens were more negatively affected by competitive 
treatments than Ae. albopictus.  Development times and sizes were similar or negatively affected by high 
density and control conditions.  In the absence of pyriproxyfen, Cx. pipiens survivorship were negatively 
affected by increasing densities of Ae. albopictus.  The presence of pyriproxyfen resulted in release from 
competition among mosquito species compared with the controls.   
Conclusion:  These results demonstrate plasticity in performance measures of Ae. albopictus and Cx. 
pipiens and the significance of considering the influence of biological interactions during the immature 
stages and their influence on the adult stage. This study provides the first assessment of invasive Ae. 
albopictus competitive interactions with established Cx. pipiens, a major vector of West Nile virus in 
Turkey.  Overall, results suggest similar or greater competitive superiority of Ae. albopictus over Cx. 
pipiens.  The relative role of insecticides in promoting coexistence in nature has not been evaluated, so 
its role in mediating coexistence is unclear; however, these findings underscore the potential of 
environmental concentrations of pyriproxyfen, and perhaps other insecticides to facilitate coexistence 
between species. This study was conducted under the ongoing project titled “Enhancing arbovirus 
surveillance and risk management in the public health systems of Georgia, Turkey, and Ukraine” 
supported by USA DTRA with the code ““HDTRA12210015 / SUB00003490”.   
Key words: Invasive mosquito, interspecific competition, life history traits, insect growth analog 
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KONFERANS  16  2 Kasım 2023 – 19:00-19:30 
 

Identifying Landscape Correlations in Multivector and Multihost Zoonotic 
Arbovirus Systems 

 
Lindsay P. CAMPBELL 

 
Florida Medical Entomology Laboratory, Department of Entomology and Nematology | IFAS, University of 

Florida, 200 9th St SE, Vero Beach, FL 32962, USA 
 

E-mail: lcampbell2@ufl.edu 
 

In zoonotic arbovirus systems, often multiple mosquito vectors and multiple vertebrate hosts maintain 
an enzootic transmission cycle, and disease incidence in humans or livestock are the result of accidental 
or “spillover” transmission. Regional variation in vector species, hosts, their habitats, and behavior 
present challenges to identifying environmental correlations with spillover. The result is that study 
outcomes are often inconsistent or contradictory, demonstrating the need to synthesize information 
across broader spatiotemporal scales to gain insight into drivers of transmission risk. West Nile virus 
(family Flaviviridae, genus Flavivirus) is one such zoonotic arbovirus and the leading cause of 
mosquito-borne disease in humans in the United States. The virus is maintained in the natural 
environment between mosquito vectors, primarily in the genus Culex, and avian hosts (in the U.S. 
mainly Passeriformes), with occasional spillover transmission to humans and other animals. In the state 
of Florida, the Florida Department of Health in conjunction with mosquito control programs conduct 
routine sentinel chicken surveillance to detect WNV transmission throughout large portions of the year, 
and these surveillance efforts make it possible to investigate landscape correlations with WNV 
transmission. Here, we used generalized linear mixed effects models to investigate landscape 
composition and configuration surrounding sentinel chicken coops, first across 29 locations in 
northeastern Florida, and second, across 187 sentinel chicken coops distributed throughout the state 
during the 2018 sampling season. In northeastern Florida, we expected to find that chicken coops 
surrounded by greater percentages of fragmented semi-urban landscapes would have higher 
proportions of WNV seroconversion based on habitats for Culex quinquefasciatus mosquitoes and 
distributions of amplifying hosts. Across the state of Florida, we expected to find regional variation in 
the importance of landscapes with seroconversion also owing to distributions of vectors and hosts. 
Results for northeastern Florida indicated that none of the landscape variables included in our model 
were informative. Across the state, we found regional variation in landscape contributions to 
seroconversion rates. In the north-central region, we found a non-linear effect of the percentage of rural 
land cover within 5000 m on WNV seroconversion, meaning that coops with greater percentages of 
more rural areas had lower seroconversion rates. In the south-central region, we found that more 
fragmented forests at near distances (500 m) and more intact woody wetlands within further distances 
(2 km) had a positive correlation with WNV seroconversion. In the south region, we found that more 
intact water bodies within 5000 m of coops had a negative correlation with seroconversion. These results 
demonstrate challenges in identifying consistent landscape correlations in mulitvector and multihost 
arbovirus systems. Further investigation of the spatiotemporal dynamics of the 2018 transmission 
season showed strong patterns in weekly seroconversion, which demonstrates the potential for climate 
or climate and landscape interactions to be informative in future studies. 
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KONFERANS  17  3 Kasım 2023 – 09:00-09:30 
 

Arkeoparazitoloji 
 

Ayşegül TAYLAN ÖZKAN1, TOBB-ETÜ Tıp Fakültesi Öğrenci Makale Grubu2*,  
Kosta Y. MUMCUOĞLU3 
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Ekonomi ve Teknoloji Üniversitesi, Tıp Fakültesi ANKARA, TÜRKİYE; 3Parasitology Unit, Department of 
Microbiology and Molecular Genetics, The Kuvin Center for the Study of Infectious and Tropical Diseases, The 

Hebrew University-Hadassah Medical School, JERUSALEM, ISRAEL 

*Alfabetik sıraya göre: Ahmet Berk ALKAN, Çağla ÖZOTUK, Emir Cem GÜR, Furkan YİĞİTALP  
 

E-mail: aysegultaylanozkan@etu.edu.tr 

 
“Arkeoparazitoloji” veya “paleoparazitoloji”, çok disiplinli bir alan olan paleopatoloji içinde yer alan 
bir bilim dalı olup parazitlerin arkeolojik bağlamlarda incelenmesini içerir.  
Fosilleşmiş insan veya hayvan gübresi (koprolitler), mumyalanmış cesetlerin dokuları ve sindirim 
içeriği, tuvaletler, lağım çukurlarından alınan toprak örnekleri veya evsel atıkların olduğu çöplükler, 
mezarlıklar ve içerisindeki materyal, arkeolojik alanlardaki evcil hayvan kalıntıları, yazılı ve görsel 
eserler gibi dolaylı kanıtlar arkeoparazitolojinin kullandığı kaynaklar arasındadır.   Arkeolojik 
materyallerden parazit yumurtalarının saptanması için kullanılan bazı kimyasal sindirim tekniklerinin 
gelişmesini takiben arkeoparazitoloji alanındaki çalışmalar artmıştır. Son yıllarda arkeolojik örneklerde 
immünolojik yöntemlerin kullanılması ve antik parazit DNA'sının belirlenmesinde moleküler biyoloji 
tekniklerinin uygulanması önemli gelişmeler sağlamıştır. Arkeoparazitoloji geçmişteki beslenme ve 
çiftçilik uygulamaları, hayvanların evcilleştirilmesi, göç kalıpları, iklim değişikliği, sağlıkla ilgili 
uygulamalar, kültürel temaslar, etno-tıp ve çeşitli insan toplumlarının genel sağlığı gibi birçok temel 
arkeolojik, tarihi ve biyocoğrafik konu hakkında bilgi sağlama açısından son derece yararlı kanıtlar 
sunmaktadır. 
Anahtar kelimeler: Arkeoparazitoloji, paleoparazitoloji, fosil, koprolit 
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YUVARLAK MASA OTURUMU 01 

GENÇ PARAZİTOLOGLARLA OLGU SUNUMLARI 

Düzenleyen Ahmet ÖZBİLGİN, Gülnaz ÇULHA  

31 Ekim 2023  09:30 – 11:00 

 

Tülay AKSOY, Mehmet HARMAN, 
Ahmet ÖZBİLGİN 

 
Göç ve Uyuz 

 

Ahmet YILDIRIM, Mehmet HARMAN, 
Ahmet ÖZBİLGİN 

Göç ve Leishmaniasis  

Tuğba KAYA, Gülnaz ÇULHA,  
Mehmet CABALAK, Ceren ÜNAL 

Hatay’da Yurt Dışı Kaynaklı Tedaviye Geç 
Yanıt Veren İki Sıtma Olgusu 

İbrahim ÇAVUŞ Lösemi Öntanılı Yerli Sıtma Olgusu  

Yener ÖZEL, Ahmet ÖZBİLGİN Kuzu Postuna Bürünmüş Kurt Leishmania 
tropica: İki pediatrik Visseral Leishmaniasis 
tropica Olgusu 

Evren TİLEKLİOĞLU Myastenia gravis Tanılı Olguda Strongyloides 
stercoralis Enfeksiyonu 
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Giriş: İhmal edilen tropikal hastalıklar, çoğunlukla tropikal ve subtropikal bölgelerin önemli 
morbiditeye yol açabilen bulaşıcı hastalıklar grubudur. Dünya Sağlık Örgütü, 2017 yılında ihmal edilen 
tropikal hastalıklar listesine uyuzu (scabies) eklemiş bulunmaktadır. Uyuz her yaş, ırk, cinsiyet ve 
sosyo-ekonomik grubun hastalığa yatkınlığı ve yaşam kalitesini bozan şiddetli kaşıntı nedeniyle önemli 
bir küresel sağlık sorunu olmaya devam eden bir enfestasyondur. Bununla birlikte artan küresel nüfus 
hareketleri, özellikle uyuz gibi bulaşıcı hastalıkların endemik varlığı ile yoksulluğun vurduğu 
bölgelerden gelen yasadışı veya düzensiz göç, önemli halk sağlığı sorunlarına yol açmakta ve sığınmacı 
barındıran ülkelerdeki sağlık sistemleri için önemli zorluklar yaratmaktadır. Türkiye, son yıllarda çeşitli 
bölgesel çatışmalarla sınır komşusu olduğundan ve bu çatışma bölgelerinden ve diğer yoksul 
ülkelerden Avrupa'ya giden ana göç yollarından biri üzerinde yer aldığından bir sığınmacı akını 
yaşanmaktadır. Aşırı kalabalık ve sağlıksız koşullar nedeniyle uyuz, sığınmacılar ve ev sahibi 
topluluklar için ciddi bir tehdit oluşturmaktadır. Bu olgu sunumunda, Manisa ilinde göç sonrası 
tablonun uyuz açısından değerlendirilmesi ve gelecekte olası bir uyuz salgınına işaret edebilecek 
ipuçlarının araştırılarak salgın haline dönüşebilme riskine dikkat çekmek amaçlanmıştır.  
Olgu sunumu: Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Parazitoloji Anabilim Dalı’na tüm 
vücutta yaklaşık 1-2 haftadır kaşıntı şikâyeti olan dört Suriyeli sığınmacı, iki yerli çocuk ve üç yerli 
erişkin hasta başvurmuştur. Bir yerli hastada tüm gövdeyi kaplayan lezyonlar ile birlikte dirseklerinde 
hiperkeratozlu lezyonlar bulunmaktaydı. Tanı amacıyla tüm hastalarda bulunan lezyonlardan bisturi 
yardımı ile deri kazıntıları alınmıştır. Alınan örneklerin üzerine %10’luk potasyum hidroksit (KOH) 
damlatılmış ve saydamlaşıncaya kadar bekletilmiştir. Saydamlaşan örneklerden lam lamel arası 
hazırlanan preparatlar ışık mikroskobunun 10X4 ve 10X10 büyütmelerinde incelenmiştir. İnceleme 
sonucunda, tüm hasta preparatlarında Sarcoptes scabiei’nin erişkin, yumurta veya uyuz dışkısı (cybala) 
gözlenerek tanı konulmuştur. Ayrıca bir yerli hastaya Scabies crustosa (kurutlu uyuz) olarak tanı 
konulmuştur. Hastalara uygun tedavi önerilerek klinisyenlere yönlendirilmiştir.  
Tartışma ve Sonuç: Ülkemizde son yıllarda sosyo-ekonomik ve kültürel düzeydeki gelişmelere rağmen 
komşu ülkelerdeki savaş ve bölgesel çatışmalara bağlı olarak yaşanan göçler dolayısıyla uyuz dahil 
paraziter enfestasyonlar önemli bir sorun olmaya devam etmektedir. Yanlış teşhis salgınlara, morbidite 
ve ekonomik yükün artmasına neden olabileceğinden enfeste bireylerin tespit edilmesi ve hızlı bir 
şekilde tedavi edilmesi gerekmektedir. Bununla birlikte Türkiye’deki sığınmacılar arasında uyuza 
ilişkin epidemiyolojik veriler yetersizdir. Türkiye’de uyuz epidemiyolojisinin değerlendirilmesi, zaman 
içindeki değişiklikleri ve bu değişikliklerle ilgili faktörlerin araştırılması ve bildirilen diğer bulaşıcı 
hastalıklar ile karşılaştırılması gerekmektedir. Bu konuya dikkat çekmek ve farkındalık uyandırmak 
amacı ile bu olgular paylaşılmıştır. 
Anahtar Kelimeler: Göç, Manisa, Sarcoptes scabiei, Sığınmacı, Uyuz  
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Göç ve Leishmaniasis 
 

Ahmet YILDIRIM1, Mehmet HARMAN2, Ahmet ÖZBİLGİN1 
 

1Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA; 
2Dicle Üniversitesi Tıp Fakültesi, Deri ve Zührevi Hastalıklar AD, DİYARBAKIR 

 
E-mail: ahmet.yildirim@cbu.edu.tr 

 
Giriş: Savaş ve bölgesel çatışmaların bir sonucu olarak gerçekleşen insan göçü, bulaşıcı hastalıkların 
yeniden ortaya çıkmasına neden olan çeşitli demografik faktörlerden biridir. Leishmaniasis gibi daha 
önce kontrol altında tutulan endemik hastalıklar hızla salgın haline gelebilmekte ve ulusal sınırların 
ötesine yayılabilmektedir. Geçtiğimiz on yıl içinde çoğunlukla Suriye’den olmak kaydıyla Türkiye’ye 
büyük bir sığınmacı akını olmuştur. Suriye'de iç savaşın başladığı 2011 yılından bu yana 4.6 milyondan 
fazla Suriyeli uluslararası sınırları geçmiştir. Bu sığınmacıların çoğu şu anda Türkiye'nin (3 milyondan 
fazla) yanı sıra Lübnan, Ürdün ve Irak'ta bulunmaktadır. Sağlık hizmetlerine erişim, bu krize yönelik 
insani müdahalenin önemli bir parçasıdır. Sığınmacı nüfusundaki en yaygın sağlık sorunlarının güncel 
durumuna rehberlik etmek için kullanılabilecek epidemiyolojik veya klinik veri eksikliği 
bulunmaktadır. Bu çalışmada Manisa ilinde ikamet eden sığınmacılar arasında kutanöz leishmaniasis 
(KL) olgularına rastlanması ile hastalığın hızla salgın haline dönüşebilme riskine dikkat çekmek 
amaçlanmıştır.  
Olgu sunumu: Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Parazitoloji Anabilim Dalı 
Laboratuvarı’na KL şüphesi ile gelen 45 Suriyeli sığınmacı hastanın teşhisi için hasta numuneleri 
alınmış, hasta bilgilerinin işlenmesi, hasta numunelerinin NNN besiyerine ekimi, yayma preparat 
hazırlanması ve boyanması işlemleri yapılmıştır. Yayma preparatların detaylı mikroskobik incelemesi 
ve hasta numunelerinden ekim yapılan NNN besiyerlerinden hazırlanan preparatların mikroskobik 
bakısı yapılmıştır. Bu grupta toplamda 39 hastanın KL pozitif saptandığı bildirilmiştir. ITS1 bölgesine 
özgü primer ve problar kullanılarak yapılan Real-Time PCR sonucunda NNN besiyerinde promastigot 
üremesi görülen 39 hastanın tümü Leishmania major olarak saptanmıştır. Hastalar tedavi almak üzere 
klinisyenlere yönlendirilmiştir.  
Tartışma ve Sonuç: Türkiye’yi de içerisine alan Akdeniz bölgesi ülkelerinde KL ve visseral 
leishmaniasis (VL) görülmekle birlikte vektör Phebotomus türleri bulunmaktadır. Günümüzde en çok 
insan göçü veren Suriye ise KL’in dünyada en çok görüldüğü ülkeler arasında yer almaktadır. Bu 
nedenle sığınmacıların VL ve KL yönünden doğru tanı ve tedavilerin yapılması büyük önem 
taşımaktadır. Bunların yanı sıra Ortadoğu'da KL tedavisinde kullanılan meglumin antimonata 
(Glucantime®) karşı dirençli olgular bildirilmektedir. Tedaviye dirençli olguların zamanında tespit 
edilememesi ile ilişkili olarak olgu sayısı ve hastalığın görüldüğü bölgelerin artması durumunda 
leishmaniasis ile mücadele oldukça zorlaşmaktadır. Sığınmacılar arasında KL olgularının saptanması 
ile hızla salgın haline dönüşebilme riskinin önemine dikkat çekmek ve farkındalık uyandırmak 
amacıyla bu olgular paylaşılmıştır. 
Anahtar Kelimeler: Göç, Leishmaniasis, Leishmania major, Manisa, Sığınmacı 
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Hatay’da Yurt Dışı Kaynaklı Tedaviye Geç Yanıt Veren İki Sıtma Olgusu 
 

Tuğba KAYA1, Gülnaz ÇULHA1, Mehmet CABALAK2, Ceren ÜNAL1 
 

Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp Fakültesi, 
1Parazitoloji AD; 2Enfeksiyon Hastalıkları ve Klinik Mikrobiyoloji AD, HATAY 

 
E-mail: tugbakaya42@yahoo.com 

 
Giriş: Sıtma tanı konulduğunda kontrol edilebilir ve tedavi edilebilir bir hastalıktır. Ancak son yıllarda 
sıtma tedavisinde kullanılan ilaçlara karşı direnç bildirilmektedir. Çalışmada iş amacıyla sıtma endemik 
bölgelere seyahat eden ve tedaviye geç yanıt veren iki sıtma olgusunun saptanması üzerine bu konuya 
dikkat çekmek, sıtmada tanının, etkin tedavi protokolünün ve hasta takibinin önemini vurgulanması 
amaçlanmıştır.  
Olgu Sunumu: Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp Fakültesi Enfeksiyon polikliniğine başvuran, 
sıtma kliniği ile uyumlu klinik belirtileri bulunan iki olgu sunulmuştur. Birinci olgunun ince yayma kan 
preparatlarının incelenmesinde eritrositlerde klasik eritrositer formlardan farklı görünümde nokta 
tarzında nükleus yapıları görüldü. Hastanın kan örneğinde Plasmodium antijenini saptayabilen SD 
Bioline Malaria Ag P.f/Pan hızlı tanı testinde hem P.f hem Pan’da pozitif band elde edilirken; SD Bioline 
Malaria Ag P.f/P.v testinde sadece P.f’da pozitif band elde edildi. Gerçek zamanlı Polimeraz Zincir 
Reaksiyonu (GZ-PZR) ile P. falciparum 18S rRna geni saptandı. Hastaya artemether-lumefantrine 
tedavi protokokü uygulandı ancak genel durumunun üçüncü gününde iyice kötüleşmesi nedeniyle 
miks enfeksiyon olabileceği düşünülerek tedaviye primaquine phosphate ve chloroquine phosphate 
eklendi. Tedavisinin 16. gününde ince yayma kan preparatlarının temiz olduğu saptandı ve 10 gün 
sonra takip önerilerek taburcu edildi. İkinci olgu ateş, üşüme, titreme şikayetleri ile Enfeksiyon 
hastalıkları polikliniğine başvurmuş ve ince yayma kan preparatlarında genç trofozoitler saptandı. SD 
Bioline Malaria Ag P.f/Pan ve SD Bioline Malaria Ag P.f/P.v olmak üzere iki hızlı tanı testi uygulandı 
ve her iki testte de P.f’da pozitif band elde edildi. Hastaya artemether-lumefantrine 2x1 po dozunda 
olmak üzere tedaviye başlanıldı. Ancak tedavinin üçüncü gününde alınan kan örneğinde muz şeklinde 
gametositler görüldü ve tedavisine devam edilmesi önerildi. Hasta tüm riskleri kabul ederek kendi 
isteği ile taburcu oldu. Hasta iki gün sonra kontrole geldi ve kan örneklerinin preparatlarında 
gametositler görülmeye devam etti. Hastaya artemether-lumefantrine tedavisine tekrar başlanıldı. 
İkinci yatışının 6. gününde kan preparatlarının temiz olduğu saptandı ve hasta taburcu edildi.  
Tartıma ve Sonuç: Bu çalışma son zamanlarda Hatay’da artan importe sıtma olgularına dikkat çekmek, 
sıtma şüpheli olgularda hızlı bir şekilde tanı konulmasının, etken türün belirlenmesinin, etkin tedavinin 
önemini vurgulamak ve son yıllarda tedaviye geç cevap veren sıtma olgularının artışına dikkat çekmek 
amacıyla sunulmuştur. 
Anahtar Kelimeler: Plasmodium falciparum, importe sıtma, Hatay 
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Lösemi Öntanılı Yerli Sıtma Olgusu 
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Hülya TÜRKMEN1, Ahmet ÖZBİLGİN2 
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1Çocuk Sağlığı ve Hastalıkları AD, Çocuk Hematoloji BD; 2Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA 

 
E-mail: icvs26@yahoo.com 

 
Giriş: Sıtma, enfekte dişi Anofel cinsi sivrisinekler ile bulaşan paraziter bir hastalıktır. İnsanları enfekte 
eden beş Plasmodium türü bulunmaktadır. Bu türlerden özellikle P. falciparum ve P. vivax insan sağlığı 
için en büyük tehdidi oluşturmaktadır. Dünya Sağlık Örgütünün verilerine göre dünya genelinde 2021 
yılında 247 milyon sıtma vakası bildirilmiş ve yaklaşık 619 bin kişinin öldüğü rapor edilmiştir. Dünya 
Sağlık Örgütünün 2014 yılı raporunda Türkiye’nin de dahil olduğu 16 ülkede yerli vaka görülmediği 
bildirilmiştir. Göç, seyahat ve yurtdışında çalışma nedeniyle yurtdışı kaynaklı sıtma vakaları import 
vaka olarak bildirilmektedir.  
Olgu Sunumu: İki haftadan beri devam eden ateş yüksekliği, baş ağrısı, üşüme-titreme, bulantı-kusma 
ve ishal şikayetleri ile bir sağlık kuruluşuna başvuran 14 yaşındaki kız hasta kan sayımında pansitopeni 
saptanması üzerine lösemi ön tanısı ile Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi Hafsa Sultan 
Hastanesi Çocuk Hematoloji Bilim Dalı’na yönlendirilmiştir. Hastadan alınan detaylı anamnezde 
herhangi bir yurt dışı seyahat öyküsü bulunmadığı, ülke içinde ise Güneydoğu Anadolu, Ege ve 
Akdeniz Bölgelerinde çalıştığı sırada soğuk algınlığı benzeri sempomları ile başvurduğu sağlık 
kuruluşlarında ise tanı konulamayıp parol, amoksisilin ve metpamid gibi ilaçlar ile tedavi edilmeye 
çalışıldığını bildirmiştir. Pansitopeni etiyolojisine yönelik kemik iliği aspirasyon biyopsisi yapılan 
hastanın yaymalarında Plasmodium spp.’den şüphelenilerek Tıbbi Parazitoloji Anabilim Dalı 
Laboratuvarına sıtma açısından tetkikleri istenmiştir. Hastadan alınan kandan yayma preparatlar ve 
Plasmodium spp. açısından qPCR analizleri yapılmıştır. Giemsa ile boyalı yayma preparatlarında bol 
miktarda Plasmodium vivax eritrositer formalarına ve gametositlerine rastlanılmış (Şekil 1, 2), RT-qPCR 
analizi (Şekil 3) ve hızlı tanı kiti (Şekil 4) ile türü Plasmodium vivax olarak genotiplendirilmiştir. Hastanın 
tedavisi için Airalan (artemeter+lumefantrin) 2x4 tablet 3 gün, Primakin ise bir hafta sonra temin edilmiş 
ve 14 gün 1x2 tablet (1x15 mg) dozlarında verilerek hasta komplikasyonsuz bir şekilde taburcu 
edilmiştir.  
Tartışma ve Sonuç: Türkiye Cumhuriyeti’nin kuruluşundan bu yana sıtma ile mücadele aralıksız 
olarak devam etmektedir. Ülkemizin subtropikal bölgede yer alması, sıtma etkenini taşıyan Anopheles 
cinsi sivrisineklerin bulunması, göç yollarında bir kavşak olması, seyahatlerin oldukça kolaylaşması, 
ülkemizden yurtdışına çalışmaya giden çok sayıda insan olması ve en önemlisi iklim değişikliğine bağlı 
olarak sıcaklıkların artması nedeniyle başta sıtma olmak üzere tropikal hastalıklar büyük önem 
kazanmıştır. Bu nedenle sıtmanın ülkemiz için önemini vurgulamak ayrıca klinisyen ile 
laboratuvarların sıtma hastalığını ve Türkiye’de yerli sıtma bulaşının olabileceğinin farkındalığını 
arttırmak için bu olgu sunumunun önemli olduğu düşünülmüştür. 
Anahtar Kelimeler: Plasmodium vivax, Lösemi, Sıtma, Türkiye 
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Şekil 1-2. Giemsa ile boyalı yayma preparatlarında Plasmodium vivax eritrositer formları ve 
gametositleri; 3. RT-qPCR analiz sonucu; 4. Hızlı tanı kiti sonucu 
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Kuzu Postuna Bürünmüş Kurt Leishmania tropica: İki Pediatrik Visseral 
Leishmaniasis Tropica Olgusu 

 
Yener ÖZEL1, Ahmet ÖZBİLGİN2 

 
1Balıkesir Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR; 

 2Manisa Celal Bayar Üniversitesi, Tıp Fakültesi Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA 
 

E-mail: yener_ozel@hotmail.com 
 

Giriş: Leishmaniasis, Dünya Sağlık Örgütü verilerine göre 99 ülkede endemik olan 
zoonotik/antroponotik bir paraziter hastalıktır. Leishmaniasise yaklaşık 12 milyon insanın yakalanmış 
olduğu ve 350 milyon insanın da riski altında yaşadığı tahmin edilmektedir. Bu rakamlara her yıl 2 
milyon yeni vaka eklenmektedir. Vakaların 1.5 milyonunun zoonotik/antroponotik kutanöz 
leishmaniasis, 500 bininin ise visseral leishmaniasis olduğu bildirilmektedir. Her 20 saniyede bir kişinin 
kutanöz leishmaniasis’e yakalandığı, 60 bin kişinin ise visseral leishmaniasis ile enfekte olarak hayatını 
kaybettiği bildirilmektedir.  
Olgu Sunumu: Yenidoğan döneminden itibaren ağır glukoz-6-fosfat dehidrogenaz (G-6PD) eksikliği 
tanısı ile Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi Çocuk Sağlığı ve Hastalıkları Anabilim Dalı 
Çocuk Hematoloji Bilim Dalı’nda takip edilen sekiz aylık erkek hastadan yüksek ateş ve 
hepatosplenomegali nedeniyle, dokuz aylık kız hastadan ise iki haftadır devam eden yüksek ateş ve 
bisitopeni nedeniyle hastalık etyolojisini saptamak amacıyla kemik iliği alınmıştır. Alınan kemik iliği 
aspirasyonlarından yapılan yaymalar, Giemsa ile boyanmış ve ayrıca NNN besiyerine ekilmiştir. Ayrıca 
hastalardan tam kan alınarak serum elde edilmiş ve bu serum örneklerinde rk39 hızlı tanı kiti ve 
Leishmania IFA testleri çalışılmıştır. Ayrıca alınan kemik iliği örneğinde Leishmania spp. varlığını 
doğrulamak için RT-qPCR analizi yapılmıştır. Her iki olgunun da Giemsa ile boyalı yayma 
preparatlarında Leishmania spp. amastigotlarına rastlanılmış ve NNN besiyerinde Leishmania spp. 
promastigotları üretilmiştir. Serolojik tanıda ise rk39 hızlı tanı kiti zayıf pozitif ve Leishmania IFA testi 
ise 1/1024 titrede pozitif bulunmuştur. RT-qPCR analizi ile de etken türün Leishmania tropica olduğu 
saptanmıştır.  
Tartışma ve Sonuç: Bu iki olgu, göç ile Türkiye’nin birçok bölgesinde yeni odaklar oluşturan ve 
ülkemizde kutanöz leishmaniasis’in en yaygın etkeni olan Leishmania tropica türünün, visseralize 
olabilen izolatlarının yayılım göstermesi sonucu ölümcül seyreden visseral leishmaniasis olgularının 
artabileceğini ve bu konunun önemli bir halk sağlığı sorunu yaratabileceğini düşündürmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Leishmaniasis, Leishmania tropica, Türkiye, Visseral leishmaniasis 
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Myastenia gravis Tanılı Olguda Strongyloides stercoralis Enfeksiyonu 
 

Şerife BARÇIN ÖZTÜRK1, Emine YAYLA1, Evren TİLEKLİOĞLU2, Hatice ERTABAKLAR2 
 

Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi, 
1Enfeksiyon Hastalıkları ve Klinik Mikrobiyoloji AD; 2Parazitoloji AD, AYDIN 

 
E-mail: etileklioglu@gmail.com 

 
Giriş: Strongyloides stercoralis (S. stercoralis) insanlarda strongyloidiasis'e neden olan, topraktan bulaşan 
bir bağırsak nematodudur. Dünya çapında 30-100 milyon kişinin S. stercoralis ile enfekte olduğu tahmin 
edilmektedir. Strongyloidiasis, özellikle sanitasyon koşullarının kötü olduğu tropik ve subtropikal 
bölgelerde endemiktir. Enfeksiyon, serbest yaşayan larvalarla kontamine toprağa temas yoluyla 
bulaşmaktadır. Daha az görülen bulaşma yolları arasında fekal-oral yol, dışkı ile kontamine olmuş, 
larva taşıyan materyallerle temas ve kişiden kişiye bulaşma (cinsel temas) yer alır. Parazit, kalıcı 
enfeksiyonlara yol açabilecek otoenfeksiyona neden olabilmektedir. Strongyloides stercoralis 
enfeksiyonlarının çoğu asemptomatiktir. Semptomatik enfeksiyon genellikle ishal ve karın ağrısı gibi 
gastrointestinal semptomlar veya kaşıntı ve ürtiker gibi cilt belirtileri ile karakterize edilmektedir. 
Ancak, immünsüpresyonlu hastalarda ciddi ve yaşamı tehdit edici olabilmektedir. Bu durumda 
sistemik sepsise yol açan hiperenfeksiyon veya strongyloidiasis’in yayılması ve çoklu organ yetmezliği 
gelişmektedir. Hiperenfeksiyon, hızlandırılmış otoenfeksiyon olarak tanımlanmaktadır. Yaygın 
enfeksiyon, larvaların deri, gastrointestinal sistem veya akciğer dışındaki organlara göç etmesiyle 
ortaya çıkmaktadır. Yaygın enfeksiyon ve hiperenfeksiyon gelişimi için risk faktörleri arasında 
kemoterapi, siklosporin, azatiyopirin, tüm vücut ışınlaması gibi tedaviler ve transplantasyon, 
hematolojik malignite, insan immün yetmezlik virüsü (HIV), insan T hücreli lenfotropik virüs tip 1 
(HTLV-1) enfeksiyonu, diyabet, yetersiz beslenme, alkolizm ve hipogamaglobulinemi yer almaktadır. 
Strongyloides stercoralis'in tanısında mikroskobi, serolojik ve moleküler yöntemler kullanılmaktadır. 
Parazitin kesin tanısı dışkı örneğinde larvaların saptanması ile konmaktadır. Ancak olguların çoğunda 
larvaların aralıklı olarak atılımı nedeniyle 3-7 örnekten oluşan tekrarlanan dışkı incelemesi 
gerekmektedir. İmmün sistemi baskılanmış hastalarda S. stercoralis enfeksiyonunun tanısı yaşamı tehdit 
eden komplikasyonların önlenmesi açısından önemlidir. Hastalık erken teşhis edilirse antihelmintik 
ilaçlarla kolaylıkla tedavi edilebilmektedir. Bu çalışmada, uzun süre S. stercoralis tanısı alamayan 
myastenia gravis olgusu sunulmuştur. 
Olgu sunumu: 67 yaşında ve myastenia gravis tanısı alan erkek hasta bulantı, kusma, iştahsızlık, kilo 
kaybı, ishal yakınmaları ile Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi Enfeksiyon Hastalıkları 
ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dalı’na başvurmuştur. Olgunun öyküsünden; Zonguldak iline 
giderek fındık toplamış ve döndükten sonra halsizlik yakınması ile başlayan ve ardından 
gastrointestinal kanama geçirerek 4-5 gün yoğun bakımda olmak üzere yaklaşık 10 gün hastanede 
yattığı bilgisi alınmıştır. Yapılan tetkiklerde ülser görülmüş ve tedavisi uygulanmış. Ancak, olguda 
ishal şikayeti devam etmiş ve 5 ayda 25 kilo kaybetmiş. Merkezimize başvurmadan önce dış merkezde 
ülseratif kolit tanısı alarak tedavisi başlanmış. Şikayetleri geçmeyip aksine artan olgu dışkısında kan 
görmesi ile dış merkeze başvurmuş ve burada endoskopi yapılmış. Alınan mide biyopsi örneğinin 
patolojik incelemesinde S. stercoralis larvaları ile uyumlu görünüm saptanması üzerine merkezimize 
başvurmuştur. Merkezimizde yatışı yapılan olgunun fizik muayenesi yapılmış ve laboratuvar tetkikleri 
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detaylı olarak incelenmiştir. Olgunun gaita örneği Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi 
Parazitoloji Anabilim Dalı’na gönderilmiştir. Yapılan gaita direkt mikroskop yöntemi ile S. stercoralis 
larvaları saptanmıştır. Olguya ivermektin tedavisi başlanmıştır. Haftalık olarak alınan üç gaita 
incelemesinde larva görülmeyen hastanın tedavisi 14 gün sonunda kesilmiştir. Tedavisi 
sonlandırıldıktan sonraki dördüncü ayda bakılan gaita incelemesinde de S. stercoralis larvaları 
saptanmamıştır.  
Tartışma ve Sonuç: Ülkemizde sporadik olgular şeklinde zaman zaman bildirilen strongyloidiasis 
olgularının sağlıklı kişilerde çoğunlukla asemptomatik seyretmesi ve immünsüpresif kişilerde ölümcül 
olabilmesi nedeniyle oldukça iyi değerlendirilmesi gerekmektedir. Özellikle immunsüprese olgular 
olmak üzere hastalarda nedeni açıklanamayan abdominal ağrı, bulantı, kusma, ishal gibi 
gastrointestinal semptomlar ve iltihaplanma, kanama, ülserasyon gibi bağırsak bulguları varsa 
olguların S. stercoralis açısından değerlendirilmesi, uygun yöntemle tetkik edilerek tanının konulması 
ve zaman kaybetmeksizin etkin bir tedavinin başlatılması gerektiği kanısındayız. 
Anahtar Kelimeler: Aydın, Myastenia gravis, Strongyloides stercoralis 
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Geleneksel tedavi uygulaması olan sülük tedavisinin deneysel tıpta kullanılması bu alanda ciddi bir 
paradigma değişiminin göstergesidir. Çin, Hint, Avrupa gibi dünyanın en önemli geleneksel tıp 
sistemlerinde milyarlarca vakada sülüklerin 2000 yılı aşkın süredir kullanılıyor olması, başlı başına 
sülük tedavisinin tekrarlanan başarısının bir göstergesidir. Sülüklerin bu kadar uzun süreli ve yaygın 
kullanımına karşın hangi hastalıklar üzerine etkisi olduğu ve kontrendikasyonları yeterince 
belgelenmemiştir.  Bu sebepten sülük tedavisinin deneysel tıp yöntemleri ile bilimsel olarak 
değerlendirilmesi gerekmektedir. 
Sülükler çok eski zamanlardan beri tıpla iç içe olmuştur ismini de insan sağlığı ile olan bu ilişkiden 
almıştır. Sülük, Anglo-Sakson kökenli bir terim olan “hekim” anlamına gelen “laece” sözcüğünden 
türemiştir (1). Sülükler helmintlerin annelida filumu içinde yer almaktadır. Sınıflandırılması 1758 
yılında Linnaeus tarafından yapılmıştır. İlk zamanlar sülükler tek bir tür kabul ediliyordu ve ortak isim 
olarak “Hirudo medicinalis” kullanılmaktaydı (2). Sülüklerin 600’den fazla türü tanımlanmıştır ve 
bunlardan yaklaşık 15 tanesi tıbbi sülük olarak kullanılmaktadır. Tıbbi sülüklerin büyük çoğunluğu 
Hirudinidae familyasının Hirudo cinsine aittir (1). 

Hirudo medicinalis : Türkiye ve dünyada: En yaygın 
Hirudo verbana : Türkiye ve dünyada: En yaygın 
Hirudo suluki : (2016) Güneydoğu Anadolu kaynaklı, Sülüklerin atası 
Hirudo orientalis : Azerbeycan 
Macrobdella decora : Kuzey Amerikan 
Hirudo officinalis : Macaristan, Moldova 
Hirudo trocitina : İspanya, Fas 
Hirudo tianjinensis : (2022) Çin 

Tıbbi sülükler omurgasız halkalı solucanlar grubu içinde bulunur. Anatomileri incelendiğinde vücut 
şekillerinin dorsa-ventral düz olduğu görülür. Bu türlerin arka ve ön kısmında iki emici vantuzu vardır. 
Ön vantuzda bulunan ağızda, deriye tutunma için iyi tasarlanmış üç çene ve dişlere bulunur. Sülük 
kendi ağırlığının neredeyse on katı kadar kan yutabilir. Tıbbi sülüklerin tür tayini genelde sırt ve karın 
bölgesindeki desen farklılıklarına göre yapılmaktadır. Son zamanlarda moleküler yöntemlerin 
gelişmesi ile 18 S rRNA temelli tür tayini yapılmaktadır (3). Sülüklerin tarihsel gelişimini 
incelediğimizde M.Ö. 1600-1300 yıllarında sülükler ile ilgili yazılı bilgiler bulunmaktadır. Mısır’da M.Ö 
1600-1300 yılına ait Thebes antik şehrin’deki bir mezarda, hastasının alnına sülük yerleştiren hekime ait 
duvar resmi bulunmuştur. Hindu mitolojisine göre geleneksel Hint tıbbının sırlarını dünyaya açıklayan 
doktor Dhavantari, bir elinde nektar, diğer elinde sülük tutuyordu. Hint literatüründe sülükle ilgili en 
kapsamlı açıklamalar doktor Sushruta'nın (MÖ 100-600) yazılarında görülmektedir. Sülük aynı 
zamanda geleneksel Çin tıbbında da yaygın olarak kullanılmaktadır (4). Anglosakson ve Avrupa 



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 20231, Antalya 

 

 

  PK23 – Yuvarlak Masalar 58 

kültüründe sülüklerin kullanımı çok eski tarihlere dayanmaktadır.  Sülüklerin tedavi amaçlı kullanımı 
ilk olarak M.Ö. 50 yılında Asklepiades'in öğrencisi Laodikeia'lı Themison tarafından rapor edilmiştir 
(4,5). Özellikle 17. ve 18. yüzyıllarda birçok hastalığın tedavisinde sülük kullanılmaya başlanmış ve 
Avrupa’da sülük kıtlığı yaşanmıştır. Bu dönemde sülük kullanımı o kadar popüler hale geldi ki, sülük 
türleri Avrupa'da tehlike altına girdi. Hastalara seans başına 80'e kadar sülük reçete edildi. Rusya yılda 
yaklaşık 30 milyon sülük tüketiyordu. Yalnızca 1833 yılında Fransız doktorlar yaklaşık 42 milyon sülük 
ithal etmiş ve yıllık tüketim 100 milyona yaklaşmıştı (6). Arap kültüründe sülükler hem Mısır 
medeniyetinin etkisi ile hem de hadislerde sülük kullanılmasının tavsiye edilmesinden dolayı yaygın 
şekilde kullanılmaktadır. Türkler’de, Orta Asya, kültürüne bağlı olarak sülük kullanımı yaygındır. Eski 
dönemlerden beri birçok Türk tabip kitaplarında sülük kullanımını tavsiye etmişlerdir. İslam Tıbbının 
öncü hekimlerinden İbni Sina (MS 980-1037)'nın meşhur kitabı "Kanun" da bahsettiği konulardan biri 
de sülük tedavisinin uygulandığı hastalıklar ve uygulama yöntemleridir. İbn Sina'ya (Avicenna) göre 
sülük uygulaması, vücudun derin kısımlarından kanın uzaklaştırılmasında hacamattan daha 
faydalıdır. Ebul Kasım Zehravi (MS 936-1013) “Kitab-ül Tasrif” adlı kitabında hacamat, kan alma ve 
sülük tedavisinin tıbbi amaçla kullanılabileceğini açıklamıştır (7,8). 
Ünlü bir Osmanlı cerrahı ve hekimi olan Sabuncuoğlu Şerefeddin’in türkçe yazılmış ilk resimli cerrahi 
atlası olan Cerrahiyyetü'l - Haniyye'de Sülük tedavisi ayrıntılı bir şekilde anlatılmıştır (9). Milattan 
öncelere dayanan sülüklerin tıpta kullanımı 19. yüzyılın başlarında deneysel (modern) tıbbın gelişmesi 
ile beraber gittikçe azalmaya başladı. Bu dönemde deneysel yöntemlere daha fazla vurgu yapılıp 
ampirik yöntemlere katı kısıtlamalar getirildi. Bu negatif propagandanın etkisi ile sülükler sadece 
doktorların değil hastaların da ihtiyatlı yaklaştığı bir tedavi aracı oldu ve kullanımı gittikçe azaldı (10). 
1955 yılında Markwardt’ın Hirudin'i sülüklerin faringeal bezlerinden izole etmesi ile beraber hirudo 
terapinin önemi tıp alanında artmaya başladı. Hirudoterapinin özellikle plastik ve rekonstrüktif 
cerrahide elde ettiği olağanüstü sonuçlar ve dejeneratif eklem hastalığıyla ilişkili kronik ağrı 
sendromlarının tedavisinde kanıtlanmış etkinliği nedeniyle modern klinik tıpta kabul görmüştür. 
Böylece sülüklerin kullanımı tekrar artmaya başlamış ve ABD’li araştırmacı Roy Sawyer dünyanın ilk 
modern sülük üretim çiftliğini “Biopharm Leeches Ltd. Şti” İngiltere’de kurmuştur. Sülük üretiminin 
gittikçe artması ve deneysel tıp alanında başarılı sonuçlar alınması neticesinde 2004 yılında ABD Gıda 
ve İlaç İdaresi (FDA) Fransız şirketi Ricarimpex müracatı ile sülük tedavisine onay vermiştir 
(akreditasyon ve eczanelerde satış izni) (11). 
Günümüzde gittikçe yaygınlaşan bu tedavi yöntemi dünya genelinde kabul görmüş bunun neticesi 
olarak, Geleneksel ve Tamamlayıcı Tıp Strateji Planı Dünya Sağlık Örgütünün 2014-2017 amaçları 
arasına alınmış ve ilgili düzenleme çalışması başlatılmıştır (12). 
Dünyadaki bu gelişmelere paralel olarak T.C. Sağlık Bakanlığı 2003’te Sağlıkta 2023 Vizyonu ve Sağlıkta 
Dönüşüm Programı başlattı. 24 Mayıs 2007’de Hirudoterapi Tamamlayıcı Tedavi olarak sadece yataklı 
hastanelerde kullanıma onay verildi. Sağlık Hizmetleri Genel Müdürlüğü bünyesinde 21/06/2012’de 
“Geleneksel ve Tamamlayıcı Tıp Uygulamaları Daire Başkanlığı” kuruldu. İlk yönetmelik 27/10/2014 
tarih ve 29158 sayıyla Resmî Gazete’de Geleneksel ve Tamamlayıcı Tıp Uygulamaları Yönetmeliği 
yayınlandı (13). 
Bütün bu gelişmeler bize günümüzde artık sülükler modern tıbbın bir parçası olduğunu ve hakkettiği 
yere tekrar kavuşacağını göstermektedir.   
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Ülkemiz tıbbi sülük tedarikinde dünyada ilk sıralarda yer almaktadır. Bu sülüklerin GETAT 
uygulamaları çerçevesinde ülke ekonomisine kazandırılması büyük önem arz etmektedir. Son yıllarda 
başta Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) olmak üzere uluslararası kuruluşların da kabulü ile tedavinin 
alternatifi olabileceği vurgusu ile geleneksel ve tamamlayıcı tıp uygulamalarının kullanılması gerektiği 
ifade edilmektedir. Bu kapsamda GETAT uygulamalarından hirudoterapinin (sülük uygulaması) temel 
amacının; kanıta dayalı olarak geleneksel ve tamamlayıcı tıbbın, modern tıp ile entegre bir şekilde insan 
sağlığının korunmasına, iyileştirilmesine, rehabilite edilmesine ve bozulan insan sağlığının 
düzeltilmesine katkı sağlayarak insanların temel sağlık ihtiyaçlarını karşılamaktır. 
Yeryüzünde yaşayan çok sayıda sülük türü vardır. Bu sülük türlerinden bazıları (H. medicinalis, H. 
verbana) tıbbi sülük olarak çok eski çağlardan beri bazı hastalıkların tedavisinde kullanılmaktadır.  Bu 
sülüklerin bir kısmı omurgalılarda, bir kısmı da omurgasız canlılarda ektoparazit olarak yaşamaktadır. 
Sülükler sulara bağımlı olmakla beraber, karasal ve yarı karasal formları da bulunmaktadır. Eski 
dönemlerde olduğu gibi, günümüzde de tam kontrollü laboratuvarlarda steril şartlar altında üretilen 
sülükler modern tıpta da kullanılmaktadır. Modern tıpta sülüğün kendisi (H. medicinalis, H. verbana) 
veya sülüklerden elde edilen biyoaktif maddeler kullanılmaktadır. Sülüklerin üretilmesi zor 
olduğundan ve kültür şartlarında istenilen düzeyde üretilememeleri nedeniyle doğadan toplanmaları 
tercih edilmektedir. Doğadan ticari amaçla sülüklerin aşırı toplanması ise sülük neslinin tehlikeye 
düşmesine neden olmaktadır. Uluslararası CITES (Nesli Tehlikede Olan Yabani Hayvan ve Bitki 
Türlerinin Uluslararası Ticaretine İlişkin Sözleşme - Convention on International Trade in Endangered 
Species of Wild Fauna and Flora) sözleşmesiyle sülük neslinin devamı için bu canlılar koruma altına 
alınmış olup, sülük ihracatı yapan ülkelere kota uygulaması getirilmiştir [1]. Bu çerçevede; doğadaki 
tıbbi sülüklerin neslinin korunması, kaçak yollarla yasadışı sülük ticaretinin önlenmesi, tıbbi sülüklerin 
merdiven altı uygunsuz hijyen koşullarında üretilmesinin engellenmesi ve Hirudoterapi 
uygulamalarının sürekliliğinin sağlanması amacıyla modern ve sürdürülebilir tekniklerle sülük 
yetiştiriciliğinin yapılması gerekmektedir. 
Sülükler kan emerek beslenen 15.000’den fazla üyesi bulunan halkalı solucan grubundandır. Tıbbi 
sülükler, Annelida filumu, Clitellata sınıfı ve Hirudinea alt sınıfı içerisinde yer almaktadır. Dünya 
üzerinde 800’ü aşkın Hirudinea üyeleri içinde tıbbi amaçla kullanılan yaklaşık 15 tür bulunmaktadır. 
Ülkemizde doğal habitatlarda bulunan tıbbi sülükler; Hirudo verbana ve Hirudo sulukii türleridir.  
Ayrıca, Hirudo orientalis, Hirudo troctina, Hirudinaria manillensis (Asya tıbbi sülüğü) ve Macrobdella decora 
(Kuzey American tıbbi sülüğü) gibi diğer tıbbi sülük türleri de tedavide kullanılabilmektedir. Limnatis 
nilotica türü de ülkemizde bulunmaktadır. Ancak, tıbbi kullanımı ile ilgili bilgi bulunmamaktadır [2]. 
Hermafrodit olan sülüklerin çoğu yaklaşık bir yıl kadar yaşarlar. Baharda yumurtadan çıkan sülükler, 
takip eden yılda olgunlaşırlar. Yaşam süreleri, beslenme alışkanlıkları ve yaşadıkları ortama bağlıdır. 
Hirudo medicinalis diğer türlere göre daha uzun yaşar. Bazı sülükler denizlerde olsa da çoğu akuatik 
türler yüzeysel bitki bulunan havuz, göl ve hafif akan çayların kenarı gibi tatlı sularda yaşarlar. Sülükler 



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Yuvarlak Masalar 61 

dünyanın her tarafına yayılmışlarsa da (kutup okyanuslarından çöllerdeki su kaynaklarına kadar) daha 
çok ılıman göl ve havuz sularında bulunurlar. Kuzey Amerika sülük faunasının çoğu Avrupa ile 
benzerdir [3]. Sülükler poikilotermlerdir ve 0 °C ile 30 °C arasındaki sıcaklık aralığında yaşamlarını 
sürdürebilirler, ancak, ani sıcaklık değişimleri bu canlıların yaşamını yitirmesine sebep olmaktadır. 
Sülükler, suda çözünmüş veya atmosferik oksijeni genel vücut yüzeyinden alarak kullanmaktadırlar. 
Sularda bulunan klor, düşük dozlarda bile olsa sülüklerin ölümüne neden olmaktadır [4].  
Sülük yetiştiriciliğinde farklı yöntemler kullanılmaktadır. Bunlar; 
1. Kapalı Ortamlarda Üretim ve Yetiştiricilik  
Sülüğün gelişimi çevresel faktörlere direkt bağlıdır. Anaç sülükler uygun çevresel koşullarda(pH, 
sıcaklık, çözünmüş oksijen, iletkenlik) kokon verdikten sonra, yavru sülükler 24-28°C sıcaklıkta 28 
günde veya 18-20°C sıcaklıkta ise 35-45 günde kokondan çıkarlar. Kokondan çıkan yavru sülükler 
yaklaşık 24 (16-39) mg ağırlığında olup 1,7 cm boyunda olurlar. Sülük yavrularının büyüklüğü ve 
ağırlığı kokon içindeki albumin ve yavru sayısına da bağlıdır. Yumurtadan çıkan yavru sülükler uzun 
bir süre beslenmeksizin hayatta kalabilirler. Bu yavrular 22-25°C'de aç kaldıkları zaman 93 gün sonra 
ölmeye başlarlar. Kitleler halinde ölüm ise 120 gün sonra başlar. Yavru sülüklerin ilk beslenmeleri 10-
20 gün içinde yapılmalıdır. İkinci besleme 1-1,5 ay sonra, üçüncü besleme 1.5-2 ay sonra ve takip eden 
beslenmeler ise 2-3 aylık aralıklarla yapılmalıdır. Laboratuvar koşullarında en iyi besleme yöntemi 
yavru sülüklere ilk iki beslemede kurbağa kanı, sonraki beslemelerde ise memeli hayvanların kanının 
verilmesidir. Bu yöntemle sülüklerin minimum 4 besleme sonunda, takribi 8-10 ay sonra 3.0-6.5 gr 
ağırlığa ulaştıkları görülür. Sadece kurbağa kanı ile toplam 7-9 kez beslenen sülükler ancak 17-20 ayda 
0.5-2.0 gr ağırlığa ulaşabilirler. Sıcak kanlı memeli hayvanların kanları sülüklerin gelişmesinde çok 
büyük öneme sahiptir. Laboratuvar koşullarında 6 kez optimal bir beslemeyle sülüklerin 12- 18 ayda 8-
15 gr ağırlığa çıkarılması mümkündür[5]. 
2. Toprak Havuzlarda Yetiştiricilik 
Toprak havuzlarda sülüklerin yetiştiriciliği doğadaki yaşam ortamının yapay olarak oluşturulması 
prensibine dayanmaktadır. Havuzlar sülüklerin doğal ortamına uygun tarzda sazlık, bataklık ve 
organik maddece zengin bir şekilde hazırlanır. Doğadan toplanan sülükler bu havuzlara yerleştirilir. 
Sülüklerin kan emerek beslenmeleri için havuza canlı kurbağa veya balık bırakılır. Yine 
mezbahanelerden sağlanan sağlıklı kanla da bu sülükler beslenebilir. Toprak havuzlarda üretim ve 
yetiştiricilik ekonomik olmamakla beraber yılda ancak bir veya iki ürün alınabilir. Yine sülüklerin 
üremesi çok uzun bir sürede olur. Oysa laboratuvarlarda su sıcaklığı her mevsim sabit düzeyde 
tutulabileceğinden sürekli yavru almak ve bunları kısa sürede büyütebilmek mümkündür. Bu gün 
dünyada sadece laboratuvar üretim teknikleri uygulanmaktadır[1,5]. 
Deneyimlerimiz 
Sülük üretim ünitemiz toplam 82 m2 olup üç bağımsız bölümden oluşmaktadır. Birinci bölüm 12 m2 ile 
sekretarya, ikinci bölüm 15 m2 ile AR-GE laboratuvarı ve üçüncü bölüm ise 55 m2 ile sülük üretim 
laboratuvarı olarak kullanılmaktadır. Sülük üretim ve araştırma ünitemizde kapalı ortam havuz tipi 
üretim yapılmaktadır. Şuan itibariyle sülük merkezimizde günlük 2 ton su üretim kapasitesine sahip 
sanayi tipi su arıtma cihazı ile 15’i üretim, 2’si AR-GE olmak üzere toplam 17 adet 100x120x85 cm 
ebatlarında sülük üretim havuzlarımız mevcuttur. Her bir havuzumuz toplam 500 litre su alabilecek ve 
maksimum 7.500 adet anaç sülükle üretim yapabilecek kapasitededir. Şu anda havuzlarımızda 1.000 
adet anaç sülük bulunmaktadır ve ilk aşamada yıllık toplam 30.000 adet sülük üretimi 
hedeflenmektedir. 
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Son yıllarda birçok hastalıkta konvansiyonel tedavi ile birlikte uygulanan geleneksel ve tamamlayıcı tıp 
uygulamalarından olan Hirudoterapi uygulamaları tüm dünyada olduğu gibi Ülkemizde de artmıştır. 
Son yıllarda DSÖ hirudoterapi gibi geleneksel ve tamamlayıcı tıp uygulamalarının konvansiyonel 
tedavi ile birlikte kullanılması gerektiğini rapor etmiştir (1). Ülkemizde Sağlık Bakanlığının 2014 yılında 
Geleneksel ve Tamamlayıcı Tıp Uygulamalarını yayınlamasıyla birlikte Sülük uygulamaları hastane 
ortamlarında hekimler tarafından uygulanmaya başlanmıştır (2). 
Sülüklerin tükürük salgısı 100’ün üzerinde çeşitli bioaktif madde içerir. Hirudoterapide asıl önemli 
nokta, sülüğün emdiği kandan ziyade uygulandığı bölgeye zerk ettiği salgıda bulunan biyoaktif 
maddelerin vücuda verilmesidir. Bu salgıların; bakteriyostatik, analjezik, vazodilatatör, anti-
inflamatuar ve anti-koagulan, mikrosirkülasyon bozukluklarını önleme, ödem çözücü, organ ve 
dokuların hasarlı vasküler permeabilitesini düzeltme, hipoksiyi düzeltme, immüniteyi arttırma, kan 
basıncını düşürme ve ağrıyı azaltma gibi işlevleri vardır (3,4). Tıbbi sülükler, plastik-rekonstrüktif 
cerrahi ve mikrocerrahide tedaviye yardımcı olarak venöz tıkanıklığı olan dokuların dolaşım 
bozukluğunu düzeltmek ve flapların mikrorevaskülarizasyonunu sağlamak amacıyla kullanılmaktadır 
(5,6). Migren gibi sebebi net olarak bilinmeyen hastalıklarda da hirudoterapi hastalarda mikro 
sirkülasyon ve hipoksi gibi bazı patolojik süreçlerin regülasyonundan dolayı terapinin ilk seansından 
sonra terapötik etkinin hissedildiği ve klinik tabloda ağrı nöbetlerinde azalmalar olduğu 
hissedilmektedir (7,8). Yine Kardiyovasküler cerrahide varis tedavisinde (9), nörotrofik etkilerinden 
faydalanılarak sinir sistemi hastalıklarında (10), glokom tarzı göz hastalıklarının tedavisinde (11) 
kullanıldığı ve iyi sonuçlar alındığına yönelik çalışmalar mevcuttur. 
Günümüzde sülüklerin tedavi endikasyonları üzerinde bilimsel çalışmalar yürütülmekte ve bunlardan 
tıpta bazı hastalıkların tedavisinde (özellikle kardiyolojik ve hematolojik) kullanılmak üzere farmasotik 
ürünler geliştirilmektedirler.  
Çok güçlü bir anti-kuagulan olan Hementin (Biopharm-USA) gen mühendisliği yöntemiyle 
üretilmektedir. Sülük esktraktlarından elde edilen Hirudin (Transgeen- Fransa), Eglin (CIBA/Geigy-
İsviçre), Gelin (EuroBioPharm- Hollanda), Ghilanten (Merrel Dow Research Inst. USA) ve Orgelase 
(Biopharm-İngiltere) ilgili firmalar tarafından üretilmektedir (12). Rusya’da sülüklerden elde edilen ve 
anti-trombotik ilaç olan Piyavit oral olarak kullanılmaktadır (13). 
Ülkemizde cilt bakım ürünü olarak piyasaya sürülen Leech repair isimli ürün içinde diğer etken 
maddelerin yanında sülük ekstraktı ihtiva etmektedir. Leech pair isimli ürün ise içinde diğer etken 
maddelerin yanında sülük ekstraktı bulunan eklem ağrılarında ve kozmetik alanda kullanılmak üzere 
diğer bazı ürünler piyasada bulunmaktadır (14).  
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Önümüzdeki yıllarda sülüklerin tedavide kullanımına yönelik deney hayvanları üzerinde yapılan veya 
hastalıkların tedavisine yönelik insan uygulamalarına yönelik daha çok yayınlanmış bilimsel 
çalışmaları göreceğiz. Bu bilimsel çalışmaların sonucu tedavide kullanımının yaygınlaşmasına bağlı 
yine sülük ekstraktlarından elde edilen farmasötik ürünlere piyasada rastlanacaktır.  
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Hastalıkları tedavi edici özelliği bulunan sülüklere “tıbbi sülük” adı verilir. Tıbbi sülüklerden, 
Türkiye’de H. medicinalis ve H. verbana türünün bulunduğu bilinmektedir (1, 2, 3). Günümüzde sülük 
tedavisi biyolojik etkileri açısından “benzeri olmayan” bir tedavi yöntemi olarak nitelendirilmektedir. 
Sülüklerin tedavi edici özellikleri kan emerken vücuda verilen salgıda gizli olup, bu salgı şu ana kadar 
izole edilebildiği kadarıyla 100′den fazla biyoaktif madde içermektedir (4).  
Rusya’da 18.yy’dan beri sistematik olarak yapılan sülük tedavisinde akupunktur noktaları 
seçilmektedir. Bu şekilde aynı anda akupunktur noktaları uyarılmakta, sülüğün sağaltıcı enzimlerinin 
etkilerinden faydalanılmakta ve sülük alındıktan sonra oluşan kanama nedeniyle hacamat etkisi oluşur. 
Rusya’da sülük eğitimi almak isteyenler için akupunktur eğitimi almış olmak koşulu bulunmaktadır.  
Almanya’da 300′ü aşkın Hirudoterapi Kliniği vardır. H. medicinalis, Alman Tıbbi İlaçlar Kanunu’nun 
(Arzneimittelgesetz – AMG) 47. bölümünün 2. maddesinin h bendi gereği tıbbi tedavide kullanımı 
kabul edilmiştir. Avrupa’da yılda 100 milyon sülük kullanmaktadır. Amerika’da sülük tedavisi 
uygulayan hekimlerin kurduğu derneğin 1000′den fazla üyesi vardır ve 2004′de FDA sülük tedavisini 
kabul etmiş ve Avrupa’daki gibi eczanelerde satılmasına izin vermiştir. Türkiye’de Sağlık Bakanlığı’nın 
27/10/2014 yılında 29158 sayılı Resmi Gazete’de yayınlamış olduğu “Geleneksel, Tamamlayıcı ve 
Alternatif Tıp Uygulamaları Yönetmeliği” kapsamında sülük tedavisi resmiyet kazanmıştır (5). 
Türkiye’de sülük tedavisi uygulamak için eğitimi almak isteyenlere akupunktur eğitimi almış olmak 
koşulu aranmamaktadır ve sülüklerin uygulama noktaları kabaca seçilmektedir. Sülük uygulaması 
yapılırken aynı anda uygun noktalara akupunktur ve hacamat yapılarak çok başarılı sonuçlar 
alınmaktadır. 
1980’li yıllarda Ankara Ü. Tıp Fakültesi Göz Bölümü Başkanı Prof. Dr. Sabahat Abadan glokomlu 
hastaları akvaryumda yetiştirdiği sülükler ile tedavi edermiş. 
Sülükler konağa kuyruk emicisiyle yapışır ve baş emicisiyle ısırır (6). Ağrı oluşturmadan deriyi 
ağızlarındaki dişleriyle delerek kan emmeye başlarlar. Salyasında çeşitli maddeleri (lokal anestezik, 
antikoagülan, histamin benzeri vazodilatatörler, antibiyotikler vb.) bu bölgeye salarlar (7). Bir sülük 
vücut ağırlığının 3-10 katı kadar kan emer (8). Kan emerken insanlara bulaştırdığı Aeromonas hydrophila 
ve Aeromonas veronii türü bakteriler % 4 - 20 oranında yumuşak doku, pnömoni ve sepsis gibi 
enfeksiyonlar oluştururlar (9-11). Bu enfeksiyonları önlemek için sülüğün yüzey ve bağırsak 
dezenfeksiyonu yapılmalıdır. 
Sülükler günümüzde insanlarda transplante edilen deri dokularında kılcal damar anastomozlarının 
oluşmasında, fleblerde venöz tıkanmayı önlemede, ortopedi, plastik ve rekonstrüktif cerrahide de 
bilimsel olarak kullanılmaktadır (12). Migren, baş ağrıları, baş dönmesi, kulak çınlamaları ve Meniere 
sendromu, her türlü kas ağrıları, fibromyaljiler, huzursuz bacak sendromu, boyun fıtığı, bel fıtığı, 
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tendinit- tenosivonit-bursit iltihap ve ağrıları, artroz ve artrit gibi iskelet sistemi hastalıklarında, 
hemoroid, dejeneratif sinir sistemi hastalıkları, epilepsi, yüksek tansiyon ve felçler (MS, ALS, Parkinson) 
gibi hastalıklarda kullanılmaktadır.  
Göz hastalıkları; Behçet hastalığı, üveitler, glokom, makulopatiler, sarı nokta hastalığı, diyabetik 
retinopatiler, hipertansif retinopatiler, retinitis pigmentosa, optik sinire ait problemler ve optik atrofiler 
gibi gözün damar, sinir, makula ve retinal arter tıkanıklığı gibi tedavisi neredeyse imkansız göz 
hastalıklarında kullanılabilmektedir. Deneyimli olanlar limbusu geçmeden skleraya da sülük 
uygulayabilir. Göz içi uygulamada tek seansta basınç 2-4 mmHg düşebilmektedir. 
Deride ürtiker, kronik deri hastalıkları, yanık, iyileşmeyen yaralar, ameliyat izleri, kangren ve akneler 
gibi birçok deri hastalığında uygulanabilmektedir. Bunların yanı sıra sülüğün salgısındaki güçlü 
antioksidan etkisi nedeniyle koruyucu tıpta da kullanımın alanı bulmuştur. Örneğin yılda bir defa 
yapılan sülük tedavisi, o yıl içinde enfeksiyonlar başta olmak üzere birçok hastalığa karşı koruyucu etki 
gösterdiği kaydedilmektedir (1, 13).  Son yıllarda yapılan çalışmalarda sülük salgısının prostat 
kanserinin ilerlemesini durdurduğu ve hatta gerilettiği, bazı kanser türlerinde metastazı inhibe ettiği 
ortaya konmuştur (4).  
Cerrahpaşa Tıp Fakültesi 
Bilimsel Araştırmalar Projeleri kapsamında “Tıbbi steril sülük üretimi” başlıklı 49465 nolu proje ile 2014 
yılında sülük üretim laboratuvarı kurulmuştur. Haziran 2015 yılında tek kaynaktan toplanan 450 – 500 
H. verbana türü sülük ile üretime başlanmıştır.  
Tedavide kokondan çıktıktan sonra 2 veya 3 kez beslenen sülükler en son kan emdikten 2 – 3 ay sonra 
içerisinde 5/3 oranda dinlenmiş çeşme suyu bulunan 5 L cam kavanozlara alınmış ve içerisine 2 çay 
kaşığı zerdeçal konmuş ve 2 saat bekletilmiştir. Bu süre sonunda suyu değiştirilerek 10 mg/ml metilen 
mavisinden konmuş ve 2 saat tutulmuştur. Süre sonunda suyu değiştirilmiş ve 40 mg/L siprofloksasin 
konmuş ve haftada bir suları ve antibiyotiği değiştirilerek kullanılmıştır (5,9). Sülükler ucu kesilen 
enjektörlere alınarak akapunktur noktalarına tutturulmaktadır. Hastalara 3 gün siprofloksasin 500 mg 
2X1 olarak verilerek oluşabilecek bakteri enfeksiyonları önlenmektedir.  
Merkezimizde 
Hidradenitis Süppürativa (köpek memesi hastalığı), migren, sinizüt, glokom, sarı nokta hastalığı, Meniere 
sendromu, kulak çınlamaları, fibromyaljiler, huzursuz bacak sendromu, diz ağrıları, boyun fıtığı, bel 
fıtığı, idrar ve dışkı kaçırmalarını önleme amacı ile kullanılmaktadır. Kalp damar cerrahının önerileri 
doğrultusunda; varislerin, yüzeyel tromboflebitlerin ve arteriyel plakların, yine meme cerrahların 
önerileri doğrultusunda mastitlerin tedavisinde uygulanmaktadır.     
Behçet, buerger hastalığı dolayış ile açılan yaralar, iyileşmesi yavaş olan yaraların ve Pyoderma 
gangrezumun tedavisinde L. cericata larvaları ile birlikte kullanılmaktadır. 
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Küresel İklim Değişimi Neden ve Sonuçları; Ektoparazit ve Taşıdıkları 
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Bursa Uludağ Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD. BURSA 

 
E-mail: laydin09@gmail.com 

 
 
İklim değişikliğinin etkisi sıcaklıklardaki artıştan ibaret değildir. Kuraklık, seller, şiddetli kasırgalar gibi 
aşırı hava olaylarının sıklığı ve etkisinde artış, okyanus ve deniz suyu seviyelerinde yükselme, 
okyanusların asit oranlarında artış, buzulların erimesi gibi etkenler sonucunda bitkiler, hayvanlar ve 
ekosistemlerin yanı sıra insan toplulukları da ciddi risk altındadır. İklim değişimi nedenleri doğal 
(Astronomik, Yanardağ patlamaları) ve insan (fosil yakıtlar,aşırı pestisit kullanımı, sera gazları, 
ormansızlaşma vb) kaynaklıdır.  Ektoparazitler 12°C ile 34°C arasında aktiftir.  22-26°C ve %70 nispi 
nem, en iyi üreme ortamlarıdır. İklimin ısınması ile bu parazitler hızla artışa geçmektedir. 
Tüm dünyada, konaklarından kan emerek beslenen 24.000‟den  fazla artropod türü vardır. Özellikle 
sinek ve keneler direkt zararları yanında 1700’e yakın  enfeksiyon (bakteri, virüs, riketsia, mantar, 
protozoon, helmint) etkenini insan ve hayvanlara nakletmektedir. Dünyadaki hastalıkların yaklaşık 
%61’i zoonoz karekterde olup WHO’ya göre her yıl 5 yeni hastalık saptanmakta  ve bunların 3’ü zoonoz 
olduğu görülmektedir. Dünyanın giderek ısınması   vektörlerin yaşama ve üreme gücünü arttırmış  
sadece ilkbahar – yaz aylarında  değil yıl boyu aktivite göstermesine  , yeni alanlara yayılmasına neden 
olmaktadır. Bu nedenle subtropik kuşakta görülmeyen yeni  hastalıklar bu alanlara taşınmaktadır. Bu 
kuşakta  daha önce görülen  vektör  kaynaklı hastalıklar da ciddi artış eğilimi oluşmuştur. 
Vektör doğal hayatta kendi sahip olduğu döngüsünde yol alırken çevre ve/veya insan müdahalesi tüm 
dengeleri değiştirir. Bu da,  zoonozları ve epidemileri oluşturur. KKKA, veba, Lyme ve paraziter olarak  
Sıtma, Leishmaniasis, Trypanosomiasis ve kist hidatik en iyi  bilinenleridir. Değişen doğal denge insan 
ve hayvan hareketleri ile  kırsal ve şehir arasındaki ilişkinin artması hastalıkların yayılımını  ciddi olarak 
arttırmaktadır. Küresel ısınmanın hastalık salgınlarında yıllar içinde nasıl bir eğilime yol açacağı 
üzerine yapılan çalışmalarda iklim değişiminin yaban hayatını etkileyen enfeksiyöz hastalıklar 
üzerinde potansiyel artışı olduğunu gözlemlemiştir. Mevsimsel olarak ilkbahar ya da yaz aylarında 
görülen vektörlerin artık kış aylarında da hayatta kalmaları vektör hastalıkları riskinin tüm yıla 
dağılımına yol açmaktadır. Aynı zamanda mevcut bazı paraziter hastalıklar da daha yaygın bir hale 
gelebilir ve coğrafi yaygınlık alanını daha da genişletebilir. Parazitlerin gelişiminde kritik ısı, yağış ve 
nem değerleri oldukça önemlidir. Çünkü daha ılıman koşullarda biyolojik döngüleri hızlanmaktadır. 
Küresel ısınma doğal ekosistemi bozarak virüsler, bakteriler, mantarlar ve diğer patojen organizmaların 
neden oldukları hastalıkların daha hızlı yayılmasına katkıda bulunmaktadır.  
Anahtar Kelimeler: İklim değişimi, vektör, hastalık,risk 
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E-mail: maktas@firat.edu.tr 
 

Keneler, hayvanlar aleminin Artropoda anacı, Chelicerata anaç altı, Arachnida sınıfı, Acari sınıfaltı, 
Metastigmata dizisi, Ixodidae, Argasidae ve Nuttalliellidae ailelerinde yer alırlar. Dünyanın bütün 
kıtalarında mevcut olan kenelerin, yaklaşık 200 kadar hastalık etkeni ile doğrudan ya da dolaylı bir 
ilişkilerinin olduğu, bunların bir kısmına vektörlük yaptıkları bilinmektedir. Dış çevre ile etkileşime 
giren tüm canlılar, popülasyonlarının hayatta kalabileceği iklim koşullarını tanımlayan kendi iklim 
zarfı içinde bulunurlar. Yaşamlarının büyük bir bölümünü konak dışında geçiren keneler, çevreyle sıkı 
bir etkileşim içerisindedir. Çevresel faktörlerde olası değişiklikler, kene ve keneler ile nakledilen 
patojenlerin neden olduğu enfeksiyon riskinde de önemli değişikliklere neden olur. Bu değişiklikte 
biyotik (konak) ve abiyotik (iklim, ısı, nem, stres, günün kısalığı veya uzunluğu) faktörler temel 
belirleyicidir. Karmaşık yapı arz eden kene kaynaklı hastalık sistemlerinde, değişikliklerin hangi 
çevresel faktörden kaynaklandığını belirlemek oldukça zordur. Bunu için, kene popülasyonlarının 
dağılımı ve yoğunluğu ile kene kaynaklı enfeksiyonların yaygınlığı ve insidansı hakkında uzun vadeli 
ve tekrarlanan verilere ihtiyaç vardır. Son 30 yıl içinde Ixodes scapularis ve Lyme hastalığının Kanada'nın 
büyük bir bölümünde toprak yüzeyi sıcaklığında 2-3 °C'lik bir artışla birlikte yayıldığı kaydedilmiştir. 
Benzer şekilde Avrupa'da I. ricinus'un kuzeye doğru yayıldığı, Afrika’da ısıya dayanıklı Rhipicephalus 
microplus popülasyonunda artışların olduğu, Haemaphysalis longicornis ve Hyalomma marginatum gibi 
egzotik türlerin sırasıyla ABD ve Güney Avrupa'da yerleşmeye başladığı rapor edilmiştir. Ortam 
sıcaklığındaki artışın, kene fenolojisinde değişikliğe neden olacağı, bu durumun coofeeding bulaşma 
yoluyla enfekte kene oranını artıracağı ve bazı kene kaynaklı hastalık vakaları sayısında artışa neden 
olabileceği bildirilmiştir. Önümüzdeki 50 yılda, bu eğilimlerin artarak devam etmesinin muhtemel 
olduğu ön görülmektedir. 
Anahtar Kelimeler: İklim değişimi, kene, hastalık, risk 
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İklim Değişimi ile Pire ve Taşıdığı Hastalık Riskleri 
 

Zuhal ÖNDER 
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E-mail:  
 
Küresel iklim değişikliği, konak-vektör-parazit ilişkisini etkileyerek ekolojik çevre için bir tehdit 
oluşturmaktadır. İklim değişikliği, gelecekte zoonotik parazit türlerinin yayılış alanını değiştirmesi ve 
bunun sonucunda insan, evcil ve yabani hayvan popülasyonları arasında hastalıkların artmasına neden 
olacaktır. İklim değişikliğinin etkisi ile parazitlerin hayatta kalması için önemli olan kritik eşik 
sıcaklıklarının artması sonucunda tropikal bölgelerde bulunan parazit popülasyonlarının ılıman 
bölgelere doğru kaymasına neden olacağı belirtilmektedir. İnsan ve hayvan sağlığı, iklim değişimi 
sonucunda meydana gelen sıcaklık artışı, yağış şekillerinde değişiklik, fırtına, sel, kuraklık ve deniz 
seviyelerinin yükselmesi gibi faktörlerden etkilenebilmektedir. İklim değişikliği ve artan iklim 
değişkenliği özellikle vektör kaynaklı hastalıkların da artmasına neden olmaktadır. İklim değişiminin 
önemli bir sonucu olan sıcaklık artışı tarımsal zararlıların, insan ve hayvanlardaki hastalıkların ve 
hastalıkların vektörlerinin gelişimini sağlamaktadır. Bu hastalıkların artropod vektörleri ektodermik 
(soğukkanlı) olup bu artropodların gelişimleri, üreme, davranış ve popülasyon dinamikleri gibi 
faktörler de değişen sıcaklıkların etkisi altında kalmaktadır. Bu nedenle iklim değişimi, vektör kaynaklı 
hastalıklar yanında bazı bulaşıcı hastalıkların yayılması için koşulları daha uygun hale getirmiştir. Aynı 
zamanda iklim değişimi vektörde mevcut patojenin gelişimini etkileyebilmekte ve patojen vektör 
etkileşimi ile vektörün hayatta kalma ve dolayısıyla vektörlük kapasitesini belirleyebilmektedir. Pireler, 
evcil ve yabani hayvanlardan kan emerek beslenen halk sağlığı açısından önemli bir vektör grubudur. 
Geniş ekolojik şartlara dayanıklı olduklarından dünya genelinde yayılış gösterirler. Bu durum, pirelerin 
patojen taşımasında önemli olmalarına neden olmaktadır. Pire kaynaklı enfeksiyonlar dünya genelinde 
yeni veya yeniden ortaya çıkmakta ve insidansları artmaktadır. Pire kaynaklı hastalıklar (veba, murin 
tifüs, pire kaynaklı benekli ateş ve kedi tırmığı), iklim ve insan aktiviteleri sonucunda vektör-konak 
ekolojisindeki değişikliklere neden olarak salgınlar şeklinde yeniden ortaya çıkabilmektedir. Bölgesel 
ekolojik değişiklikler sık olmakla birlikte, küresel iklim değişimi pirelerin gelişimini, yayılışını ve 
patojen taşıma kapasitelerini büyük ölçüde etkilemektedir. İklim değişikliği unsurlarından olan sıcaklık 
ve nem, pirelerin gelişimi ve canlılığını devam ettirmesi için hayati öneme sahiptir. Küresel ısınma yaz 
mevsiminin uzunluğunu ve sıcaklığın derecesini artırmaktadır. Dolayısıyla, artan küresel ısınma ile, 
Güney Avrupa’da pire kaynaklı hastalıkların insidansı ve prevalansının artacağı düşünülmektedir. 
Pireler konak spesifik olmadıklarından yayılış desenleri genellikle insan ve hayvan yerleşim yerlerine 
yakın alanlar olmakta ve böylece farklı pire türleri farklı coğrafi bölgelerde görülebilmektedir. İklim 
değişikliği modellerinde en yaygın gözlemlenen senaryonun küresel ısınmadan dolayı pirelerin kuzey 
yarımküreye doğru yayılış gösterecekleri bildirilmektedir. 
Anahtar kelimeler: İklim değişikliği, pire, pire kaynaklı hastalık 
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İklim değişikliği genel olarak küresel ısınma ve/ veya soğuma, şiddetli yağışlar, ani seller, buzulların erimesi, 
deniz seviyesinin yükselmesi, tarım alanlarında azalma, ekosistemlerinin etkilenmesi, göçler, salgın hastalıklar 
gibi olumsuz etkilere sebep olmaktadır. Genellikle nem, yağış ve artan ortalama sıcaklık sivrisinek, kum 
sinekleri, kene gibi vektörlerin dağılımını ve yoğunluğunu etkileyerek, patojenlerin daha hızlı çoğalmasına, 
parazitlerin ve virüslerin (arbovirüsler, phelobovirüsler..) daha geniş alanlara yayılmasına neden olmaktadır.  
Bu nedenle her geçen yıl artan bir şekilde vektör kaynaklı enfeksiyonlar halk sağlığı açısından önemli bir tehdit 
oluşturmaktadır. 
Sıtma (Malarya) dünyada 100’ün üzerinde ülkeyi etkileyen ve dünya nüfusunun %40’ının risk altında olduğu 
önemli bir vektör kaynaklı enfeksiyondur. Dünya Sağlık Örgütünün verilerine göre 2021 yılında dünya 
genelinde 247 milyon sıtma vakası bildirilmiş ve yaklaşık 619 bin kişinin öldüğü rapor edilmiştir. Ülkemizde 
2010–2021 yılları arasında 2375 yurt dışı kaynaklı sıtma vakası bildirilirken, 2021 yılına ait sıtma insidansı 
100.000 de 0,25 olarak (tamamı yurtdışı kaynaklı toplam 210 vaka) rapor edilmiştir. Ülkemizdeki vakaların 
tamamı yurtdışı kaynaklı olsa da iklim değişimi ile sıcaklık artışı ülkemizde bulunan Anofel türü sivrisineğin 
yaşam alanlarını arttırabileceği, değiştirebileceği ve yerli sıtma vakalarında artış riskinin olması, daha önce 
görülmeyen alanlarda bulaşın görülebilmesi ihtiyatlı ve bilinçli olunmasını zorunlu hale getirmektedir. 
Sivrisinekler sıtmanın yanı sıra, dünyanın farklı bölgelerinde karşılaşılan Chikungunya, Dengue ve Sarı 
humma, Batı Nil virüsü, Rift Vadisi virüsü, Murray Vadisi ensefaliti, Japon ensefaliti, Doğu at ensefaliti, Batı at 
ensefaliti, La Crosse ensefaliti, St. Louis ensefaliti, Barmah Ormanı virüsü ve Ross Irmağı virüsü gibi pek çok 
viral enfeksiyonu bulaştırır. Türkiye’de yapılan çalışmalarda, özellikle Batı Nil ateşi, Chikungunya ve Dengue 
Humması ile Zika virüs enfeksiyonlarının vektörü olan sivrisinek türlerinin ülkemizde yerleşik hale gelmesi, 
bu viral enfeksiyonları ülkemiz için daha önemli kılmaktadır. 
Dünyada leishmaniasise yaklaşık 12 milyon insanın yakalandığı ve 350 milyon insanın da risk altında yaşadığı 
tahmin edilmektedir. Bu rakamlara her yıl 1,5 milyonunun zoonotik/ antroponotik kutanöz leishmaniasis, 
500.000'inin ise visseral leishmaniasis vakası olmak üzere toplam 2 milyon yeni vaka eklendiği bildirilmektedir. 
İklim ve diğer çevresel değişiklikler, kum sineği vektörlerinin coğrafi dağılımını ve dünyada leishmaniasisin 
bulunduğu alanları genişletme potansiyelini artırmaktadır. Son yıllarda iklim değişikliği nedeniyle yağış ve 
sıcaklıktaki artışlar, sıcaklıkların önceden optimumun altında olduğu yerlerde kum sineği için daha iyi bir 
üreme ortamı sağlayarak vektörlerin gelişimini, yayılışını ve patojen taşıma kapasitelerini etkileyerek 
leishmaniasisin ve Phlebovirus enfeksiyonlarının yayılımını artırmaktadır. 
Küresel ısınmaya bağlı iklim değişikliğinin olumsuz sağlık etkilerini kontrol altına almak ve hafifletmek için 
etkili araştırma ve planlamalarla halk sağlığı programlarını sürekli olarak iyileştirmek, insana bulaşabilecek 
hastalıklar ve sağlık riski oluşturabilecek etkenler için etkin politik ve küresel iş birliği ile bilimsel projeksiyonu 
takip etmek gerekir. 
Anahtar kelimeler: İklim değişikliği, sivrisinek, sıtma, arbovirüsler, kum sineği, leishmaniasis, 
phlebovirusler 
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Adnan Yüksel GÜRÜZ Aşı Ar-Ge Merkezi Kuruluş Süreci  

Mert DÖŞKAYA DNA Aşılarında Kliniğe Geçişin Hızlandırılması 

Hüseyin CAN 
Toxoplasma gondii ROP6 mRNA Aşı Transkriptlerinin 
Üretimi ve Rekombinant ROP6 Protein 
İmmünojenisitesi 

Aysu DEĞİRMENCİ 
DÖŞKAYA 

Toxoplasma gondii Rekombinant Protein Aşı 
Üretiminde Kullanılan Farklı Ekspresyon Sistemleri;  
3 Farklı Deneyim Paylaşımı 
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Üniversite bünyesinde rektörlük makamına bağlı herhangi bir merkezi kurmadan önceden iki konu çok 
önemli; 1) Gerçekçi bir gereksinim, 2) Bu gereksinimi karşılayacak bir ekibin varlığı. Bu iki ön şart 
oluşmuşsa bundan sonraki süreç bu gereksinimi en uygun ve anlaşılır biçime üst yönetimlere anlatacak 
bir sunum ve tabii ki iyi sosyal ilişkiler.  
Bazen her anlamda kötü bir süreç, beraberinde bazı avantajları da getirmektedir. Bizler de COVID-19 
pandemisi ile yerli-milli aşıların öneminin ortaya çıkardığı rüzgârı arkamıza alarak üst yönetimimizden 
sonra YÖK makamının da güvenini kazandık. Bu yüzyılın kabusu bizim şansımızın döndüğü, 
amacımızın ne kadar gerçekçi olduğunu ortaya koyan önemli bir kilometre taşıydı. Yani 1. şart 
oluşmuştu. 
Parazitologlar olarak çoğunlukla öldürmeyen onlarca hastalık etkeni içinde ne yazık ki tedavisi 
olmayan, özel şartlarda ölümcül olan Plasmodium spp., Toxoplasma gondii, Leishmania spp. çoğumuzun 
yeni tedaviler açısından ilgi alanı olmuştur. Biz de 2007 yılında etkin bir Anti-Toxoplasma aşısını 
üretmek için yola çıktık. Ben Parazitolojiye başladığım 1990 yılında Anabilim Dalımız, ABD Deniz 
Kuvvetleri ile sıtma aşısı üzerinde çalışıyordu. Ben de bu çalışmalar da aktif görev aldım. Çalışmalar 
sonucunda elde edilen birkaç başarılı antijen ne yazık ki aşıya dönüşmedi ve o günden beri de aklım da 
bir anti- parazit aşının hayata geçirilmesi hiç sönmedi. Zaman içinde akademik hayatta bu amaca 
yürüyeceğim çalışkan ve dinamik öğrencileri yanıma alarak süreci başlattık. Genç arkadaşlarımızı bu 
alanda bilgilerini arttırmak üzere yurt dışı merkezlere gönderdik.  Orada bilgi ve deneyimlerini 
geliştirdik. Gittikleri merkezlerle güçlü bağlar kurduk, onlarca kongreye katılıp, bilim dünyası ve 
sanayi ile iş birliklerimizi pekiştirdik. Parazit aşılarına yönelik olarak 2007 yılında başladığımız 
çalışmalarımız sayesinde pek çok değerli bilim insanı ile ortaklıklar kurmaya başladık. Sonrasında 2014 
yılında Aşı Bilimi Derneğini kurduk, Türkiye’de bu alanda çalışan tüm değerli akademisyenleri bu çatı 
altında bir araya getirdikten sonra Uluslararası kongreler düzenledik. Göle çaldığımız maya tutmuştu. 
Ege üniversitesi bünyesinde bir Aşı Enstitüsü kurmak çok parlak bir fikir olarak sanki avucumuzun 
içindeydi. Hızla çalışmalara başladık, Fakülte Yönetim Kurulu, Senato ve Rektörlüğün tam desteği ile 
talebimiz YÖK genel Kuruluna gitti. Ve önce bir merkez kurun da yapacaklarınızı görelim üstü kapalı 
mesajı ile onaylanmadı. Hemen süreci bu yönde revize ettik Aşı Geliştirme, Uygulama ve Araştırma 
merkezi olarak dosyamızı sunduk. Ve YÖK onayı ile 25 Ocak 2021 yılında Ege Üniversitesi Aşı 
Geliştirme, Uygulama ve Araştırma merkezimiz “Aşı Çalışmaları Anabilim Dalı” ile hayata geçti. 
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DNA aşılarının önemi COVID-19 pandemisi ile artmıştır. DNA aşısı geliştirmede tecrübeli kurumlar 
pandemi sırasında DNA aşılarını 3-4 ay gibi kısa sürelerde klinik çalışma seviyesine ulaştırmıştır. DNA 
aşılarının molekülden kliniğe ulaştırma sürecinin hızlandırılması için DNA aşısı platformu 
oluşturulması önemlidir. Bu platformun hızlı çalışabilmesi için çeşitli basamaklarının sorunsuz 
çalışması gerekmektedir. Platformu oluşturan başlıca basamaklar aşı antijeni seçimi ve tasarımı, 
prototip aşının geliştirilmesi, klinik öncesi immünojenisite ve canlı virüse karşı koruyuculuk 
çalışmaları, GMP seviyesi üretim için ölçek büyütme optimizasyon çalışmaları, GMP ürün, kalite 
kontrol testleri, toksisite çalışmaları olarak sayılabilir. COVID-19 pandemisi sırasında yurdumuzda ilk 
defa çalışma grubumuz tarafından geliştirilen bu platform sayesinde viral ajanlar yanında parazitler ve 
diğer patojenler yanında kanser, Alzheimer gibi çağımızın hastalıklarına karşıda aşı 
geliştirilebilmektedir. Aşı antijen tasarımında son yıllarda immunoinformatik ve birçok diğer 
biyoinormatik yaklaşımların kullanılması, in vitro ve in vivo taramalardan gelen verilerin yapay zeka ile 
yorumlanması sıklıkla kullanılmaktadır. Sonraki adımda prototip DNA aşının geliştirilmesi için vektör 
seçimi, hedef organizmaya kodon optimizasyonu ve uygun sinyal peptidi yanında DNA aşılarının 
etkinliğinin arttırılması için toll benzeri reseptör agonistleri, su içinde yağ emülsiyonları, nanopartikül 
adjuvanlar, mikroiğneler, gen tabancaları veya elektroporasyon yaklaşımlar önem kazanmaktadır. 
Üçüncü aşamada, aşılama ile uyarılan immün yanıtın detaylı analizi yani klinik öncesi immünojenisite 
çalışmaları yapılmaktadır. Bu aşama sonrası aşıların güvenlilik, stabilite çalışmalarının non-GLP/GLP 
ve/veya GMP ürünle yapılması aşamaları başlamaktadır. Bütün bu aşamaların hızla geçilmesi klinik 
çalışmaya daha hızlı ulaşılmasını sağlamaktadır.  
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Toksoplazmozis, immun sistemi sağlam insanlarda genellikle asemptomatik seyrederken, immun 
sistemi baskılanmış olanlarda yaşamı tehdit eden semptomlara neden olabilmektedir. Ayrıca konjenital 
toksoplazmozis fetüste birçok ölüme bile neden olacak klinik tablo oluşturmaktadır. Diğer taraftan 
küçükbaş hayvanlarda özellikle koyunlarda salgınlar sonucu düşükler meydana gelerek ciddi 
ekonomik kayıplara neden olmaktadır. Anılan bu nedenlerle kronik enfeksiyonda ve akut dönemde 
özellikle hamilelerde güvenli bir şekilde kullanılabilecek etkin bir ilacın olmaması toksoplazmozis ile 
mücadelede aşı geliştirilmesini zorunlu kılmaktadır. Günümüzde biyoteknolojik aşılar içerisinde 
sınıflandırılan mRNA aşıları COVID-19 pandemisinde FDA tarafından insanda kullanım için 
onaylanmış tek aşı geliştirilme platformudur. Bunun yanında in vitro mRNA üretiminin nispeten basit 
ve hızlı olması, mRNA’ların bulaşıcı veya konak genomuna entegrasyon olasılığının olmaması ve hücre 
içinde belirli bir süre sonunda parçalanması gibi özellikleri mRNA aşı geliştirme platformunun diğer 
bulaşıcı ajanlara karşıda hızlıca test edileceğini göstermektedir.  Bu sebeple bu çalışmada T. gondii ROP6 
proteinini kodlayan bir mRNA aşısı geliştirilmesi için ön çalışmalar planlanmıştır. ROP6 proteinin aşı 
hedefi olarak seçilmesinin sebebi ise daha önceden TÜBİTAK desteği (110S200) ile tamamladığımız ve 
uluslararası patent aldığımız protein mikroarray taraması çalışmasında hem hayvan hem de insan 
modelinde antijenikliği saptanmış bir protein olmasıdır. Buna bağlı olarak, ROP6 proteinini kodlayan 
mRNA transkriptlerinin tasarımı sırasında 5' cap olarak modifiye edilmiş bir cap analoğu olan Anti-
Reverse Cap Analog (ARCA) tercih edilmiştir. Ensefalomiyokardit virüsünün (EMCV) mRNA'ların 
yüksek düzeyde translasyonunu destekleyen bir dahili ribozom giriş bölgesi (IRES) elemanı 5' UTR 
olarak seçilmiştir. 3' UTR olarak, kompleks minimal bölge olarak adlandırılan ve RNAaz aktivitesine 
karşı koruma gösteren 20 nükleotid uzunluğunda bir alfa 3' UTR kullanılmıştır. Poli-A kuyruğu için 
150 baza kadar poli (A) kuyruğu ekleyebilen enzimatik yaklaşım tercih edilmiştir. Ayrıca, kodon 
optimizasyonu yapılmış ROP6 protein kodlayan gen, 5' ve 3' UTR bölgeleri ile birlikte hizmet alımı 
yoluyla bir plazmid içerisinde sentezlenmiş ve ROP6 kodlayan mRNA transkriptlerinin in vitro 
ekspresyonu sırasında kalıp (template) olarak kullanılmıştır. ROP6 kodlayan mRNA transkriptlerinin 
sentezi için, her reaksiyonda yaklaşık 20-30 µg RNA transkripti sentezleyebilen ticari bir kit 
(mMESSAGE mMACHINE® T7 Ultra Kit) kullanılmıştır. Ayrıca, elde edilen ROP6 mRNA 
transkriptleri saflaştırıldıktan sonra, rekombinant ROP6 proteinin ekspresyonunu göstermek için 
HEK293 hücre hattına transfeksiyonu gerçekleştirilmiştir. Elde edilen sonuçlara göre, hem agaroz jel 
elektroforezi hem de nanodrop sonuçları, ROP6 kodlayan mRNA transkriptlerinin mRNA 
transkripsiyon kitinde belirtilen seviyelerde başarıyla üretildiğini göstermiştir. Ayrıca, HEK293 hücre 
hattında, rekombinant ROP6 proteininin varlığı ve immünojenisitesi indirekt floresan antikor testi 
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(IFAT) ve Western blot yöntemleri kullanılarak gösterilmiştir. Sonuç olarak, sentetik mRNA tasarımı 
ROP6 proteinini başarılı bir şekilde eksprese ettiğinden ve immünojenikliği de gösterildiğinden, 
mevcut mRNA transkriptleri T. gondii’ye karşı mRNA aşısı geliştirilmesinde hayvan deneylerinde 
kullanılabilecek bir potansiyele sahiptir. Dahası bu tasarımın farklı antijenik proteinlerin de mRNA aşı 
platformunda test edilmesine olanak sağlayacağı düşünülmektedir.      
Anahtar Kelimeler: T. gondii, ROP6, mRNA 
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Toxoplasma gondii, sıcakkanlı hayvanların çoğunu ve insanları enfekte edebilen, geniş konakçı 
yelpazesine sahip zorunlu hücre içi apikompleksan bir parazittir. Parazit yaşam döngüsü boyunca 
ookist, doku kisti (bradizoit) ve takizoit formlarında bulunabilmektedir. Özellikle invaziv form olan 
takizoitlerdeki proteinlerin, parazitofor vakuol oluşumunu ve hücre istilasını düzenlediği 
düşünülmektedir. Bu proteinlerin Mikronemler (MIC), Roptiriler (ROP) ve Yoğun Granüller (GRA) 
olarak adlandırılan üç ana salgı organalinden sıralı salınımı ile parazit istilasının düzenlendiği 
gösterilmiştir. T. gondii’nin dünya nüfusunun yaklaşık 1/3’ünü enfekte etmesi, özellikle konjenital ve 
immün sistemi baskılanmış bireylerde ciddi klinik tablolara ve hatta ölüme neden olması, mevcut 
ilaçların sadece takizoit forma etkili oluşu, tedavide giderek artan direnç ve maliyet sorunları nedeni ile 
bu paraziter etkene yönelik bir aşı geliştirilmesinin en önemli gerekçelerindendir. T. gondii’ye yönelik 
konvansiyonel ve biyoteknolojik olarak pek çok aşı araştırması yapılmış ve yapılmaya da devam 
edilmektedir. Bugüne kadar lisanslanmış tek aşı koyunlara yönelik yapılmış olan konvansiyonel bir 
aşıdır (Toxovax, MSD, Yeni Zelanda). Rekombinant protein aşıları da bu ajana yönelik geliştirilmeye 
çalışılan biyoteknolojik aşılar içinde oldukça geniş yer tutmaktadır. Rekombinant DNA teknolojisi; 
seçilen gen parçasının klonlanması ve klonlanan genden protein ekspresyonu yapılması temeline 
dayanmaktadır. Patojenin seçilen immunojenik gen bölgesi, biyoteknolojik olarak üretilip aşı antijeni 
olarak kullanılabilmektedir. Rekombinant protein aşı teknolojisinde, antijenik proteinin ekspresyonu 
genelde bakteri, maya, böcek ve memeli hücreler gibi patojenik olmayan canlılarda 
gerçekleştirilmektedir. Bu protein ekspresyon sistemlerinin seçiminde; hedef proteinin biyokimyasal 
özellikleri, seçilen proteinin hücre içinde salgılanma şekli ve yeri, ekspresyon seviyesi, post 
translasyonel modifikasyonlar ve proteolitik bozunuma dayanıklılık gibi faktörler etkili olmaktadır. 
Merkezimizde T. gondii’ye yönelik rekombinant protein aşısı çalışmalarında kullanım kolaylığı ve 
ekonomik olması nedeni ile genellikle bakteri (E. coli) ekspresyon sistemleri kullanılmıştır. Son 
dönemde bir proje ve tez kapsamında maya ekspresyon sistemi tecrübemiz de oluşmuştur. Yakın 
dönemde bir başka proje ve tez kapsamında da memeli ekspresyon sistemi çalışmalarımız da 
başlayacaktır. 
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The emerging infectious disease, COVID-19, is widely recognized as the current greatest threat to 
humanity. However, many other infectious diseases such as Neglected Tropical Diseases (NTDs) and 
re-emerging infectious diseases have still been a serious threat for human health. Among these, vector-
borne diseases (VBDs) and zoonotic diseases have been a major threat and their control remains a global 
challenge. Control of these infectious diseases requires not only early diagnosis and rapid treatment of 
patients but also control of vector insects and reservoir animals, as well as predicting the dynamics of 
environmental factors. “One Health” refers to the idea that to maintain the health of humans, animals, 
and the environment, those responsible for the health of each will work closely together to promote the 
health of the planet and thus maintain human health. 
Leishmaniasis is vector-borne diseases (VBDs) and zoonotic diseases that threaten humans throughout 
the world include Turkey. A variety of biological factors (pathogens, patients, human carriers, reservoir 
animals, and vector insects) are involved in the transmission cycles. Vector and reservoir animal species 
are highly diverse and vary from one area to another. Although advances in recent medical technology 
have led to significant progress in the diagnosis and treatment of patients, technologies for vector 
control and reservoir animal control have remained undeveloped.  
Under the International Collaborative Research Program on Science and Technology Research 
Partnership for Sustainable Development (SATREPS), novel technologies to detect various biological 
factors to understand the transmission cycle precisely will be developed for leishmaniasis and 
mosquitos borne diseases. These technologies enable risk mapping and epidemic prediction based on 
scientific evidence.  In this symposium, we would like to discuss how this SATREPS project can 
contribute to controlling VBDs in Turkey. 

 
  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Yuvarlak Masalar 81 

SATREPS SYMPOSIUM 2 November 2, 2023 – 13:30-16:30 
 

The Situation of Canine Leishmaniasis in Türkiye 

Metin PEKAĞIRBAŞ 

 
Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, AYDIN, TÜRKİYE 

 
E-mail: metinpekagirbas@gmail.com / metin.pekagirbas@adu.edu.tr  

 

Canine leishmaniasis (CanL) is a vector-borne disease induced by protozoa belonging to the Leishmania genus 
(Kinetoplastida: Trypanosomatidae) and affects dogs (1). While dogs can become infected by various 
Leishmania species, Leishmania infantum emerges as the primary etiological agent of CanL. This particular 
pathogen is also responsible for causing visceral and cutaneous diseases in humans within select regions of 
Europe, the Middle East, Africa, and Central and South America (2). The spreading of CanL in certain regions 
of Europe has been partially attributed to alterations in vector distribution, as well as the heightened mobility 
of dogs from the Mediterranean region to central and northern areas (3). The epidemiology and geographic 
distribution of vector-borne diseases can be influenced by alterations in vector ecology and the mobility of 
human and canine populations. These changes are, in turn, often associated with various factors such as climate 
change, deforestation, and modifications in land use practices. Recent scientific findings, grounded in both new 
data and historical records concerning CanL, have pointed to the expansion of infection into areas previously 
considered non-endemic such as Germany (4, 5).  
Türkiye, strategically located at the crossroads of Europe, the Middle East, North Africa and Central Asia and 
has suitable habitat for the vector, represents a potential leishmaniasis reservoir for European countries (6). 
Several prevalence studies on leishmaniasis have been conducted in Türkiye, and the most frequently reported 
Leishmania species in these studies are L. tropica and L. infantum. There have also been occasional reports of L. 
major and L. donovani in the region. These findings highlight the diversity of Leishmania species in Türkiye and 
underscore the importance of continued research and surveillance to better understand and control the disease. 
Over the past two decades, research on Leishmania has been carried out in 143 different countries and regions. 
In terms of the number of publications related to Leishmania spp, Türkiye ranks 14th with a total of 338 
publications, accounting for 2.202% of the global research output. Notably, there has been an increase in the 
number of publications across all countries between 2013 and 2022, with significant growth observed in 
Türkiye, Iran, and Brazil. Between 2003 and 2022, Türkiye has contributed 338 articles to the body of research 
on Leishmania (7).  
A specific focus on CanL reveals that 80 studies have been conducted in Türkiye according to the Web of 
Science (WoS) database. CanL was initially identified in Türkiye during the early 1950s. It is noteworthy that 
CanL exhibits a higher prevalence rate than human infections in all regions of Türkiye (8). Epidemiological 
studies on CanL had been conducted in 32 different provinces across Türkiye so far. The findings from these 
studies indicate that the Mediterranean (12.96%) and Aegean (9.08%) regions have the highest occurrence of 
seroprevalence. The overall seroprevalence rates range from 0% to 44.9%, which is parallel with the rates 
observed in other Mediterranean countries (9). CanL is considered endemic in the South-Eastern and 
Mediterranean Regions of Türkiye, posing a significant public health concern. It is crucial to assess the 
prevalence of CanL infection as part of the process of designing effective control policies. While there have been 
reports of CanL in the Marmara, Aegean, Mediterranean, and South-Eastern regions of Türkiye, there is limited 
available data from the northern regions of the country (10). It appears that CanL seroprevalence rates are quite 
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high in Türkiye's neighboring countries. For example, while the seroprevalence of CanL is 25.3% in Syria, it is 
16% in Iran. In Iraq, the seroprevalence rate is even higher, reaching 46.9%. Greece also reports a significant 
seroprevalence rate of 22.09%, while Bulgaria exhibits a wide seroprevalence rate for CanL, ranging from 0% 
to 81%. A CanL seroprevalence of approximately 17% is reported in Georgia and Azerbaijan (6).  
The variations in seroprevalence rates observed in studies conducted in both Türkiye and other countries are 
believed to be attributed to differences in several factors. These factors include variations in serological testing 
methods, threshold values used for determining positivity, differences in test specificity and sensitivity rates, 
as well as variations in the sampling techniques employed during the studies. In addition to the conventional 
serological methods commonly employed in epidemiological studies, a variety of PCR assays have been 
developed, particularly over the last two decades. These PCR assays are designed for the detection of Leishmania 
DNA in various clinical samples, including skin biopsies, smears, bone marrow and lymph node aspirates, and 
peripheral blood. Recently, molecular methods have gained prominence as a sensitive and effective means of 
identifying Leishmania infections. They play a crucial role in facilitating strategic planning for leishmaniasis 
control in epidemiological studies. 
It has been documented that the primary reservoir for CanL in natural settings is domestic and wild carnivores, 
and these animals play a crucial role in perpetuating the disease through endemic or sporadic cases within a 
region. The significance of dogs in the context of this disease is highlighted by the fact that dogs are among the 
most common pets in both developed and developing countries, and there is a notable population of stray dogs 
in many developing nations as in Türkiye. To effectively combat leishmaniasis, national control programs 
including guidelines should receive technical and financial support. This support is essential for developing 
and implementing contemporary methods and comprehensive disease control strategies. These strategies 
should encompass sustainable and efficient surveillance systems as well as preparedness and response 
measures for potential outbreaks. Furthermore, it is important to emphasize the monitoring of disease trends 
and the assessment of the impact of control efforts on the global burden of leishmaniasis. These efforts are 
essential for raising awareness, advocating for action, and ensuring equitable access to healthcare services for 
affected populations. 
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Vector Sand Fly Species in Türkiye 
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Türkiye is one of the 88 countries in the World endemic for leishmaniasis. It experiences a 
Mediterranean type of climate characterized by long humid summers suitable for sand fly breeding and 
survival. Sand flies are the only proven vectors of leishmaniasis and phleboviruses in Türkiye. The 
distribution and availability of sand flies is primarily dictated by temperature and humidity. According 
to past sand fly seasonal activity studies, sand flies in Türkiye begin to appear in late April and 
disappear in November just when the temperatures begin to fall. Additionally, nocturnal activity 
studies showed that the peak time of sand flies during night is between 21:00 and 02:00, and changes 
according to the climate type and dominant sand fly species in the area. 
Presently, there are 28 species of sand flies identified in Türkiye, and 24 of them belong to the genus 
Phlebotomus and 4 belong to the genus Sergentomyia. Six species have been implicated as confirmed or 
suspected vectors of leishmaniasis. Phlebotomus tobbi (Subgenus Larroussius) is the only confirmed vector 
of leishmaniasis. It transmits Leishmania infantum the causative agent of cutaneous leishmaniasis (CL) in 
the country. Phlebotomus sergenti (Subgenus Paraphlebotomus) is a primary vector of L. tropica. However, 
it is a probable vector of L. tropica in Southern Anatolia. Although this is not adequate to confirm P. 
sergenti as a vector of CL in Southeastern region, there’s experimental evidence to confirm the vector is 
a natural vector of L. tropica.  
In the world P. major s.l. (Subgenus Larroussius) is a confirmed vector of visceral leishmaniasis (VL). 
However, its vectorial status in Turkey has not been confirmed and it remains a suspected vector. The 
P. major complex group is composed of P. neglectus, P. syriacus, and P. major species in Türkiye.  
Phlebotomus papatasi (Subgenus Phlebotomus) is a strict vector of L. major in the world. However, its 
vectorial status remains suspicious especially when it is abundant in leishmaniasis endemic regions of 
Türkiye. This sand fly vector is one of the most widely distributed sand fly species globally.  
Phlebotomus halepensis (Subgenus Adlerius) has been suggested as a suspected vector of L. tropica in 
Central Anatolia. L. tropica DNA was detected in pools containing P. halepensis sand flies. Experimental 
studies have also shown that P. halepensis is a potential vector of L. major.  
Phlebotomus alexandri (Subgenus Paraphlebotomus) is the proven vector for the L. donovani complex in 
China. Recently, in a new study L. donovani DNA was detected in P. alexandri species for the first time 
in Türkiye. Due to differences in microclimate, altitude, geographical barriers, habitat availability, 
presence of vertebrate hosts, and other factors, these species vary in their distribution and abundance 
from one province to another. 
Although the sand fly fauna was studied mainly in leishmaniasis endemic areas, there still are some 
gaps needed to be studied. During the Project we are hoping to fill the gaps and develop new tools for 
detecting insecticides resistance as well as pathogen detection (Leishmania, Phlebovirus). 
Key words: Sand fly, vector, leishmaniasis, Türkiye  
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Leishmaniasis, caused by protozoan parasites of the genus Leishmania, is one of the Neglected Tropical 
Diseases (NTDs) and is endemic in over 90 countries. There are three major forms of the disease, 
cutaneous leishmaniasis, mucocutaneous leishmaniasis and visceral leishmaniasis (VL). Because VL is 
the most severe form of leishmaniasis and is often fatal unless treated, rapid and accurate diagnosis of 
the disease is indispensable for appropriate disease control. 
Microscopic detection of Leishmania amastigotes in Giemsa-stained smears of aspirates from bone 
marrow, spleen or lymph nodes is often considered as a gold standard of the diagnosis. Because this 
method is invasive, time-consuming, and not sufficiently sensitive, rendering it inefficient, alternative 
methods including serological diagnosis have been developed. Serological tests serve as indirect 
evidence of infection detecting antileishmanial antibodies in peripheral blood, serum or plasma. 
Although crude antigen, e.g., whole parasites or parasite lysate, have been used for serological analyses 
historically, it often brings cross-reactivity/low specificity issues. As a result, efforts have been focused 
on defining antigens for better serological tests. The best example of such defined antigens is rK39, and 
immunochromatographic tests (ICTs) using this antigen, which are user-friendly and feasible to field 
use, are now commercially available. 
Although the rK39 ICTs have high performance in general, there is an issue that the tests show low 
sensitivity in African countries. Besides, because antibodies to rK39 stay in a certain period after 
treatment/cure of VL, the tests may not be suitable for diagnosis at the second episode or prognosis of 
the disease. Not limited to rK39, it is generally considered that serological diagnosis is not suitable for 
diagnosis at the second episode or prognosis because long-time persistence is a nature of antibodies, 
whereas recent studies have demonstrated that kinetics of antibody generation/persistence are 
dependent on the target antigen. Therefore, identification and characterization of additional antigens 
are required for development of more accurate diagnostic/prognostic tests of VL. Consequently, efforts 
have been taken to identify novel antigens through expression library screenings, proteomic 
approaches, and computational approaches. 
Here, our research on identification/characterization of leishmanial antigens for improvement of rK39 
ICTs and development of VL prognostic serological tests will be presented. 
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Taxonomy and Ecology of Mosquitoes 
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Mosquitoes belong to Diptera, which are insects with two wings. Among dipteran insects, insects with 
the following morphological characteristics can be identified as Culicidae, which we call mosquitoes. 
Mosquitoes generally have long antennae with more than 13 flagellomeres, wings with scales and long 
proboscis for blood and sugar feeding. Blood is required for producing eggs; therefore, females feed on 
animals. Due to blood feeding, mosquitoes transmit pathogens to animals. Approximately 3,600 species 
of mosquitoes have been recorded from around the world. 
Malaria, yellow fever, dengue fever, Chikungunya fever, West Nile fever, Zika virus infection, and 
filariasis are well-known mosquito-borne diseases. Not all mosquitoes can transmit pathogens, and 
certain mosquitoes transmit specific pathogens, e.g. Plasmodium parasites by Anopheles mosquitoes, 
yellow fever virus, dengue fever virus, chikungunya virus, West Nile virus and Zika virus by Aedes 
aegypti, Aedes albopictus and some Aedes species. 
Understanding the degree of human-vector contacts, such as host preference, blood-feeding time and 
place, is an essential ecological component for disease control. Therefore, identifying the vector species 
in a concerned area is an essential first step. Morphological identification is conventional and can be 
done accurately and quickly by taxonomists and experienced persons. However, vectors often contain 
morphologically similar species groups, such as Anopheles vectors, and health workers other than 
taxonomists are usually involved in disease control. Molecular identification techniques have been 
developed to overcome this problem over the last 30 years.  
DNA barcoding is currently a well-used standard method for molecular identification and has brought 
new to mosquito taxonomy. For example, it revealed the existence of cryptic species in Anopheles 
lindesayi japonicus, capable of experimentally transmitting Plasmodium vivax and Culex 
tritaeniorhynchus, the primary vector of Japanese Encephalitis virus, in Japan. 
This presentation introduces basic morphology, important ecological features related to human-vector 
contact, current evidence by molecular identification, the fascinating ecology of non-vector species of 
mosquitoes, and the potential of collaborative study between Japan and Turkey. 
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Molecular Mechanisms of Insecticide Resistance in Sand Flies and Mosquitoes 
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Several sand fly species transmit Leishmania parasites and several important pathogenic viruses, and 
mosquitoes transmit a variety of viruses, including West Nile, dengue, chikungunya, Zika, Japanese 
encephalitis, as well as malaria parasites. To protect people from these arthropod-borne infectious 
diseases, it is important to control these vectors, and it highly relies on use of insecticides. Every 
insecticide has a (or multiple) mode(s) of action, and they are grouped according to the target sites they 
act on. Insecticides for controlling vector arthropods are generally used in human living areas, and 
therefore they must be highly safe for human. Therefore, pyrethroids, with high insecticidal efficacy 
and low toxicity to humans, have been widely used to control vector insects. Frequently and 
continuously use of pyrethroids to control vector arthropods, however, have resulted in development 
of insecticide resistance worldwide, making insecticide control difficult. In recent years, populations of 
both sand fly and mosquito have shown to develop high level of resistance to pyrethroid insecticides. 
Three major mechanisms of pyrethroid resistance are (1) decreased sensitivity of the target site (i.e., 
voltage-gated sodium channel, VGSC) due to amino acid substitution(s), (2) increased activity of 
detoxification enzymes, and (3) decreased penetration. Mutation(s) arisen on VGSC result in reduced 
susceptibility to pyrethroids are so called knockdown resistance or kdr, and many insect populations 
with high level of pyrethroid resistance generally possess one or multiple number(s) of kdr mutation(s). 
Concomitant mutations in the VGSC are also known to confer even higher level of resistance. Although 
the history of research on the pyrethroid resistance in the sand flies is shorter than that of mosquitoes, 
kdr mutations have recently been reported from several countries including Bangladesh, Sri Lanka, 
India, Greece, and Turkey, raising concerns about the efficacy of pyrethroids. In Sanliurfa, Turkey, 
L1014F type common kdr was reported for the first time from Phlebotomus papatasi in 2018. Its allele 
frequency was 48.0% (24/50). But this is the only documentation so far reported regarding the kdr of 
sand flies in Turkey and still little is known about its situation in most area of the country. It is important 
to understand the susceptibility of pyrethroids and the mechanisms(s) of resistance in these vector 
insects to conduct appropriate control strategies. In this symposium, importance of above-mentioned 
studies in sand flies and mosquitoes will be introduced. The role they play in controlling arthropod-
borne infectious diseases in Turkey will also be described. 
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In silico Screening of Insecticides and Molecular Modeling Analysis 
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Vector-borne diseases as infectious diseases transmitted by sand flies, mosquitoes, ticks, and others, are 
an urgent global issue. Vector control is one important tool for public health, and insecticides are an 
important tool for vector control. However, the improper and continuous use of insecticides leads to 
the development of insecticide resistance in pests. For effective vector control, it is desirable to have a 
diverse range of insecticide options. Yet, the development of insecticides is becoming increasingly 
challenging each year. The tasks of synthesizing new compounds, developing effective applications, 
and ensuring safety are all becoming more complex over time. 
The idea of using computers to assist in the development of drugs, including insecticides, has existed 
for a long time ago. It has been hoped that the use of computers would result in significant savings in 
development costs, but this has not been easy and uncommon, because approaches often tended to be 
large scale projects. However, due to advances in information technology, we now utilize these 
technologies more frequently. 
Furthermore, in addition to the traditional computational chemistry approach, a machine learning 
approach called AI chemistry can now be used. The Center for Research and Development Strategy 
(Japan Science and Technology Agency) categorizes AI and computational in silico drug discovery 
technologies into the following five technologies: 

• Technology to search for disease-causing molecules (mainly proteins) that are targets of drugs 
• Technology to search for pharmacologically active compounds (virtual screening technology) 
• Technology to optimize active compounds (lead optimization technology) 
• Technology to predict absorption, distribution, metabolism, excretion, toxicity (ADMET) and 

pharmacokinetics 
• Technology to predict new potential target diseases for existing drugs (Drug repositioning) 

Our study aims to utilize advanced computational technologies to address the challenges encountered 
in the development of insecticides. we aim for utilize computational screening techniques to identify 
previously undiscovered insecticidal compounds that exhibit high efficacy while minimizing the 
likelihood of resistance development. The proposed methodology will integrate computational 
chemistry and artificial intelligence (AI) chemistry methodologies to establish a small but highly 
effective screening pipeline. 
A significant element of our research pertains to the discovery of novel compounds that are specifically 
designed for the purpose of vector control. Although insecticides have traditionally been the primary 
agents for vector control, our goal is not simply eliminating insects. The primary goal of our research is 
to protect both human and domestic animal from infectious diseases with minimum damage to 
ecosystem. Insects exhibit a remarkable degree of diversity in terms of their morphology and ecological 
characteristics. The discipline of entomology has accumulated knowledge pertaining to pheromones, 
hormones, and other physiological substances including insecticidal compounds as well. However, 
there is still a lack of comprehensive understanding regarding the mechanisms that underlie numerous 
phenomena. In order to bridge these knowledge gaps, our research group brings together a diverse 
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group of specialists from various disciplines to conduct an investigation into various topics, including 
the study of sandflies. The adoption of this multifaceted methodology presents the potential to generate 
innovative findings that have the capacity to make substantial contributions to the progress of science 
and the improvement of public health. 
 

  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Yuvarlak Masalar 89 

SATREPS SYMPOSIUM 8 November 2, 2023 – 13:30-16:30 
 

New Genomics Technologies and Their Applications to Vector Research 
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The massively parallel DNA sequencing technology (a.k.a. next-generation sequencers or NGS) is 
unequivocally one of the most significant innovations in life science in recent years. What NGS has 
brought us is the democratization of genomic research, which was previously limited to high-budget 
projects. The cost of sequencing DNA has been reduced by more than four orders of magnitude 
compared to the conventional Sanger sequencing method (https://www.genome.gov/about-
genomics/fact-sheets/DNA-Sequencing-Costs-Data). Whole genome sequencing of plants and animals, 
not to mention bacteria and virus, become a feasible goal even for small research groups. The output 
yield and cost-effectiveness of NGS have been continuously improved. Although the first commercially 
available NGS machines were limited to the analysis of short DNA fragments, further technological 
innovations led to the introduction of sequencers that can analyze DNA up to size of mega-base pairs.  
There are some specific challenges for genome analysis using NGS for medically important insects. First, 
only small amount of DNA is available from each individual insect of some species. This is the case 
especially for sandflies and mosquitoes. Second, large number of insects are needed to be analyzed for 
some projects while researchers in this field often have limitation on budget. Therefore, reliable, and 
highly efficient methods for DNA extraction and library preparation are keys for successful NGS 
experiments. Third, analyzing and interpreting the large amount of sequence data generated by NGS 
experiments requires advanced skills and knowledge in data analysis and bioinformatics. It is therefore 
important to provide opportunities for young scientists in the field to learn and experience such 
analysis.  
We have been using NGS to analyze voltage-gated sodium channel (VGSC) mutations known to confer 
resistance to pyrethroid insecticide. We designed and synthesized biotinylated hybridization-capture 
probes to enrich for DNA fragments containing VGSC coding sequences from indexed and pooled 
libraries prepared for individual insects. This approach has allowed us to genotype whole sequence of 
the VGSC gene from genomic DNA of individual insects at relatively low cost. Although the presence 
of a reference genome assembly is critical for conducting advanced genetic studies on that particular 
insect, there are still many medically important arthropods whose genomes are not yet available. De 
novo genome assembly is especially challenging for species that are difficult to artificially breed in the 
laboratory. I will discuss about some of the obstacles on genome sequencing for such species and 
present some of our attempts to address this issue. 
  

https://www.genome.gov/about-genomics/fact-sheets/DNA-Sequencing-Costs-Data
https://www.genome.gov/about-genomics/fact-sheets/DNA-Sequencing-Costs-Data
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Understanding Host-Parasite Interactions Towards Novel Targeting Strategies 
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The development of sterile immunity which would produce highly potent and life-lasting neutralizing 
antibodies is a prerequisite to any natural infection or vaccination. However, anti-disease immunity is 
not easy to develop against many infections, including malaria and Leishmania. The reasons for the lack 
of sterile immunity against malaria are largely unknown.  
The germinal center (GC) is a site where somatic hypermutation and clonal selection are coupled for 
antibody affinity maturation against infections. However, how GCs are formed and regulated is 
incompletely understood. We recently identified an unexpected role of Tank-binding kinase-1 (TBK1) 
as a crucial B cell-intrinsic factor for GC formation (Lee et al., J Exp. Medicine, 2022). We found that 
TBK1 phosphorylation elevated in B cells during GC differentiation and regulated the IRF4/BCL6 
expression balance by limiting CD40 and BCR activation through noncanonical NF-κB and AKTT308 
signaling. In the absence of TBK1, CD40 and BCR signaling synergistically enhanced IRF4 expression 
in Pre-GC, leading to BCL6 suppression, and therefore failed to form GCs. As a result, during mouse 
malaria infection with PyNL, TBK1-deficient B cells failed to form GC despite normal Tfh cell 
differentiation. Moreover, memory B cells generated from TBK1-deficient B cells fail to confer sterile 
immunity upon reinfection, suggesting that TBK1 determines B cell fate to promote long-lasting 
humoral immunity during malaria. 
The next question would be how to control re-infection? In my presentation, I will overview our recent 
findings and summarize our observations on how understanding host immunity can eliminate different 
parasites.  
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Oturum Başkanları:  
Münir AKTAŞ / Metin PEKAĞIRBAŞ 
 
 
SB01. Sivas, Ankara ve Denizli İllerinde Kedilerde Rickettsia Soyundaki Patojenlerin 
Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 
Ufuk EROL, Ömer Faruk ŞAHİN, Melih Gazi GENÇ, Kürşat ALTAY 
 
SB02. Sivas Yöresinde Mandalarda Theileria Türlerinin Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 
Ömer Faruk ŞAHİN, Ufuk EROL, Kürşat ALTAY 
 
SB03. Theileria annulata’nın Bazı İmmunojenik Antijenlerinin Türkiye ve Tunus İzolatlarında 
Gösterdiği Çeşitlilik 
Metin PEKAĞIRBAŞ, Hakan KANLIOĞLU, Beril KOÇ, Heycan Berk AYDIN, Selin HACILARLIOĞLU, Moez MHADHBI, 
Mohamed Aziz DARGHOUTH, Serkan BAKIRCI, Tülin KARAGENÇ, Hüseyin Bilgin BİLGİÇ 
 
SB04. Babesia ovis'in Keçiler Üzerindeki Etkisi: Patojen mi Değil mi? 
Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet ULUÇEŞME, Munir AKTAŞ 
 
SB05. Epidemiology and Pathogenesis of Babesia aktasi n. sp. in Goats 
Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet ULUÇEŞME, Münir AKTAŞ 
 
SB06. Evaluating the Pathogenicity of Babesia aktasi n. sp. Through Experimental Infection 
in Saanen Goats 
Mehmet Can ULUÇEŞME,S ezayi ÖZÜBEK, Münir AKTAŞ 
 
SB07. Aydin Ilinde Saptanan Yurtdışı Kaynaklı Sıtma Olguları: 10 Yılık Retrospektif Analiz 
Evren TİLEKLİOĞLU, Hatice ERTABAKLAR 
 
SB08. Styrax liquidus Ekstrelerinin in vitro ve in vivo Anti-Malarial Etkinliğinin Araştırılması 
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Sivas, Ankara ve Denizli İllerinde Kedilerde Rickettsia Soyundaki Patojenlerin 
Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 

 
Ufuk EROL1, Ömer Faruk ŞAHİN1, Melih Gazi GENÇ2, Kürşat ALTAY1 

 
Sivas Cumhuriyet Üniversitesi, 1Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD;  

2Sağlık Bilimleri Enstitüsü, Veterinerlik Parazitolojisi AD, SİVAS 
 

E-mail: ufukerol@cumhuriyet.edu.tr 

 
Amaç: İnsanların pet hayvanı, özellikle kedi, sahiplenme oranının arttığı gözlemlenmektedir. Kediler, 
insanlar için çeşitli bakteriyel, paraziter ve viral patojenler yönünden kaynak olabilmektedir. Bu 
çalışmanın amacı, kedilerde Rickettsia soyundaki patojenlerin Polimeraz Zincir Reaksiyonu ile 
araştırılması ve pozitif olduğu tespit edilen örneklerin outer membran A (ompA) geninin sekanslanarak 
filogenetik analizlerinin yapılmasıdır.  
Yöntem Çalışma materyali Sivas (n:140), Ankara (n:36) ve Denizli (n:60) illerinde bulunan veteriner 
klinikleri ile hayvan hastanelerine farklı sebeplerle başvuran kedilerden alınan kan örnekleriyle 
oluşturulmuştur. EDTA’lı kan örnekleri soğuk zincir şartları sağlanarak Sivas Cumhuriyet Üniversitesi 
Veteriner Fakültesi Parazitoloji Anabilim Dalı laboratuvarına getirilmiştir. Kan örneklerinden DNA 
izolasyonu 25:24:1 fenol:kloroform:isoamil alkol kullanılarak yapılmış ve elde edilen gDNA’lar PCR’da 
kullanılıncaya kadar -20ºC’lik derin dondurucuda saklanmıştır. Genomik DNA’dan Rickettsia 
soyundaki patojenlerin tespitinde ompA gen bölgesinin yaklaşık 630 bp kısmını çoğaltan 190-70 (5’-ATG 
GCG AAT ATT TCT CCA AAA -3’) ve 190.701 (5’- GTT CCG TTA ATG GCA GCA TCT -3’) primerler 
kullanılmıştır. PCR işlemi sonucunda amplikon görülen örnekler kayıt altına alınmıştır. Pozitif 
örneklerde bulunan Rickettsia spp.  tür teşhisleri DNA dizi analizi işlemi ile yapılmıştır. Çift yönlü DNA 
dizi analizinde PCR aşamasında kullanılan primer çifti kullanılmıştır. DNA dizi analizi sonucunda elde 
edilen dizilimler Finch TV (version 1.4.0) (Geospiza Inc., Seattle, Washington, DC, ABD) programı 
kullanılarak açılmış ve chromatogramlar kalite skoru açısından değerlendirilmiştir. Konsensus 
sekanslar MEGA-11 (Version 11.0.13) programı ile oluşturulmuştur. Elde edilen konsensüs sekanslar 
GenBank’ta bulunan sekanslarla benzerlik açısından karşılaştırılmıştır.  
Bulgular: Çalışmada Sivas ilinde 10 (%7,14) örnekte, Ankara’da dört (%11,11) örnekte, Denizli’de ise 
bir (%1,67) örnekte Rickettsia spp. DNA’sı tespit edilmiştir. DNA dizi analizi Sivas ilinde dokuz örneğin 
Rickettsia aeschlimannii bir örneğin ise Rickettsia conorii subsp. raoultii ile enfekte olduğunu göstermiştir. 
Ankara ilinde tespit edilen dört pozitif örnekten üçünde R. aeschlimannii bir örnekte ise Candidatus 
Rickettsia barbariae tespit edilirken, Denizli’de pozitif olduğu belirlenen bir örneğin ise Rickettsia slovaca 
ile enfekte olduğu belirlenmiştir. Çalışma sonucunda elde edilen nükleotide dizilimleri GenBank’ta 
bulunan Rickettsia soyundaki patojenlerle nükleotid benzerliği açısından karşılaştırıldığında; Sivas ve 
Ankara’da tespit edilen R. aeschlimannii konsensüs sekansları dünyanın farklı bölgelerinden GenBank’a 
yüklenen R. aeschlimannii izolatları ile %99,29-100 oranında nükleotide benzerliğine sahip olduğu ortaya 
çıkmıştır. Nükleotide benzerlik yüzdesinin Rickettsia conorii subsp. raoultii izolatları yönünden %97,91-
100, Candidatus Rickettsia barbariae için %97-100 iken, Rickettsia slovaca için ise %98,79-100 olduğu tespit 
edilmiştir.  
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Sonuç: Bu çalışma ile Türkiye’nin farklı bölgelerinde kedilerde insan ve hayvan sağlığı için tehdit 
oluşturabilen Rickettsia soyundaki patojenler araştırılmıştır. Çalışma sonunda kedilerde R. aeschlimannii, 
Rickettsia conorii subsp. raoultii, Candidatus Rickettsia barbariae ve Rickettsia conorii subsp. raoultii tespit 
edilmiştir. Bu sonuçlar Sivas, Ankara ve Denizli illerinde kedilerde Rickettsia soyundaki patojenlerin 
sirküle olduğunu, insan ve hayvan sağlığının korunmasında bu türlerin dikkate alınması gerektiğini 
ortaya çıkarmıştır. 
Anahtar kelimeler: DNA dizi analizi, Kedi, PCR, Rickettsia spp. 

  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 95 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 1   SB02 31 Ekim 2023 – 15:30 – 17:00 
TAM METİN BİLDİRİ 

 
Sivas Yöresinde Mandalarda Theileria Türlerinin Moleküler Yöntemlerle 
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ÖZET 
Amaç: Bu çalışmanın amacı, Sivas ilinde mandalardan elde edilen kanlarda Theileria soyundaki 
patojenlerin varlığının ve yaygınlığının moleküler teşhis yöntemleri ile araştırılması ve filogenetik 
analizinin yapılmasıdır. 
Yöntem: Sivas ilinde mandalardan toplanan 364 adet kanından gDNA izolasyonu, ticari bir 
ekstraksiyon kiti kullanılarak yapılmıştır. Çalışmanın ilk bölümünde Theileria türleri 18S rRNA gen 
bölgesi amplifiye eden primerler ile PCR yapılarak çoğaltılmış ve elde edilen ürünler RLB’de 
kullanılmıştır. RLB sonuçları sekans analizi ile teyit edilmiştir. Çalışmanın diğer aşamasında T. 
orientalis’in genotipik ayrımının yapılabilmesi için MPSP geni ilgili primerler ile amplifiye edilerek 
sekanslanmıştır. 
Bulgular: Reverse line blotting ile incelenen 364 adet manda kan örneğinin 2 (%0,54)’sinde pozitiflik 
tespit edilmiştir. RLB ve 18S SSU rRNA sekans sonuçlarına göre bu iki örneğin T. 
sergenti/buffeli/orientalis olduğu ortaya çıkmıştır. Bu çalışmada elde edilen T. orientalis izolatlarının, 
MPSP gen dizilimlerine göre T. orientalis Tip 3 izolatı olduğu belirlenmiştir. 
Sonuç: Bu çalışma ile Türkiye’de mandalarda T. orientalis varlığı ilk defa belirlenmiştir. Çalışmada tespit 
edilen T. orientalis izolatlarının MPSP genine göre Tip 3 (Buffeli) genotipine ait olduğu ortaya 
konulmuştur. Bu çalışma ile elde edilen güncel verilerin, patojenlere karşı koruma ve kontrol programlarında 
değerlendirilebileceği ve yeni yaklaşım stratejilerinin geliştirilebileceği düşünülmektedir. 
Anahtar Kelimeler: DNA dizi analizi, Manda, PCR, RLB, Theileria orientalis  
 
GİRİŞ 
Piroplasmida takımında ve Theileriidae ailesinde yer alan Theileria soyuna bağlı türler, heteroksen 
gelişim gösteren parazitlerdir. Yaşam döngülerinin tamamlanabilmesi için omurgalı konaklara ve 
vektör kenelere (Haemaphysalis, Rhipicephalus, Hyalomma ve Amblyomma) ihtiyaç vardır (1, 2, 3). Theileria 
türlerinin biyolojisi, omurgalı konakların lenfositleri içerisinde şizogoni (şizont formu ya da Koch 
cisimcikleri), eritrositlerde çoğunlukla ikiye bölünerek çoğalma (piroplazm formu) ve kenelerin 
sindirim sistemindeki gametogoni ile tükürük bezi asini hücrelerinde görülen sporogoni safhalarından 
ibarettir (4, 5). Theileriosis’in patojenitesi, hastalığı oluşturan türe, enfekte kene sayısına, konağa 
aktarılan sporozoit yoğunluğuna ve konağa ait özelliklere (yaş, cinsiyet, ırk, bağışıklık durumu gibi) 
göre değişmektedir (6). Theileriosis’de klinik seyir, enfeksiyonun perakut, akut ya da kronik formuna 
göre değişir. Theileriosis enfeksiyonunda görülen yüksek ateş (40-41ºC), sürekli veya dalgalı bir hal 
izleyerek 5 ile 20 gün sürebilmektedir. Kenelerin tutunduğu bölgeye en yakın lenf yumrularında palpe 
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edilebilir bir şişlik oluşmaktadır. Ayrıca ateş ile birlikte rumen hareketlerinin yavaşlamasıyla 
iştahsızlık, kondisyon kaybı, verim düşüklüğü, kalp ritminin bozulması, mukuslu ya da kanlı ishal ve 
bazen de sinirsel belirtiler görülebilmektedir (7). Bening theileriosis (T. sergenti/buffeli/orientalis) genel 
olarak hafif seyretmekte ve klinik olarak anemi, sarılık ve hemoglobinüri gözlenebilmektedir (8). 
Bununla birlikte son yıllarda yapılan çalışmalarda, T. orientalis grubuna ait iki farklı genotipin (Ikeda 
ve Chitos) klinik vakalara neden olduğu bildirilmiştir (9, 10). Theileriosis’in tanısında mikroskobik ve 
serolojik yöntemlere göre moleküler teşhis yöntemleri, yüksek hassasiyet ve özgüllüklerinin yanı sıra 
yeni Theileria türleri ve suşlarının tespitine de olanak sağlamaktadır (11). 
Mandalar (Bubalus bubalis) farklı çevre koşullarına uyum sağlama kabiliyetleriyle birlikte düşük kaliteli 
ve ucuz kaba yemleri değerlendirebilme yönleriyle, yetiştiricilik avantajlarına sahiptir. Genellikle 
sığırlarla birlikte aynı patojenlere maruz kalsalar da enfeksiyonlara daha dirençli oldukları ifade 
edilmektedir (12). Bununla birlikte, mandalarda enfeksiyöz hastalıklar üzerine yapılan çalışmaların 
oldukça yetersiz olduğu görülmektedir. Mandalarda günümüze kadar T. parva, T. annulata, T. 
sergenti/buffeli/orientalis, T. mutans, T. velifera ve T. taurotragi türlerinin enfeksiyona yol açtığı 
kaydedilmiştir (13, 14). 
Theileria sergenti/buffeli/orientalis grubuna ait parazitlerin tanımlanması, patojenitesi ve sınıflandırılması 
konusunda tam bir netlik bulunmamaktadır (15). Son yıllarda, T. orientalis olarak isimlendirilen grubun 
farklı genotiplere sahip olduğu, bunların bir kısmının klinik vakalara neden olduğu ve hayvancılık 
endüstrisini olumsuz şekilde etkilediği ifade edilmektedir (16). Dünya’nın çeşitli bölgelerinde major 
piroplasm surface protein (MPSP) genindeki sekans varyasyonlarına göre, Tip 1 (Chitose), Tip 2 (Ikeda), 
Tip 3 (Buffeli), Tip 4-8 ve N1-N3 olmak üzere 11 genotip rapor edilmiştir. Bu genotiplerden Ikeda ve 
Chitose’un, sığırlarda ve mandalarda oriental theileriosis’e neden olduğu bildirilmiştir (9, 10 17). 
Türkiye’de kenelerle nakledilen Theileria türlerinin oldukça yaygın olduğu bilinmekle birlikte, 
mandalarda bu patojen ile ilgili moleküler metotlar kullanılarak yapılan bir çalışmaya rastlanmamıştır. 
Bu çalışmada Türkiye’de manda yetiştiriciliğinin yoğun bir şekilde yapıldığı Sivas yöresinde 
mandalarda Theileria türlerinin varlığı ve yaygınlığının PCR, RLB ve DNA dizi analizi yöntemleri ile 
araştırılması ve filogenetik ilişkilerinin ortaya konulması amaçlanmıştır. 
YÖNTEM 
Saha Çalışmaları 
Sivas ili; İç Anadolu, Doğu Anadolu ve Karadeniz kavşağında yer alan, kapsadığı 28.488 km2 yüz 
ölçümü ile ülkenin en büyük ikinci şehridir. Şehir, ülkenin en büyük nehirlerinden olan Kızılırmak, 
Yeşilırmak ve Fırat havzalarını, sınırları içerisinde bulundurmaktadır. Bu durum, manda yetiştiriciliği 
yönünden önem taşımaktadır. Çalışma, Sivas ilinin farklı bölgelerinde (il merkezi ile Yıldızeli, Zara, 
Şarkışla, Ulaş, Suşehri ve Koyulhisar ilçelerinde) yetiştirilen mandalar üzerinde yürütülmüştür. 
İşletmelerden rastgele seçilen en az bir kene mevsimi geçirmiş mandalardan DNA ekstraksiyonunda 
kullanılmak üzere EDTA’lı tüplere 2’şer mL kan örneği alınmıştır. Bu kapsamda Sivas yöresinden 364 
mandadan kan örneği toplanmış (Tablo 1) ve DNA ekstraksiyonunda kullanılıncaya kadar -20 ℃’de 
muhafaza edilmiştir. 
DNA Ekstraksiyonu, Polimeraz Zincir Reaksiyonu ve Reverse Line Blotting ile Türlerin Belirlenmesi 
Kan örneklerinden DNA izolasyonu, ticari bir kit (PureLink™ Genomic DNA kit, katalog numarası: K1820–
02, Invitrogen™, Carlsbad, A.B.D) kullanılarak, ilgili protokole göre yapılmıştır. Reverse line blotting iki 
aşamalı bir test olup, birinci aşamada PCR ile hedef gen amplifikasyonu sağlanırken, ikinci aşamada türe 
özgü problar kullanılarak gerçekleştirilen hibridizasyon ile tür identifikasyonu sağlanması hedeflenmiştir. 
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İlk aşamada yapılan PCR ile Theileria türlerinin 18S SSU rRNA gen bölgeleri RLB-F2 (5′- GAC ACA GGG 
AGG TAG TGA CAA G-3′) ve RLB-R2 (Biotin 5′-CTA AGA ATT TCA CCT CTG ACA GT-3′) primerleri 
kullanılarak ~390-430 bp’lik alan amplifiye edilmiştir. 
Polimeraz zincir reaksiyonu miksi, 50 µL hacimde hazırlanmıştır. Bu amaçla 1,5 mL’lik steril eppendorf 
tüpte hazırlanan reaksiyon karışımı içerisine 28,75 µL sterile (DNAse-RNAse free) distile su (Katalog 
numarası: 129114, Qiagen®, Almanya), 10 × PCR buffer (Thermo Scientific™, Litvanya), MgCl2 (25 mM) 
(Thermo Scientific™, Litvanya), 200 µM herbir dNTP (Katalog numarası: R0181, Thermo Scientific™, 
Litvanya), 1,25 U of Taq DNA polimeraz (Katalog numarası: EP0402, Thermo Scientific™, Litvanya), 
primerlerin her birinden 2 µL (10 pmol/µL konsantrasyonda), ve 6 µL hedef DNA eklenmiştir. Theileria için 
uygulanan Touch Down PCR, Altay ve ark., (2020)’nın protokolüne göre yapılmıştır. İşlem sırasında yanlış 
değerlendirmelerin önüne geçebilmek için pozitif (GenBank Erişim numarası: KJ183080) ve negatif 
kontroller (DNase-RNase-free sterile su, katalog numarası: 129114, Qiagen®, Almanya) kullanılmıştır. 
Amplifikasyon neticesinde 50 µL PCR ürünü elde edilmiş ve bu ürünlerin 10 µL’si jel elektroforez sırasında 
%1,5’lik agaroz jele yüklenmiştir. Kalan PCR örnekleri ise RLB hibridizasyonunda kullanılmıştır. Reverse 
line blotting’de kullanılan tür spesifik problar N-terminal N-triflorasetamidoheksil-siyanoetil, N,N-
diisopropil fosforamid TFA-C amino linker ile işaretlenmiş olup, T. sergenti/buffeli/orientalis grubuna ait 5’- 
GGC TTA TTT CGG WTT GAT TTT -3’ nükleotid dizilimli prob kullanılmıştır. 
 

Tablo 1. Sivas yöresinde mandalardan toplanan kan örneklerinin odaklara göre dağılımı 
Odak Kan Alınan Hayvan Sayısı (n) 
Sivas Merkez 115 

Yıldızeli 49 

Zara 47 

Şarkışla 46 

Ulaş 41 

Suşehri 43 

Koyulhisar 23 
Toplam 364 

 
Theileria orientalis Tür Spesifik Polimeraz Zincir Reaksiyon 
Theileria orientalis’in genotipik ayrımının yapılabilmesi için PCR-RLB ile pozitif olduğu belirlenen örnekler, 
MPSP geninin ~776 bp’lik kısmını çoğaltan MPSP-F (5'- CTTTGCCTAGGATACTTCCT -3') ve MPSP-R (5'- 
ACGGCAAGTGGTGAGAACT -3') primerleri ile amplifiye edilmiştir. Theileria orientalis tür spesifik PCR 
için 1,5 mL’lik steril eppendorf tüpte hazırlanan reaksiyon karışımı içerisine 14,375 µL sterile (DNAse-
RNAse free) distile su (Katalog numarası: 129114, Qiagen®, Almanya), 10 × PCR buffer (Thermo Scientific™, 
Litvanya), MgCl2 (25 mM) (Thermo Scientific™, Litvanya), 200 µM herbir dNTP (Katalog numarası: R0181, 
Thermo Scientific™, Litvanya), 1,25 U of Taq DNA polimeraz (Katalog numarası: EP0402, Thermo 
Scientific™, Litvanya), primerlerin her birinden 1 µL (10 pmol/µL konsantrasyonda), ve 3 µL hedef DNA 
kullanılmıştır. Amplifikasyon sonucunda oluşan PCR ürünleri %1,5’lik agaroz jele yüklenmiş ve UV 
transillimünatörde görüntülenmiştir. 
DNA Dizilimlerinin Belirlenmesi ve Filogenetik Analizler 
Reverse line blotting ve polimeraz zincir reaksiyonu ile tespit edilen türlerin 18S SSU rRNA ve MPSP 
genlerinin nükleotid dizilimleri belirlenmiştir. Sekans sonuçlarının chromotagram kalite skoru, FinchTV 
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1.4.0 yazılımı (Geospiza Inc., Seattle Washington, A.B.D) kullanılarak değerlendirilmiştir. Primerlere ait 
forward ve reverse nükleotid dizileri, MEGA-X'de MUSCLE algoritması kullanılarak GenBank'ta bulunan 
referans dizilerle hizalanmış ve konsensüs dizileri belirlenmiştir (18). Mevcut çalışmada belirlenen 
konsensüs dizileri GenBank'a yüklenmiş ve GenBank erişim numaraları alınmıştır. Çalışma ile elde edilen 
pozitif örneklere ait konsensüs sekansı ile GenBank'ta bulunan ilgili patojen sekansları BLAST kullanılarak 
benzerlik açısından karşılaştırılmış ve nükleotid benzerlikleri araştırılmıştır.  
Filogenetik değerlendirme, maksimum likelihood (ML, maksimum olasılık) analizi ile, MEGA X 
kullanılarak yapılmış, bootstrap 1.000 replikasyon olarak ayarlanmıştır. MEGA X'teki Best-Fit Substitution 
Model'e göre (18), maksimum likelihood için en uygun model Kimura-2+G+I parametre modeli olarak 
değerlendirilmiştir (19).  
BULGULAR 
Theileria spp. spesifik RLB-F2 ve RLB-R2 primerleri kullanılarak yapılan PCR’da 364 mandanın 2 
(%0,54)’sinde pozitif sonuç tespit edilmiştir (Şekil 1). Daha sonra RLB ile işlenen örneklerde PCR ile 
uyumlu olarak iki örnekte pozitiflik tespit edilmiştir (Şekil 2). Catchall proba pozitif sinyal veren iki 
örneğin aynı zamanda T. sergenti/buffeli/orientalis tür spesifik prob ile pozitif sonuç verdiği 
belirlenmiştir.  
 

 

Şekil 1. Theileria soy spesifik polimeraz zincir reaksiyonu sonucu pozitif ve negatif bulunan bazı örneklerin yer 
aldığı agaroz jel görüntüsü (M: 100 bp DNA marker; 1: pozitif kontrol; 2: negatif kontrol; 3, 4: Theileria soy 

spesifik PCR pozitif örnekler; 5-14: Theileria soy spesifik PCR negatif örnekler) 
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Şekil 2. Theileria pozitif kan örneklerine ait reverse line blotting sonuçlarının görüntülenmesi. Soldan sağa 
örnek sıraları, yukarıdan aşağıya prob sıraları (4, 7: çalışmada tespit edilen pozitif iki örnek; 1-3, 5, 6, 8: daha 
önce sığırlarda T. sergenti/buffeli/orientalis (Theileria s/b/o) pozitif (KJ183080) ve negatif olarak bulunan ve 

kontrol amaçlı kullanılan örnekler; 9: negatif kontrol; 10: pozitif kontrol) 
 
Theileria sergenti/buffeli/orientalis pozitif bulunan örneklerin 18S SSU rRNA geni değişken bölgesi ve 
MPSP gen bölgesi nükleotid dizilimleri belirlenerek GenBankasına sunulmuş 18S SSU rRNA geni 
değişken bölgesi için OR140730 ve OR140731 erişim numaraları, MPSP gen bölgesi için de OR187857 
ve OR187858 erişim numaraları alınmıştır. Çalışmada elde edilen sekanslar, GenBank’taki mevcut 18S 
SSU rRNA nükleotid dizi analizleri ile %99,18-100 oranında benzerlik gösterirken, MPSP gen bölgesine 
ait izolatların nükleotid dizilimleri ile %96,61-100 oranlarında benzerlik göstermiştir.  
Bu çalışmada elde edilen T. orientalis izolatlarının, Kırgızistan (ON934520, ON934522, ON934523, 
ON934526, ON934527), Türkiye (MK415830, ON934525, KT220521, KT220522, KT220523, MK415831), 
Çin (ON462018, ON462019) ve Tayland’dan sığır (AB562541) izolatları ile Kenya’dan manda 
(AB016278) T. orientalis Tip 3 izolatı arasında yer aldığı ortaya çıkmıştır (Şekil 3). 
TARTIŞMA 
Türkiye'nin de içinde bulunduğu tropikal ve subtropikal iklim kuşağına sahip bölgelerde yaygın 
görülen theileriosis hayvancılıkta önemli ekonomik kayıplara neden olmaktadır (20, 21). Hastalığın 
teşhisinde, mikroskobik ve serolojik teşhis yöntemlerinden ziyade son yıllarda yaygınlığı gittikçe artan 
moleküler teşhis yöntemleri ile daha güvenilir epidemiyolojik veriler elde edilebilmektedir (22). Dahası, 
bu yöntemler ile türler arasında önemli genetik farklılıklar, hatta aynı türün izolatları arasındaki 
farklılıklar da tespit edilebilmektedir (10, 23-26). Buna bağlı olarak son yıllarda taşıyıcı ve hasta 
hayvanlarda Theileria türlerinin kesin teşhisinde, PCR ve RLB gibi yöntemler öne çıkmaktadır. Yine bu 
türlerin farklı genotiplerinin ortaya konulmasında farklı gen bölgelerinin DNA dizilimlerinden 
yararlanılmaktadır (9, 10 17).  
Theileria soyunda bulunan çok sayıda türün mandalarda klinik ve subklinik enfeksiyona neden olduğu 
bilinmektedir (4, 13, 14, 27). Bu çalışmada, Sivas yöresinde mandalarda PCR, RLB ve DNA dizileme 
yöntemleri ile T. orientalis’in varlığı tespit edilmiştir. Türkiye’de mandalarda Theileria türlerinin 
belirlenmesine yönelik moleküler bir çalışmanın yapılmamış olması, bu çalışmada elde edilen verilerin 
karşılaştırılmasını mümkün kılmamaktadır. Ancak, Sivas yöresinde daha önce sığırlar üzerinde 
yürütülen bir çalışmada, T. buffeli’nin varlığı rapor edilmiştir (28). Bu rapora göre, Sivas yöresinde 
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sığırlarda Theileria spp. prevalansının %5,10 olduğu tespit edilmiştir. Yine Sivas ilinde sığır ve 
mandalarda hemoplasma türlerinin araştırıldığı bir çalışmada, sığırların %31,64’ünün patojenlere 
maruz kaldığı görülmüşken, aynı ilde mandalarda yapılan çalışmada bu oran, %4,72 olarak 
belirlenmiştir (29). Sivas yöresinde mandalarda T. orientalis enfeksiyon prevalansının (%0,54) nispeten 
düşük olması, kene ve diğer kan emen vektör enfestasyonlarının yoğunluğu ile bağlantılı olabileceği 
şeklinde yorumlanmıştır. Zira mandaların günün belirli saatlerinde bataklık yerlerde dinlenlendiği ve 
kene gibi ektoparazitlerin çamur altında yaşayamayacağı ifade edilmektedir (30). 
Theileria orientalis, dünyada mandalarda tespit edilen en yaygın türlerden birisidir. Etken, Yeni Zelanda, 
Avustralya, Japonya, Hindistan ve Kırgızistan gibi birçok ülkede yaygın olarak görülmektedir (10, 31). 
Bu çalışma ile mandalarda T. orientalis’in prevalansı %0,54 olarak tespit edilmiştir.  
Dünya genelinde mikroskobik muayene temelli çalışmalarda Endonezya’nın Güney Kalimantan 
bölgesinde mandalarda T. orientalis prevalansı %30,1 (32), Hindistan’da ise %100 (incelenen 15 
mandanın tamamı) oranında pozitif bulunmuştur (33).  
Moleküler düzeyde yapılan çalışmalarda, mandalarda T. orientalis prevalansı, İran’da %0,7 (2/291) (34), 
Brezilya’da ise %0,35 (1/287) (35) olarak rapor edilmiş olup, sonuçların bu çalışmada elde edilen T. 
orientalis verileri ile uyumlu olduğu görülmüştür. Ancak, T. orientalis prevalansının, Mısır’da %2,0 (1/50) 
(36), Filipinler’de %2,8 (3/108) (37), Pakistan’da %6,12 (3/49) (38), Vietnam’da %25,6 (11/43) (39) ve %44,9 
(22/49) (40), Sri Lanka’da ise %82,50 (264/320) (17) olduğu bildirilmiştir. Çalışmalar arasındaki bu 
farklılığın, hayvan türü, örnekleme mevsimi, işletme yönetim sistemleri, kenelere maruz kalma 
durumu, iklimsel faktörler, konağın bağışıklık durumu, örnek sayısı ve alma yöntemleri gibi birçok 
farklı faktörden etkilenebileceği bildirilmiştir (41-44). 
Son yıllarda DNA dizi analizinin yaygınlaşmasıyla birlikte PCR sonuçlarının doğrulanması, 
patojenlerin filogenetik analizlerinin ve genetik çeşitliliğinin belirlenmesi, yeni tür ve genotiplerin 
belirlenmesi için nükleotid dizi analizi yöntemleri tercih edilmektedir (23-25, 45-47). Bu çalışmada tespit 
edilen T. orientalis izolatlarının, 18S SSU rRNA ve MPSP gen bölgelerinin kısmi nükleotid dizilimleri 
belirlenmiştir. 18S SSU rRNA gen sekanslarının, dünyanın farklı bölgelerinden bildirilen izolatlar ile 
%99,18-100, MPSP gen bölgesine ait izolatların ise %96,61-100 nükleotid benzerliğe sahip olduğu ortaya 
çıkmıştır.  
Theileria orientalis ile ilgili yapılan son araştırmalarda, parazitin farklı patojeniteye sahip genotiplerinin 
olduğu belirlenmiştir (13). Theileria orientalis’in MPSP geni, hastalığın teşhisinde önemli bir moleküler 
belirleyicidir (48, 49). Theileria orientalis’in immünodominant antijeni olan MPSP’nin nükleotid 
dizilerine dayandırılarak Tip 1-8, N1-N3 olmak üzere 11 farklı genotipi tanımlanmıştır. Bu 
genotiplerden, Chitose (Tip 1) ve Ikeda (Tip 2) klinik hastalıklarla ilişkilendirilmiştir. Buffeli (Tip 3) ise 
bening olarak kabul edilirken, geri kalan tiplerin klinik önemi net bir şekilde açıklığa 
kavuşturulamamıştır (13). Bu çalışmada tespit edilen ve OR187857 ve OR187858 erişim numaraları 
alınan T. orientalis izolatlarının MPSP gen bölgesinin kısmi nükleotid dizilimi GenBank sisteminde 
kayıtlı diğer izolatların nükleotid dizilimleri ile karşılaştırılmıştır. OR187857 ve OR187858 erişim 
numaraları izolatlar ile diğer izolatlar arasındaki nükleotid benzerliğinin %96,61–100 oranlarında 
olduğu belirlenmiştir. Genetik karşılaştırmalar sonucunda, bu çalışmada belirlenen T. orientalis 
izolatlarının Tip 3 (Buffeli) genotipine ait olduğu belirlenmiştir. Buffeli genotipi, büyük ölçüde T. 
orientalis kompleksinin iyi huylu, patojenik olmayan bir tamamlayıcı bileşeni olarak kabul edilmektedir 
(17, 50). Bunun dışında, Buffeli genotipi ile meydana gelen enfeksiyonların, İkeda genotipine karşı 
koruyucu olabileceği de bildirilmiştir (51).  
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Şekil 3. Maksimum Likelihood yöntemi kullanılarak T. orientalis türünün MPSP dizilerine dayanan filogenetik 

ağaç. Geçmiş kayıtlar ve evrimsel yapısı Maksimum Likelihood yöntemi ve Kimura 2 parametreli model 
kullanılarak çıkarılmıştır (Kimura, 1980). Ölçek çubuğu, nükleotid pozisyonu başına 0.10 ikameyi temsil 

etmektedir. Filogenetik ağaçlarda bir dış grup (out group) olarak A. marginale kullanılmıştır. 
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SONUÇ 
Bu çalışma ile Türkiye’de mandalarda T. orientalis’in varlığı ilk defa belirlenmiştir. Bu çalışmada elde 
edilen verilere göre, Türkiye’de mandalarda T. orientalis’den kaynaklı klinik enfeksiyonların görülme 
olasılığının düşük olabileceği sonucuna varılmıştır.  
Çalışmada tespit edilen T. orientalis izolatlarının MPSP genine göre Tip 3 (Buffeli) genotipine ait olduğu 
belirlenmiştir. Mandalarda kene kaynaklı enfeksiyonların, diğer ruminantlara göre daha düşük oranda 
bulunduğu ortaya konulmuştur. Ancak, konu ile ilgili ülke genelini kapsayan epidemiyolojik 
çalışmaların yapılmasına ihtiyaç vardır.   
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Bu çalışma Ömer Faruk ŞAHİN'in "Sivas Yöresinde Mandalarda Theileria, Babesia, Anaplasma ve Ehrlichia 
Türlerinin Moleküler Yöntemlerle Araştırılması" isimli doktora tezinden üretilmiş ve Sivas Cumhuriyet 
Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi (CÜBAP) tarafından V-2021-113 proje numarası 
ile desteklenmiştir. 
KAYNAKLAR 
1. Inci A, Yildirim A, Duzlu O, Doganay M, Aksoy S. Tick-Borne Diseases in Turkey: A Review Based on One Health 

Perspective. PLoS Negl Trop Dis 2016; 10: e0005021. 
2. Bishop R, Musoke A, Morzaria S, Gardner M, Nene V. Theileria: Intracellular protozoan parasites of wild and domestic 

ruminants transmitted by ixodid ticks. Parasitology 2004; 129: S271-S283. 
3. Kho KL, Amarajothi ADG, Koh FX, Panchadcharam C, Hassan Nizam QN, Tay ST. The first molecular survey of theileriosis 

in Malaysian cattle, sheep and goats. Vet Parasitol Reg Stud Rep 2017; 10: 149-153. 
4. Levine ND. Apicomplexa: The Piroplasms, Vet Parasit, 1985; 291-328.   
5. Soulsby EJL. Helminths, Arthropods and Protozoa of Domesticated Animals. 7th ed. London: Bailliere Tindall 1982; p.: 

706-741. 
6. Schmidt GD, Roberts LS, Janovy J. Foundations of Parasitology. 8th ed. McGraw-Hill, International Edition 2010; p.: 169-

171.    
7. Taylor MA, Coop RL, Wall RL. Veterinary parasitology. 4th ed. Blackwell Publishing, UK 2016; p.: 150-154.   
8. Mehlhorn H. Theileriosis. Encyclopedia of parasitiology. 3rd ed. Vol.2, Springer, 2008,1361-1372.  
9. Baghel KR, Saravanan BC, Jeeva K, Chandra D, Singh KP, Ghosh S, Tewari AK. Oriental theileriosis associated with a new 

genotype of Theileria orientalis in buffalo (Bubalus bubalis) calves in Uttar Pradesh, India. Ticks Tick Borne Dis 2023; 14(1): 
102077. 

10. Ozubek S, Ulucesme MC, Cirak VY, Aktas M. Detection of Theileria orientalis Genotypes from Cattle in Kyrgyzstan. 
Pathogens 2022; 11(10): 1185. 

11. Kim S, Yu DH, Chae JB, Choi KS, Kim HC, Park BK, Chae JS, Park J. Pathogenic genotype of major piroplasm surface 
protein associated with anemia in Theileria orientalis infection in cattle. Acta Vet Scand 2017; 1-5. 

12. Sariozkan, S. Türkiye’de manda yetiştiriciliğinin önemi. Kafkas Üniv Vet Fak Derg 2011; 17(1): 163-166. 
13. Edith R, Harikrishnan TJ, Balagangatharathilagar M. Molecular identification of Theileria orientalis genotypes and analysis 

of its phylogenetic relationship. 2023. 
14. El-Alfy ES, Abbas I, Elseadawy R, Saleh S, Elmishmishy B, El-Sayed SAES, Rizk MA. Global prevalence and species diversity 

of tick-borne pathogens in buffaloes worldwide: a systematic review and meta-analysis. Parasit Vectors 2023; 16(1): 115. 
15. Kamau J, Salım B, Yokoyama N, Kınyanjuı P, Sugımoto C. Rapid discrimination and quantification of Theileria orientalis 

types using ribosomal DNA internal transcribed spacers. Infect Genet Evol 2011; 11: 407-414.   
16. Eamens G, Bailey G, Gonsalves J, Jenkins C. Distribution and temporal prevalence of Theileria orientalis major piroplasm 

surface protein types in eastern Australian cattle herds. Aust Vet J 2013, 91: 332-340. 
17. Sivakumar T, Tattiyapong M, Fukushi S, Hayashida K, Kothalawala H, Silva SSP, Vimalakumar SC, Kanagaratnam R, 

Meewewa AS, Suthaharan K, Puvirajan T, de Silva WK, Igarashi I, Yokoyama N. Genetic characterization of Babesia and 
Theileria parasites in water buffaloes in Sri Lanka. Vet parasit 2014a; 200(1-2): 24-30. 

18. Kumar S, Stecher G, Li M, Knyaz C, Tamura K. MEGA X: molecular evolutionary genetics analysis across computing 
platforms. Mol Biol Evol 2018; 35: 1547-1549. 

19. Kimura M. A simple method for estimating evolutionary rate of base substitutions through comparative studies of 
nucleotide sequences. J Mol Evol 1980; 16: 111-120. 

20. İnci A, Yazar S, Tunçbilek AS, Canhilal R, Doğanay M, Aydın L, Aktaş M, Vatansever Z, Özdarendeli A, Özbel Y, Yıldırım A, 
Düzlü Ö. Vectors and Vector-Borne Diseases in Turkey. Ankara Üniv Vet Fak Derg 2013; 60: 281-296. 



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 103 

21. Schnittger L, Ganzinelli S, Bhoora R, Omondi D, Nijhof AM, Florin-Christensen M. The Piroplasmida Babesia, Cytauxzoon, 
and Theileria in farm and companion animals: species compilation, molecular phylogeny, and evolutionary insights. 
Parasitol Res 2022; 121: 1207-1245. 

22. Mans BJ. The basis of molecular diagnostics for piroplasmids: Do the sequences lie? Ticks Tick Borne Dis 2022; 13: 
101907. 

23. Altay K, Erol U, Sahin OF. The first molecular detection of Anaplasma capra in domestic ruminants in the central part of 
Turkey, with genetic diversity and genotyping of Anaplasma capra. Trop Anim Health Prod 2022a; 54(2): 129. 

24. Altay K, Erol U, Sahin OF, Aytmirzakizi A, Temizel EM, Aydin MF, Dumanli N, Aktas M. The detection and phylogenetic 
analysis of Anaplasma phagocytophilum-like 1, A. ovis and A. capra in sheep: A. capra divides into two genogroups, Vet 
Res Commun 2022c; 46: 1271-1279. 

25. Sahin OF, Erol U, Altay K. Buffaloes as new Hosts for Anaplasma Capra: molecular prevalence and phylogeny based on 
GtlA, GroEL, and 16S RRNA Genes. Res Vet Sci 2022; 152: 458-464. 

26. Sivakumar T, Hayashida K, Sugimoto C, Yokoyama N. Evolution and genetic diversity of Theileria. Infect Genet Evol 
2014b; 27: 250-263. 

27. Ullah W, Khan A, Ali A, Shah IA, Khan I, Jan AW, Rustam SA. Epidemiological Survey of Bovine Babesia and Theileria 
Parasites in Buffaloes in District Dera Ismail, Khyber Pakhtunkhwa. J Biores Manag 2023; 10(1): 14. 

28. Altay K, Atas AD, Ograk YZ, Ozkan E. Survey of Theileria, Babesia and Anaplasma infections of cattle and ticks from Sivas 
region of Turkey. Erciyes ÜnivVet Fak Derg 2020; 17(1): 32-38. 

29. Erol U, Sahin OF, Altay K. Molecular prevalence of bovine hemoplasmosis in Turkey with first detection of Mycoplasma 
wenyonii and Candidatus Mycoplasma haemobos in cattle and water buffalo. Vet Res Com 2023; 47(1): 207-215. 

30. Sajid MS, Iqbal Z, Khan MN, Muhammad G, Khan MK. Prevalence and associated risk factors for bovine tick infestation in 
two districts of lower Punjab, Pakistan. Prev Vet Med 2009; 92: 386-391.  

31. Bogema DR, Deutscher AT, Fell S, Collins D, Eamens GJ, Jenkinsa C. Development and validation of a quantitative PCR 
assay using multiplexed hydrolysis probes for detection and quantification of Theileria orientalis isolates and 
differentiation of clinically relevant subtypes. J Clin Microbiol 2015; 53: 941-950. 

32. Siswansyah DD. Prevalence of theileriosis, babesiosis and anaplasmosis in cattle and buffaloes in South Kalimantan. 
Penyakit Hewan 1990; 22(39): 50-54. 

33. Vinodkumar K, Shyma V, Justin DK, Ashok S, Anu JP, Mini K, Muhammedkutty V, Sasıdharan S, Chullipparambil S. Fatal 
Theileria orientalis N2 genotype infection among Asian water buffaloes (Bubalus bubalis) in a commercial dairy farm in 
Kerala, India. Parasitology 2016; 143(1): 69-74. 

34. Narimani B, Hoghooghi-Rad N, Shayan P, Rahbari S. Molecular and microscopic detection of Theileria spp. among cattle 
and buffaloes in West Azarbaijan, Iran. Archives of Razi Institute 2017; 72(3): 189-195. 

35. Abate HL, Santos NJRD, Brito DRB, Valente JDM, Vieira TSWJ, Garcia JL, Vieira RFDC, Vidotto O. Theileria sp. in water 
buffaloes from Maranhão State, northeastern Brazil. Rev Bras Parasitol Vet 2018; 27(4): 593-596. 

36. Elsify A, Sivakumar T, Nayel M, Salama A, Elkhtam A, Rizk M, Mosaab O, Sultan K, Elsayed S, Igarashi I, Yokoyama N. An 
epidemiological survey of bovine Babesia and Theileria parasites in cattle, buffaloes, and sheep in Egypt. Parasit İnt 2015; 
64(1): 79-85. 

37. Prado ICB, Capuno Jr LXB, Collera PD, Cabralda APD, De Ramos KAS, Bernardo JMG, Divina BP, Masatani T, Tanaka T, 
Galay RL. Molecular detection and characterization of Babesia and Theileria in cattle and water buffaloes from southern 
Luzon, Philippines. Microorganisms 2022; 10(4): 678. 

38. Gebrekidan H, Abbas T, Wajid M, Ali A, Gasser RB, Jabbar A. Molecular characterisation of Theileria orientalis in imported 
and native bovines from Pakistan. Infect, Genet Evol, 2017; 47: 19-25. 

39. Altangerel K, Sivakumar T, Inpankaew T, Jittapalapong S, Terkawi MA, Ueno A, Xuan X, Igarashi I, Yokoyama N. Molecular 
prevalence of different genotypes of Theileria orientalis detected from cattle and water buffaloes in Thailand. J Parasit 
2011; 97(6): 1075-1079. 

40. Weerasooriya G, Sivakumar T, Lan DTB, Long PT, Takemae H, Igarashi I, Inoue N, Yokoyama N. Epidemiology of bovine 
hemoprotozoa parasites in cattle and water buffalo in Vietnam. J Vet Med Sci 2016; 78: 1361-1367. 

41. Belkahia H, Ben Said M, El Hamdi S, Yahiaoui M, Gharbi M, Daaloul-Jedidi M, Darghouth MA, Klabi I, Zribi L, Messadi L. 
First molecular identification and genetic characterization of Anaplasma ovis in sheep from Tunisia. Small Rum Res 2014; 
121: 404-410. 

42. Kocan KM, de la Fuente J, Blouin EF, Coetzee JF, Ewing SA. The natural history of Anaplasma marginale. Vet Parasitol 
2010; 167: 95-107. 

43. Nguyen AH, Tiawsirisu, S, Kaewthamasorn M. Molecular detection and genetic characterization of Anaplasma marginale 
and Anaplasma platys-like (Rickettsiales: Anaplasmataceae) in water buffalo from eight provinces of Thailand. BMC Vet 
Res 2020; 16(1): 1-12.   

44. Torina A, Alongi A, Naranjo V, Estrada-Pena A, Vicente J, Scimeca S, Marino AM, Salina F, Caracappa S, de la Fuente J. 
Prevalence and genotypes of Anaplasma species and habitat suitability for ticks in a Mediterranean ecosystem. Appl 
Environ Microbiol 2008; 74: 7578-7584. 



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

  PK23 – Sözlü Bildiriler 104 

45. Altay K, Erol U, Sahin OF, Aytmirzakizi A. First molecular detection of Anaplasma species in cattle from Kyrgyzstan; 
molecular identification of human pathogenic novel genotype Anaplasma capra and Anaplasma phagocytophilum 
related strain. Ticks Tick Borne Dis 2022b; 13(1): 101861. 

46. Erol U, Şahin ÖF, Altay K. Molecular Survey of Anaplasma phagocytophilum and Related Strains in Sheep and Goats from 
Sivas; with a High Prevalence of Anaplasma phagocytophilum-like, Turkiye Parazitol Derg  2022; 46: 293-300. 

47. Rikihisa YY. Mechanisms of obligatory intracellular infection with Anaplasma phagocytophilum. Clin Microbiol Rev 2011; 
24: 469-489. 

48. Matsuba T, Kubota H, Tanaka M, Hattori M, Murata M, Sugimoto C, Onuma M. Analysis of mixed parasite populations of 
Theileria sergenti using cDNA probes encoding a major piroplasm surface protein. Parasitology 1993; 107: 369-377. 

49. Ota N, Mizuno D, Kuboki N, Igarashi I, Nakamura Y, Yamashina H, Hanzaike T, Fuji K, Onoe S, Hata H. Epidemiological 
survey of Theileria orientalis infection in grazing cattle in the eastern part of Hokkaido, Japan. J Vet Med Sci 2009; 71: 
937-944. 

50. Watts JG, Playford MC, Hickey KL. Theileria orientalis: A review. New Zealand Vet J, 2016; 64: 3-9. 
51. Emery D, de Burgh S, Dinh THHH, Rolls P, Carter P. Merozoites of Theileria orientalis buffeli reduce the parasitaemia of T. 

orientalis ikeda following tick challenge. Vet Parasitol 2021; 298: 109532. 

  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 105 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 1  SB03 31 Ekim 2023 – 15:30 – 17:00 
 

Theileria annulata’nın Bazı İmmunojenik Antijenlerinin Türkiye ve Tunus 
İzolatlarında Gösterdiği Çeşitlilik 

 
Metin PEKAĞIRBAŞ1, Hakan KANLIOĞLU1, Beril KOÇ1, Heycan Berk AYDIN1,  

Selin HACILARLIOĞLU, Moez MHADHBI2, Mohamed Aziz DARGHOUTH2, Serkan BAKIRCI1, 
Tülin KARAGENÇ1, Hüseyin Bilgin BİLGİÇ1 

 

1Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, AYDIN, TÜRKİYE; 
2Ecole Nationale de Médecine Vétérinaire, 2020, SIDI THABET, TUNISIA 

 
E-mail: hkanlioglu@adu.edu.tr, hbilgic@adu.edu.tr 

 
Amaç: Çalışmada, Theileria annulata’ya ait immunojenik özellik gösteren bazı antijenleri kodlayan 
genlerin (TA17050, TA06510, TA13810, TA03755, TA15685, TA15690, TA15695, TA15705, TA15710), 
Tunus ve Türkiye izolatları arasında gösterdiği dizilim çeşitliliğinin belirlenmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: T. annulata genomunda yer alan gen bölgeleri tarafından kodlanan antijenlerin parazite ait 
farklı izolatlar arasında nükleotit ve amino asit düzeyin de korunan ve çeşitlilik gösteren bölgelerini 
belirlemek için Türkiye ve Tunus’tan farklı coğrafi bölgeleri temsil eden çok sayıda T. annulata izolatı 
kullanılmıştır. Türkiye izolatları hem Alanya, Ankara, Muğla, Manisa, Elazığ, Diyarbakır, Bingöl, 
Erzincan gibi farklı illeri hem de Aydın içerisindeki Akçaova, Köşk, Çöğürlük, Karpuzlu, Germencik, 
Söke gibi farklı ilçe ve mahalleleri içerisinde barındıracak şekilde seçilmiştir. Tunus izolatları ise 
Tunus’un farklı coğrafik alanlarını temsil edecek şekilde Bizerte, Ariana, Seliana, Jendouba gibi farklı 
valilikler ile bunlara bağlı delegasyonlardan seçilmiş ve ilgili DNA örnekleri Tunus’taki proje ortakları 
tarafından Türkiye’ye gönderilmiştir. Çalışmada, parazite ait antijen adayı olarak, daha önceki 
çalışmalarda immunojenik olduğu gösterilmiş TA06510, TA17050 (Tams), TA13810 (MeroI), TA03755 
(SPAG) ile TA15705 (Ta9), TA15710, TA15685, TA15690 ve TA15695 paralog aile proteinlerini kodlayan 
gen bölgeleri seçilmiştir. İlgili gen bölgelerine özgü primerler kullanılarak yapılan polimeraz zincir 
reaksiyonu (PZR) ile TA17050 (TAMS), TA13810 (MeroI), TA06510, TA15685, TA15690, TA15695, 
TA15705 (Ta9), TA15710 ve TA03755 (SPAG) proteinlerini kodlayan her bir gene ait bölgeler 
çoğaltılmıştır. Her bir antijen adayını kodlayan gen bölgesinin Türkiye ve Tunus’taki farklı coğrafi 
bölgeleri temsil eden T. annulata izolatları arasında korunmuş ve farklılık gösteren bölgeleri belirlemek 
için ilgili gen bölgeleri klonlanarak dizilim analizleri gerçekleştirilmiştir. Dizilim analizleri için ilk 
etapta gönderilen örneklerden gelen ham veriler Genious R8 
(https://www.geneious.com/download/previous-versions/) programı kullanılarak analiz edilmiştir ve 
her bir aday antijeni kodlayan gen bölgesine ait dizilimler oluşturulmuştur. Daha sonra, her bir izolatın 
aday gen bölgelerine ait amino asit dizilimlerinin bulunması amacıyla ilk olarak ilgili izolatlara ait 
nükleotid dizilimlerinin açık okuma bölgeleri (ORF) ORF finder 
(https://www.ncbi.nlm.nih.gov/orffinder/) programı kullanılarak belirlenmiş ve en uygun ORF bölgesi 
belirlenerek her bir izolatın ilgili immunojenik gen bölgelerine ait amino asit dizilimleri 
oluşturulmuştur. Akabinde, farklı izolatlara ait ilgili her bir gen bölgelerine ait amino asit dizilimleri, 
PiroplasmDB (https://piroplasmadb.org/piro/) veri tabanında kayıtlı ilgili gen bölgelerine ait referans 
amino asit dizilimleri de kullanılarak clustalX (2.0) programı ile önce her ülkeye ait izolatlar kendi 
içerisinde daha sonra da iki ülke izolatlarının tümü birbirleri ile karşılaştırılarak Türkiye ve Tunus 
izolatları içerisinde/arasında korunmuş ve/veya çeşitlilik gösteren bölgeler tespit edilmiştir. 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/orffinder/


 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

  PK23 – Sözlü Bildiriler 106 

Bulgular: TA17050 (Tams1), TA06510, TA13810 (MeroI), TA03755 (SPAG), TA15685, TA15690, 
TA15695, TA15705 (Ta9), TA15710 proteinlerini kodlayan ilgili her bir gen bölgesine ait bulgular 
aşağıda sırasıyla verilmiştir.  
Tams1 proteininin gerek her ülkeye ait izolatlar içerisinde gerekse de iki ülke izolatları arasında amino 
asit diziliminin N ve C terminal kısımlarındaki görece farklılaşmalar haricinde özellikle merkezi 
kısımda yoğun şeklide korunmuş ve yarı korunmuş bölgeler içerdiği belirlenmiştir. Yapılan analizlerde 
Türkiye ve Tunus izolatları içlerinde sırasıyla %90,3 ve %91,1 benzerlik gösterirken, iki ülke izolatları 
arasındaki oran %87,8’e gerilemiştir.  
TA06510 hipotetikal proteinini kodlayan ilgili gen bölgesinin Türkiye izolatlarında tekli aminoasit 
değişiklikleri haricinde genel olarak oldukça korunmuş olduğu, Tunus izolatlarında da aynı şekilde 
tekli amino asit değişiklikleri haricinde genelde önemli oranda korunmuş olduğu gözlenmiştir. 
TA13810 gen bölgesi tarafından kodlana MeroI proteini ise Türkiye ve Tunus izolatlarına ait amino asit 
dizilimlerinin proteinin N ve C terminal bölgelerinin gerek aynı bölgeye ait izolatlar içerisinde gerekse 
de farklı uzak coğrafik alanlar arasında oldukça iyi korunmuş olduğu belirlenmiştir. TA06510 ve 
TA13810 gen bölgeleri tarafından kodlanan sırasıyla hipotetikal protein ile MeroI’in, Tams1’e benzer 
şekilde gerek iki ülke izolatları içerisinde gerekse iki ülkeye ait izolatlar arasında %94’den fazla 
benzerlik olduğunu göstermiştir.   
TA03755 (SPAG) proteininin Türkiye izolatlarında protein dizilim üzerinde yer alan bazı amino asit 
dizilimlerindeki eksilmeler nedeniyle izolatlar arasında boyut farklılıkları olduğu görülmüştür. Bunun 
yanında, Türkiye izolatları içerisinde gözlenen amino asit ilave ve eksilmeleri SPAG proteininin 
izolatlar arasında yüksek polimorfizm göstermesine neden olmuştur. Ancak, protein üzerinde belli 
bölgeler izolatlar arasında belli düzeylerde de olsa korunmuş alanlar ihtiva etmektedir. Tunus izolatları 
kendi içerisinde incelendiğinde Türkiye izolatlarına benzer şekilde SPAG’ın protein dizilimi üzerinde 
yer alan bazı amino asit dizilimlerindeki eksilmeler nedeniyle izolatlar arasında boyut farklılıkları 
olduğu ve bunun izolatlar arasında yüksek polimorfizme neden olduğu görülmüştür. Bunun yanında, 
SPAG proteini belli bölgelerde izolatlar arasında belli düzeylerde de olsa korunmuş alanlar ihtiva 
etmektedir. SPAG proteininin iki ülkeye ait izolatlar arasında gösterdiği boyut farklılıkları bir kenara 
koyulduğunda bazı izolatlar hariç belli bir oranda benzerlik göstermekle birlikte iki ülke izolatları 
arasındaki %100 oranında çeşitlilik görülmüştür. İki ülke izolatları kendi arasında incelendiğinde bu 
çeşitliliğin Türkiye ve Tunus izolatlarında görece düşüş göstererek sırasıyla %93 ve %96 oranlarında 
olduğu tespit edilmiştir.  
Paralog aile proteinlerini oluşturan gen bölgeleri arasında yer alan TA15685 gen bölgesinin Türkiye 
izolatları içerisinde %86,6 oranında benzerlik tespit edilirken, bu oran Tunus izolatlarının birinden 
(Ta42) kaynaklı polimorfizmden dolayı %50 seviyesine gerilemiştir. Türkiye ve Tunus izolatları kendi 
aralarında karşılaştırıldığında iki ülke izolatları arasındaki benzerliğin %45 seviyelerine gerilediği 
gözlenmiştir. İki farklı coğrafik bölge için belirtilen farklılıklar dışında hem kendi içerisinde hem de 
bölgeler arasında bahsedilen izolat hariç tutulduğunda TA15685 geni tarafından kodlanan hipotetikal 
proteine ait amino asit dizilimlerinin iyi seviyelerde (≥ %80) korunmuş olduğu belirlenmiştir. 
Diğer bir paralog aile proteinini kodlayan TA15690 gen bölgesinin belli izolatlarında gözlenen 
korunmamış tekli amino asit farklılaşması dışında Türkiye ve Tunus izolatlarının kendi içerisinde iyi 
düzeyde korunmuş olduğu belirlenmiştir. Türkiye ve Tunus izolatları kendileri içerisinde sırasıyla 
%83,1 ve %81,1’lik oranlarda birbirlerine oldukça yakın benzerlik göstermiştir. Türkiye ve Tunus 
izolatları kendi aralarında karşılaştırıldığında %75,3 düzeyinde benzerlik gösterdiği görülmektedir. 
Yapılan analizler sonucunda paralog ailede yer alan bir başka proteini kodlayan TA15695 gen 
bölgesinde Türkiye izolatlarından Aydın izolatındaki boyut farklılığından kaynaklanan ve Tunus 
izolatlarının kendi içerisinde gösterdiği benzerlikten (%76,7) daha az oranda (%63.7) benzerlik tespit 
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edilirken, bu oran Tunus izolatları içerisinde Seliana (Ta42) izolatından kaynaklanan polimorfizmden 
dolayı %50 seviyesine gerilemiştir. Türkiye ve Tunus izolatları kendi aralarında karşılaştırıldığında iki 
ülke izolatları arasındaki benzerliğin %57,1 seviyelerine gerilediği gözlenmiştir. 
Paralog ailede yer alan Ta9 proteinini kodlayan TA15705 gen bölgesinin Türkiye ve Tunus izolatları 
kendi içerisinde karşılaştırıldığında her iki ülkeye ait bazı izolatlarda belli bölgelerde gözlenen ilave 
ve/veya eksilmeler nedeniyle oluşan boyut değişimlerinden dolayı sırasıyla %36,5 ve %34,1 oranlarında 
protein dizilimin merkezi kısmında yoğunlaşan polimorfizm göstermiştir. 
Paralog ailenin son üyesi olan TA15710 geni tarafından kodlanan hipotetikal proteinin Türkiye ve 
Tunus izolatları kendi aralarında karşılaştırıldığında hem iki farklı coğrafik bölge arasındaki izolatlarda 
hem de her coğrafik bölgeye ait izolatların kendi içerisinde merkezi kısım ile C terminal kısma yakın 
bölgede belirgin farklılaşmalara (Türkiye %30,4, Tunus %23,1, Türkiye-Tunus %33,4) sahip olduğunu 
göstermiştir. Türkiye ve Tunus izolatları arasında belli bölgelerde görülen güçlü derecede 
korunmuşluğun yanında korunmuş ve yarı korunmuş amino asit farklılaşmalar iki ülkeye ait izolatlar 
arasında belli düzeyde bir benzerlik (%66,6) olduğu belirlenmiştir. 
Sonuç: Tunus ve Türkiye’nin bulunduğu iki ülkenin ortaklığında yürütülen bu çalışma kapsamında; 
immunojenik özellik gösteren olan bazı antijenleri (Tams, MeroI, SPAG, TA9 ile TA06510, TA15685, 
TA15690, TA15695 ve TA15710 hipotetikal proteinleri gibi) kodlayan genlerin, Tunus ve Türkiye 
izolatları arasında dizilim çeşitliliğinin düzeyinin belirlenmesi hedeflenmiştir. T. annulata'nın Tunus ve 
Türkiye izolatları arasında gösterdikleri çeşitliliğin düzeyleri belirlenerek her bir gen bölgesi için 
farklılıklar ve/veya benzerlikler ortaya konmuştur. TA06510 hipotetikal ve MeroI proteini ile ilgili 
olarak bu çalışmada elde edilen veriler bu proteinin farklı coğrafyalara ait izolatlar arasında gösterdiği 
farklılık ve benzerlikleri ortaya koyan ilk verilerdir. 
Anahtar Kelimeler: İmmunojenik protein, polimorfizm, Theileria annulata, Tunus, Türkiye 
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Babesia ovis'in Keçiler Üzerindeki Etkisi: Patojen mi Değil mi? 
 

Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet Can ULUÇEŞME, Münir AKTAŞ 
 

Firat Universitesi Veteriner Fakultesi, Parazitoloji AD, ELAZIĞ 

 
E-mail: sozubek@firat.edu.tr 

 
Amaç: Kene kaynaklı mevsimsel bir hastalık olan babesiosis koyun ve keçi yetiştiriciliğinde önemli 
ekonomik kayıplara neden olmaktadır. Babesia türleri içerisinde B. ovis’in özellikle koyunlarda yüksek 
ateş, anemi, ikterus, hemoglobinüri gibi şiddetli klinik enfeksiyonlara ve buna bağlı ölümlere yol açtığı 
doğal ve deneysel enfeksiyonlarla gösterilmiştir. Ancak, B. ovis’in keçiler üzerindeki etkisi ile ilgili 
yeterli literatür bilgisi bulunmamaktadır. Bu çalışmada B. ovis’in keçiler üzerindeki patojen etkisi 
deneysel enfeksiyonlar ile araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Bu amaçla anabilim dalımız cryobankında muhafaza edilen B. ovis-Alacakaya stabilatı ile 
splenektomili bir kuzu deneysel olarak enfekte edilmiştir. Deneysel enfeksiyon sonrasında parazitemi 
oranı %5 olduğunda bu kuzudan alınan enfekte taze kan damar içi yoldan 3 adet keçiye 30’ar ml inokule 
edilmiştir.  
Bulgular: İnokulasyon sonrasında keçiler parazitemi ve klinik babesiosis bulguları yönünden günlük 
olarak takip edilmiş ancak klinik ve parazitolojik bir bulguya rastlanmamıştır. Ayrıca bu keçiler 
inokulasyon sonrası B. ovis varlığı acısından 18S rRNA gen bölgesi nested PCR ile incelenmiş, sadece 
bir keçide inokulasyon sonrası 1. günde pozitiflik saptanırken diğer keçilerde herhangi bir pozitiflik 
tespit edilememiştir. Bunun üzerine anabilim dalımız laboratuvarında elde ettiğimiz B. ovis ile enfekte 
aç erişkin Rhipicephalus bursa keneleri ile deneysel enfeksiyon gerçekleştirilmiştir. İki adet keçi 30 
erkek 30 dişi olmak üzere toplamda 60 adet B. ovis ile enfekte aç erişkin R. bursa ile enfeste edilmiştir. 
Enfestasyon sonrasında keçiler parazitemi ve klinik babesiosis bulguları yönünden günlük olarak takip 
edilmiş ancak enfekte kan ile gerçekleştirilen deneysel enfeksiyonlarda da olduğu gibi klinik ve 
parazitolojik bir bulguya rastlanmamıştır. Enfestasyon sonrası nested PCR ile B. ovis tespit edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışmada, B. ovis'in keçiler üzerindeki patojen etkisinin olmadığı iki farklı deneysel 
enfeksiyon metodu kullanılarak gösterilmiştir. Gelecek çalışmalarda, keçilerin B. ovis'in epidemiyolojisi 
üzerindeki rolünü incelemek için, kenelerle gerçekleştirilen deneysel enfeksiyonlarda R. bursa 
kenelerinin B. ovis'i nakletme potansiyeli araştırılmalıdır. 
Anahtar Kelimeler: Babesia ovis, deneysel enfeksiyon, keci 
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Epidemiology and Pathogenesis of Babesia aktasi n. sp. in Goats 
 

Sezayi ÖZÜBEK, Mehmet Can ULUÇEŞME, Münir AKTAŞ 
 

Firat Universitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, ELAZIĞ 

 
E-mail: sozubek@firat.edu.tr 

 
 
Objective: Babesia species transmitted by ixodid ticks are common in domestic and wild animals in 
tropical and subtropical region of the world, including Turkiye, and cause clinical infections with high 
mortality. This study involves investigation of both pathogenesis and molecular epidemiology of  
B. aktasi n. sp., a new Babesia species infecting goat in Turkiye’s Mediterranean Region.  
Methods: To investigate the pathogenesis of B. aktasi n. sp., immunosuppressed (splenectomy+ 
dexamethasone) (n=7) and healthy (n=6) goats were experimentally infected with fresh B. aktasi n. sp. 
infected blood. Clinical symptoms, hematological and serum biochemical parameters were monitored 
throughout the infection. In the immunosuppressed group, the presence of parasites in the blood was 
detected by microscopic examination between 4 and 6 days after infection, accompanied by fever and 
increasing parasitemia.  
Results: Out of the seven immunosuppressed goats, only two were able to survive the infection. Goats 
that did not survive acute disease exhibited severe clinical signs, such as anemia, hemoglobinuria, and 
loss of appetite. However, the goats that survived showed milder clinical signs. In the healthy group, 
piroplasm forms of B. aktasi n. sp. were observed in the blood within 2-5 days after inoculation, but with 
low (0.01-0.2%) parasitemia. Although these goats showed clinical findings like loss of appetite, typical 
signs of babesiosis were absent except for increased body temperature. Hematological analysis revealed 
significant decreases in the levels of red blood cells, leukocytes and platelet values post-infection in 
immunosuppressed goats, while no significant hematological decreases were observed in healthy goats. 
In addition, serum biochemical analysis showed elevated transaminase live enzymes levels and 
decreased glucose and total protein values in the immunosuppressed group post-infection. To 
investigate the molecular epidemiology of B. aktasi n. sp., a total of 640 blood samples from sheep (n = 
137) and goats (n = 503) were collected from the region and analyzed by nested PCR-based reverse line 
blot (RLB) hybridization. Babesia aktasi n. sp. was the most prevalent species in goats, with 22.5% of 
samples being positive, followed by B. ovis (4%), T. ovis (2.8%), T. annulata (2.6%), and Theileria sp. (0.6%). 
None of the sheep samples were positive for B. aktasi n. sp.; however, 51.8% were infected with T. ovis.  
Conclusion: This study sheds light on the significant threat posed by B. aktasi n. sp. to the goat 
population in Turkiye's Mediterranean region, as it is not only highly pathogenic to immunosuppressed 
goats, but it also demonstrates a wide distribution in the region. 
Anahtar Kelimeler: Babesia aktasi n. sp., epidemiology, experimental infection, goat, pathogenicity, 
immunosuppression 
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Evaluating the Pathogenicity of Babesia aktasi n. sp. Through Experimental 
Infection in Saanen Goats 
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Objective: Babesia species, known for causing babesiosis in sheep and goats, are prevalent in tropical and 
subtropical regions, including Turkiye, and can lead to severe infections with high mortality rates in affected 
animals. The severity of babesiosis symptoms can vary depending on factors such as the age and species of 
the host, their immune system, the presence of other diseases, and genetic factors. While resistance to Babesia 
species has been observed in various cattle breeds, less is understood about its impact on small ruminants. 
Recently, a new species of Babesia called Babesia aktasi n. sp. was discovered in goats in the Mediterranean 
region of Turkiye. In earlier studies, local breed goats showed only mild clinical symptoms when they were 
experimentally infected with B. aktasi n. sp.. However, when goats got splenectomy and dexamethasone 
injection to suppress the immune system, they experienced severe symptoms and some did not survive. To 
investigate the host capacity and pathogenicity for other breeds, experimental studies were conducted on 
Saanen goats.  
Methods: The experimental groups consisted of spleen intact Saanen goats (n=4) and immunosuppressed 
Saanen goats (n=3) who underwent splenectomy and received dexamethasone injections. The 
immunosuppressed group was infected with fresh blood from a B. aktasi infected goat with a parasitemia 
level of 9.2%, while the spleen intact group was infected with fresh blood from a goat in the 
immunosuppressed group with a parasitemia level of 13.5%. All animals underwent routine examinations, 
including clinical, hematological and parasitological tests (peripheral blood smear) to monitor the 
progression of the infection.  
Bulgular: The first forms of the parasite appeared in the blood 1 day after infection in Saanen goats. In the 
immunosuppressed group, parasitemia increased rapidly, and all goats died on the 4th or 5th day after 
infection. These goats experienced a significant increase in body temperature, reaching up to 42.2°C, and the 
peak parasitemia level reached 33.5%. In the intact spleen group, there was also a rapid increase in 
parasitemia, with a peak level of 7.6% on the 3rd day after infection. The body temperature of these goats 
increased up to 41.7°C. The presence of the parasite lasted for 6-8 days, and two of the goats died.  
Conclusion: Clinical and necropsy findings revealed that B. aktasi n. sp. is highly pathogenic to Saanen goats, 
causing severe clinical infections that ultimately result in death. Further studies are necessary to investigate 
the vector capacity of this parasite and its pathogenicity in different hosts, such as mountain goats and calves.  
Anahtar Kelimeler: Babesia, Saanen goat, Babesia aktasi, experimental infection 
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Aydin Ilinde Saptanan Yurtdışı Kaynaklı Sıtma Olguları:  
10 Yılık Retrospektif Analiz 
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Amaç: Tropik ve subtropik bölgelerde yaygın olarak görülen sıtma, çok eski çağlardan beri bilinen ve 
toplum sağlığını her dönemde tehdit eden paraziter bir hastalıktır. Son yıllarda sıtmayı kontrol altına 
almak için uygulanan büyük çabalar ile dünya çapında yaklaşık 1,7 milyar sıtma vakası ve 10,6 milyon 
sıtmaya bağlı ölümün önlendiği raporlanmıştır. Ancak Dünya Sıtma Raporu'ndaki (2021) güncel 
veriler, 241 milyon olgu ve 627,000'den fazla ölüm olduğunu bildirmiştir. Hastalık, Plasmodium türü ile 
enfekte dişi Anopheles cinsi sivrisineklerin ısırmasıyla bulaşmaktadır. Klinik olarak sıtmanın en belirgin 
semptomu ateştir. Ateş, aralıklı ya da devamlı veya periyodik olarak görülebilmektedir. Ateş 
periyodisitesini takiben üşüme, titreme ve terleme görülebileceği gibi vücut ağrıları, akut böbrek hasarı, 
konvülsiyonlar, anemi, splenomegali, kusma ve ishal gibi spesifik olmayan semptomlarında görüldüğü 
bildirilmiştir. İnsanlarda patojen olan sıtma parazitleri Plasmodium vivax, Plasmodium ovale, Plasmodium 
falciparum, Plasmodium malaria ve Plasmodium knowlesi olmak üzere beş tür olduğu bilinmektedir. 
Bunların arasında insanlarda sıtmaya en sık P. falciparum ve P. vivax’ın neden olduğu bildirilmiştir. Her 
iki tür de coğrafi olarak güneydoğu ve batı Pasifik bölgelerinde saptanmış ancak P. falciparum Afrika'da, 
P. vivax ise Güney Amerika’da daha yaygın olarak saptandığı bildirilmiştir. Ülkemizde, özellikle 
ilimizde yapılan çalışmalarda P. vivax olguları saptanmıştır. Ancak, ülkemizde 2014 yılından bu yana 
yerli sıtma olgusu saptanmamakla beraber yılda ortalama 150-200 yurtdışı kaynaklı sıtma olgusu 
bildirilmiştir. Yapılan son çalışmalar yurt dışı seyahat öyküsü bulunan ve sıtma profilaksisi almayan 
veya bu tedavinin düzenli olarak uygulanmamasının görülme sıklığında artışa neden olabileceğini 
göstermiştir. Bu nedenle sıtma günümüzde halen önemini koruyan önemli bir enfeksiyon hastalığı 
olarak görülmektedir. Bu çalışmada, son on yılda Aydın ilinde saptanan yurtdışı kaynaklı sıtmalı 
olgular değerlendirilmiştir. 
Yöntem: Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi, Parazitoloji Anabilim Dalı’na Ocak 2013- 
Eylül 2023 tarihleri arasında sıtma tanısı alan sekiz olgu epidemiyolojik, klinik, laboratuvar bulguları 
ve tedavi sonuçlarıyla retrospektif olarak değerlendirilmiştir. Tanı için tüm olgulardan alınan periferik 
kan örnekleri, ince yayma ve kalın damla preparatları yapılarak Giemsa yöntemi ile boyanmış ve 
mikroskopta incelenmiştir. 
Bulgular: Olgulardan biri kadın yedisi erkek olmak üzere toplam sekiz sıtma olgusu saptanmıştır. Yaş 
ortalaması 39,1 ± 12,3 (13-52) olup ortalama servis yatış süresi 6,6 gün (3-10) olarak saptandı. Yurt dışı 
seyahat öyküsü olarak dördü Afrika, ikisi Nijerya, biri Kongo Cumhuriyeti ve biri Hindistan olduğu 
belirlendi. Olguların yurt dışına çıkışlarında profilaktik tedavi almadıkları belirlendi. Klinik olarak 
tamamında periyodik ateş olduğu saptandı. Ateşe ek olarak beş olguda üşüme ve titreme, iki olguda 
şiddetli baş ağrısı, dört olguda iştahsızlık, kusma, ishal ve halsizlik, bir olguda uyku hali ve idrarda 
yanma saptandı. Fizik muayenede ve radyolojik görüntülemede bir olguda splenomegali ve bir olguda 
hepatomegali ve splenomegali saptanmıştır. Laboratuvar incelemede altı olguda anemi ve bunlardan 
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iki tanesinde trombositopeni ve iki olguda lökositoz saptanmıştır. Üç olgu haricinde diğer olguların 
yurt dışı merkezli sağlık birimlerinde sıtma tedavisi aldığı ancak şikayetlerinin geçmediği belirlendi. 
Sıtma tanısı almayan bir olgu dalak apsesi tanısı ile antibiyotik tedavisi almıştır. Diğer bir olgu soğuk 
algınlığı tedavisi ve diğeri ise Ailevi Akdeniz Ateşi (FMF) tanısı aldığı için sıtma düşünülmeyip FMF 
tedavisine başlanmıştır. Olguların ikisinde (%25) etken olarak P.vivax, altısında (%75) ise P. falciparum 
kaynaklı olduğu belirlenmiştir. Tedavi olarak hastanemizde P. vivax olgularında Primakin ve Klorokin, 
Doksisiklin ve Primakin kullanılmıştır. P. falciparum olgularında ise Primakin ve Klorokin, Kinin ve 
Klindamisin, Doksisiklin ve Kinin, Artemether-Lumefantrine uygulanmıştır. Plasmodium falciparum’un 
neden olduğu bir olguya önce Artemether-Lumefantrine uygulanmış ancak konfüzyon gelişip serebral 
tutulum saptandığı için yoğun bakıma alınmıştır. Bu olguya daha sonra Artesunate uygulanmıştır. Tüm 
olgular sıtma açısında şifa bularak taburcu edilmiş ve sonraki kontrollerinde parazit saptanmamıştır.  
Sonuç: Sıtma, dünya genelinde ve ülkemizde hala ciddi bir sağlık sorununu teşkil etmektedir. Herhangi 
bir ateş şikayeti ile başvuran hastalarda, hastanın daha önce endemik bir bölgeye seyahat etme öyküsü 
sorgulanmalı ve hastalığın teşhisi için basit ve etkili bir yöntem olan periferik kan yayması yapılmalıdır. 
Özellikle bu bölgelere seyahat etmeyi planlayan kişilere seyahatten önce profilaktik tedavi uygulanması 
ve kişisel korunma önlemlerinin alınması son derece kritiktir. Bununla birlikte, geçmiş yıllarda sıtma 
vakalarında dramatik artışlar yaşandığı unutulmamalı ve sıtma ile mücadele konusundaki kararlılık 
devam etmelidir. 
Anahtar Kelimeler: Aydın, Sıtma, Retrospektif 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 1  SB08 31 Ekim 2023 – 15:30 – 17:00 
 

Styrax liquidus Ekstrelerinin in vitro ve in vivo Anti-Malarial Etkinliğinin 
Araştırılması 

 
İbrahim ÇAVUŞ1, İ. Cüneyt BALCIOĞLU1, Serkan LEVENT2, Gözde ÖZTÜRK3, Betül DEMİRCİ,  

Yusuf ÖZKAY, Hüsniye KAYALAR4, Ahmet ÖZBİLGİN1 
 

1Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA; 2Anadolu Üniversitesi Eczacılık 
Fakültesi, Farmasötik Kimya AD, ESKİŞEHİR; 3Anadolu Üniversitesi Eczacılık Fakültesi, Farmakognozi AD, 

ESKİŞEHİR; 4Ege Üniversitesi Eczacılık Fakültesi, Farmakognozi AD, İZMİR 
 

E-mail: icvs26@yahoo.com 
 
Amaç: Sıtma, enfekte dişi Anofel cinsi sivrisineklerin kan emmesi sırasında bulaşan paraziter bir 
hastalıktır. Sıtma vektörlerinin ülkemizde bulunmasından dolayı sıtma ülkemiz için önemini koruyan 
bir hastalıktır. Son on yılda kısmi artemisin direncinin gözlenmesi sıtma kontrol çabalarına yönelik bir 
tehdit oluşturması nedeniyle yeni ilaç adaylarına veya moleküllerine ihtiyaç duyulmaktadır. 
Çalışmamızda ülkemizde endemik olarak yetişen Liquidambar orientalis bitkisinden elde edilen Styrax 
liquidus’in etanol, %60 etanol, metanol, kloroform, n-butanol, n-hekzan, diklorometan ve su 
ekstrelerinin sitotoksik aktivitelerinin, in vitro antimalaryal etkinliğinin ve etkili bulunan iki ekstrenin 
in vivo antimalaryal etkinliğinin belirlenmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: Ekstrelerin sitotoksik aktiviteleri L929 fare fibroblast hücre hattı kullanılarak incelenmiş ve 
Plasmodium falciparum 3D7 suşu kullanılarak yapılan Ring stage survival tarama testi ile elde edilen 
ekstrelerin in vitro antimalaryal etkinliği araştırılmıştır. Test sonucunda en etkili bulunan iki ekstrenin 
Plasmodium berghei suşu ile oluşturulan fare modelinde in vivo antimalaryal etkinliği dört gün testi 
uygulanarak kontrol edilmiştir. Ayrıca etkili bulunan iki ekstrenin GC/MS analizleri yapılmıştır.  
Bulgular: Elde edilen ekstrelerin sitotoksik aktivite değerlerinin 1194 – 9203 µg/ml arasında değiştiği 
tespit edilmiştir. Ring stage survival tarama testi sonucunda Styrax liquidus’in metanol ve su 
ekstrelerinin 58 µg/ml konsantrasyonunda etkili olduğu saptanmıştır. Oluşturulan dört grup farede 
yapılan in vivo antimalaryal ilaç etkinliği çalışmasında Styrax liquidus su ekstresi grubunda 17. gün %2 
parazitemi saptanırken 21 gün boyunca takip edilen Styrax liquidus metanol ekstresi grubunda 
parazitemi saptanmamıştır. Styrax liquidus metanol ekstresinin GC/MS analizine göre ana bileşenleri 
isotetralin, sinnamil alkol ve sinnamik asit metil ester olduğu, Styrax liquidus su ekstresinin ana 
bileşenlerinin metil sinnamat, sinnamil alkol ve metil vinil sülfon olduğu tespit edilmiştir.  
Sonuç: Ülkemizde endemik olarak yetişen Liquidambar orientalis bitkisinden elde edilen Styrax 
liquidus’in su ekstresinin in vivo fare modelinde parazit gelişimini baskıladığı ve farelerin yaşam 
süresini uzattığı, Styrax liquidus’in metanol ekstresinin ise parazit gelişimini baskıladığı tespit 
edilmiştir. İleride yapılacak araştırmalar için ve ülkemizde lirik endemik bir bitki olan sığla ile ilgili 
standardizasyon çalışmalarında referans teşkil edecektir. 
Anahtar Kelimeler: Plasmodium falciparum, Plasmodium berghei, Liquidambar orientalis, Styrax liquidus, 
Antimalaryal, Türkiye 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 02   1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 

Oturum Başkanları:  
Hatice ERTABAKLAR / Neriman MOR 
 
 
 
SB09. Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi’nde Alveolar Ekinokokkozisin Yaygınlığında Köpeklerin 
Rolü 
Muzaffer AKYÜZ, Hamza AVCIOĞLU 
 
 
SB10. Koyun hidatid kist izolatlarında Eg.P29 Geninin Moleküler Karakterizasyonu, Ekspresyonu 
ve Rekombinant Eg.P29 Antijeninin Serodiagnostik Etkinliğinin Değerlendirilmesi 
Gözde ŞAHİNGÖZ DEMİRPOLAT, Alparslan YILDIRIM 
 
 
SB11. Kistik Ekinokokkozis’te Hücresiz DNA Hedefli Nested PCR’ın Tanı ve Takip 
Potansiyelinin Serolojik Testler ile Karşılaştırılması 
Mervenur SARIKAYA, Emin YAĞMUR, Onur BOZKURT, Sevilay KARAHAN, İpek BAYSAL, Serra ÖRSTEN, Okan AKHAN 
 
 
SB12. Kistik Ekinokokkozis Ön Tanılı Hastalarda Son 18 Aylık (Ocak 2022- Ağustos 2023) 
Dönemde Indirekt Hemaglütinasyon (İHA) Test Sonuçlarının Değerlendirilmesi 
Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Hülya AYMA RÜZGAR 
 
 
SB13. Türkiye’de Bir Gri Kurtta Echinococcus equinus ve Echinococcus canadensis (G6/7)’in 
Miks Enfeksiyonu: İlk Bildirim ve İzolatlardaki Genetik Değişkenliğin Belirlenmesi 
Şeyma GÜNYAKTI KILINÇ, Figen ÇELİK, Harun Kaya KESİK, Muhammed Ahmed SELÇUK, Haroon AHMED, Sami 
ŞİMŞEK 
 
 
SB14. Risk Grubu Bazı Mesleklerde Kistik Ekinokokkoz, Toksoplazmoz ve Brusellozun 
Seropozifliği Üzerine Araştırmalar 
Neriman MOR, Çiğdem Eda BALKAN BOZLAK, Turgut ANUK, Baycan MOR, Mükremin Özkan ARSLAN 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 2  SB09 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 

Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi’nde Alveolar Ekinokokkozisin Yaygınlığında 
Köpeklerin Rolü 

 
Muzaffer AKYÜZ, Hamza AVCIOĞLU 

 
Atatürk Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, ERZURUM 

 
E-mail: muzaffer.akyuz@atauni.edu.tr 

 
Giriş: Alveolar ekinokokkozis (AE), tedavi edilmediği takdirde yüksek mortalite ile seyreden, E. 
multilocularis’in neden olduğu zoonoz bir hastalıktır. Bu çalışmanın amacı, Kuzeydoğu Anadolu 
Bölgesi sokak köpeklerinde E. multilocularis’in varlığı ve yaygınlığının ortaya konularak, sokak 
köpeklerinin AE’nin yayılmasındaki rolünü belirlemektir.  
Yöntem: Çalışma alanı Ağrı, Ardahan, Bayburt, Erzincan, Erzurum, Iğdır ve Kars illerinin yer aldığı 
Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi’dir. Bu illerdeki hayvan barınaklarında bulunan sokak köpeklerinden, 
Haziran 2019 ile Eylül 2020 tarihleri arasında, prazikuantel uygulaması sonrası bireysel olarak 1069 
dışkı örneği alındı. Dışkı örnekleri, tenya yumurtaların izolasyonu amacıyla sequental 
flotasyon/sieving yöntemiyle incelendi. Tenya tip yumurta ile pozitif örneklerin tamamı, sırasıyla 
EmNest (F/R) ve Cest1 (F) / Cest2 (R) primerleri ile 12S ribozomal RNA ve NAD1 gen bölgelerinin kısmi 
amplifikasyonu için PCR'ye tabi tutuldu ve ardından PCR ürünleri, çift yönlü sekans analizi ile 
incelendi.  
Bulgular: Dışkı örneklerinde %26,8 (286/1069) oranında tenya tip yumurta pozitifliği belirlendi. Bu 
örneklerin PCR analizleri sonucunda, %8,7 (93/1069) E. multilocularis varlığı ortaya konuldu. İller 
arasında en yüksek E. multilocularis pozitifliğine Bayburt ilinde [%14,4 (15/104)] rastlandı. Iğdır [%13,2 
(14/106)], Kars [%10,4 (12/115)], Erzurum [%8,3 (35/420)], Erzincan [%6,9 (7/101)] ve Ağrı [%6,9 (8/116)] 
illerinde de yüksek yaygınlık belirlenirken en düşük yaygınlık ise Ardahan ilinde [%1,9 (2/107)] tespit 
edildi. Elde edilen izolatların hem 12S rRNA gen bölgesinde hem de NADI gen bölgesinde kendi 
aralarında %100, referans izolatlar ile 12S rRNA gen bölgesinde %77,4-100 ve NADI gen bölgesinde 
%99,7-100 oranlarında benzer oldukları tespit edildi.  
Sonuç: Bu çalışmanın sonuçları, Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi illerindeki sokak köpeklerinde E. 
multilocularis’in varlığını ve yüksek yaygınlık oranlarına sahip olduğunu ortaya koymaktadır. Bölgede 
yaşayan insanlar için önemli bir halk sağlığı problemi olan AE’nin bulaşmasında köpeklerin oldukça 
önemli bir role sahip olabileceği yine bu sonuçlar ile vurgulanmaktadır. Bölgede AE’ye karşı 
geliştirilecek olan kontrol stratejilerinin sadece kırsalda değil aynı zamanda şehir merkezinde, özellikle 
de sokak köpekleri üzerinde yürütülmesinin gerekliliği elde edilen bu veriler ile ön plana çıkmaktadır. 
Anahtar Kelimeler: Alveolar ekinokokkozis, E. multilocularis, Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi, sokak 
köpeği, Türkiye 
 
Bu bildiri, Doktora Tez çalışması (YÖK Tez no; 767721) olup TDK-2019-7467 numaralı Atatürk 
Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri kapsamında gerçekleştirilmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  2 SB10 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 

Koyun hidatid kist izolatlarında Eg.P29 Geninin Moleküler Karakterizasyonu, 
Ekspresyonu ve Rekombinant Eg.P29 Antijeninin Serodiagnostik Etkinliğinin 

Değerlendirilmesi 
 

Gözde ŞAHİNGÖZ DEMİRPOLAT1, Alparslan YILDIRIM2 
 

1Yozgat Bozok Üniversitesi Boğazlıyan Meslek Yüksekokulu, Veterinerlik Bölümü, YOZGAT 
2Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KAYSERİ 

 
E-mail: gozde.demirpolat@yobu.edu.tr 

 
Amaç: Bu çalışmada echinococcosis için tanısal değeri yüksek olan Eg.P29 geninin, İç Anadolu 
yöresinde koyunlardan elde dilen hidatid kist izolatlarında karakterize edilmesi ve ekspresyon 
analizleriyle rekombinant antijen elde edilerek parazitin etkin ara konağı olan koyunlarda serolojik 
teşhis amacıyla duyarlılığı ve etkinliğinin değerlendirilmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: 2020-2021 yılları arasında, İç Anadolu yöresinde Yozgat, Kayseri, Nevşehir, Niğde ve Sivas 
illerindeki çeşitli mezbahalardan kesimi yapılan koyunlar takip edilerek her ilden 5’er olmak üzere 
toplam 25 koyundan kistli organlar elde edilerek eş zamanlı olarak genomik DNA (gDNA) ve total 
RNA izolasyonları gerçekleştirilmiştir. İzolatların genotipik profilleri COI sekans analizleri ile 
belirlenmiştir. Genotipik karakterizasyonu yapılan izolatlara ait total RNA’lardan cDNA sentezi 
gerçekleştirilmiştir. İlk basamakta P29 proteinini kodlayan gen bölgesinin açık okuma çerçevesi (ORF, 
kodlama bölgesi) cDNA kalıplarında dizayn edilen spesifik primerlerle PCR’da çoğaltılmıştır. Elde 
edilen jel pürifiye amplikonlar uygun plazmid vektöre klonlanmış ve transformasyon basamaklarından 
sonra rekombinant plazmidler elde edilmiştir. Rekombinant plazmitler sanger sekanslama 
platformunda çift yönlü olarak sekanslanmış ve biyoinformatik araçlarla P29 geninin ORF nükleotid 
sekansları elde edilmiştir. GenBank’ta mevcut E. granulosus genotiplerine ait P29 nükleotid ve amino 
asit dizilimleri çeşitli biyoinformatik araçlar ve uygun modellerle işlenerek genetik ilişkiler ve protein 
özellikleri ortaya çıkarılmıştır. Rekombinant P29 proteinin (rEg.P29) elde edilmesi için amino asit 
sekansları temelinde bakteriyel ekspresyon sisteminde optimum ifadenin sağlanabilmesi amacıyla 
nükleotid sekanslarının kodon optimizasyonu yapılmış ve kodon optimize gen fragmentini içeren 
rEg.P29- pET 30a (+) konstraktı (sekans dizilimi) GenScript firmasında sentezlettirilerek saflaştırılmış 
rekombinant protein eldesi sağlanmıştır. rEg.P29’un immunojenik etkinlik değerlendirmeleri için 
BALB-c farelerde in-vivo deneysel immunizasyon çalışmaları yürütülmüş ve immun uyarım üzerine 
veriler Western Blot analizleriyle elde edilmiştir. rEg.P29 tabanlı ELISA metodolojisinin duyarlılık ve 
özgüllüğü ile cut-off değerlerinin ROC analizleriyle ortaya çıkarılabilmesi için toplam 20’şer pozitif ve 
negatif hayvan serumu kullanılmıştır. Pozitif serumlar, kesim sonrası kist hidatikle enfekte olduğu 
belirlenen hayvanlardan elde edilmiştir. Negatif hayvan serumlarının belirlenmesi ve aynı zamanda 
pozitif serumların konfirmasyonu için ticari EUROIMMUN AntiEchinococcus EUROLINE WB(IgG) 
Test Kiti koyunlara göre modifiye edilerek kullanılmıştır. Geliştirilen rEg.P29 ELISA yöntemiyle İç 
Anadolu yöresinde koyunlarda seroprevalansı araştırmak amacıyla Yozgat, Kayseri, Nevşehir, Niğde 
ve Sivas illerden örneklenmiş toplam 250 koyuna ait serum örnekleri işlenmiştir. 
Bulgular: Çalışmada koyunlardan elde edilen izolatların COI gen bölgesi genotiplendirmesine göre 
toplam 25 izolatın 24’ünün E. granulosus s.s. G1 genotipine ait olduğu, koyun akciğerinden elde edilen 
bir izolatın ise E. granulosus s.s. G3 genotipinde bulunduğu tespit edilmiştir. Eg.P29 geninin ORF 
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sekanslarının 717 bp uzunluğunda olduğu ve 238 aminoasit zinciri içeren 27,1 kDa büyüklüğünde bir 
proteini kodladığı belirlenmiştir. Karakterizasyonu yapılan toplam 25 izolatın P29 nükleotid 
sekanslarının hizalama analizleri sonucu birbirinden %0,3 farklılık gösteren iki genotipin (Aksesyon no: 
MT090739-40) varlığı belirlenmiştir. Echinococcus granulosus s.s. içerisinde P29 geninin nükleotid 
sekanslarının birbirine %99,7-%100 benzerlik gösterdiği saptanmıştır. Echinococcus granulosus s.s. ile E. 
multilocularis, E. canadensis, E. ortleppi ve E. equinus arasında P29 geninin sırasıyla ortalama %97,5, %98,0, 
%97,6 ve %98,2 benzerlik gösterdiği görülmüştür. Eg.P29 proteininin antijenik yapı analizlerinde, 
uzunluğu 7-13 aa ve antijenik skoru da 1048-1167 arasında değişen toplam 8 antijenik bölgenin varlığı 
saptanmıştır. rEgP29 antijeni ile immunize edilen farelerden elde edilen serum örnekleri ile 
gerçekleştirilen Western Blot analizleri in-silico analiz sonuçlarıyla uyumlu olarak 27 kDa 
büyüklüğünde proteini konfirme etmiş ve aynı zamanda rEg.P29’un immun reaktif olduğunu da 
göstermiştir. rEg.P29 tabanlı ELISA yönteminin 0.94 OD değerinde (cut-off) özgünlüğü %100 ve 
duyarlılığı %80 olarak belirlenmiştir. rEg.P29 ELISA ile koyunlarda hidatid kist prevalansı %17,6 olarak 
belirlenmiştir.  Yaş gruplarına göre koyunlarda kist hidatik seropozitifliği en yüksek %20,8 ile >3 yaş 
grubunda tespit edilmiş, bunu sırasıyla %19,9 ve %2,7 ile 1-3 yaş ve <1 yaş grupları takip etmiştir. 
Koyunların cinsiyetine göre seroprevalans oranları birbirlerine benzer bulunmuştur (erkek: %16,7; dişi: 
%18,3). 
Sonuç: Bu tez çalışması ile Eg.P29 amino asit sekanslarının in-silico analizlerinde ve proteinin 
modellenmesinde immun uyarıcılık için yüksek antijenik bölgeleri içerdiği, dolayısıyla E. granulosus’un 
en etkin ara konağı olan koyunlarda hastalığın özgün tanısı için uygun bir protein olabileceği 
belirlenmiştir. Bununla birlikte, rEgP29 antijeninin koyunlarda enfeksiyonun kontrolü için dizayn 
edilecek sürveyans çalışmalarında tanı aracı olarak kullanılmasının faydalı olacağı kanaatine 
varılmıştır.  
Anahtar Kelimeler: Echinococcus granulosus, Eg.P29 geni, Moleküler Karakterizasyon, Gen 
Ekspresyonu, Rekombinant antijen 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TDK-2020-
10155 kodlu proje ile desteklenmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 2  SB11 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 

Kistik Ekinokokkozis’te Hücresiz DNA Hedefli Nested PCR’ın Tanı ve Takip 
Potansiyelinin Serolojik Testler ile Karşılaştırılması 

 
Mervenur SARIKAYA1, Emin YAĞMUR2, Onur BOZKURT3, Sevilay KARAHAN4, İpek BAYSAL1,5, 

Serra ÖRSTEN1,6, Okan AKHAN7 
 

1Hacettepe Üniversitesi, Sağlık Bilimleri Enstitüsü, Tek Sağlık AD, ANKARA; 2Kahramanmaraş Sütçü İmam 
Üniversitesi, Sağlık Bilimleri Enstitüsü, Tıbbi Biyokimya AD, KAHRAMANMARAŞ; 3Kahramanmaraş Sütçü İmam 

Üniversitesi, Fen Bilimleri Enstitüsü, Biyoloji AD, KAHRAMANMARAŞ; 4Hacettepe Üniversitesi, Tıp Fakültesi, 
Biyoistatistik AD, ANKARA; 5 Hacettepe Üniversitesi, Sağlık Hizmetleri Meslek Yüksekokulu, Eczane Hizmetleri 

Programı, ANKARA; 6 Hacettepe Üniversitesi, Sağlık Hizmetleri Meslek Yüksekokulu, Tıbbi Laboratuvar 
Teknikleri Programı, ANKARA; 7 Hacettepe Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Radyoloji AD, ANKARA 

E-mail: mervenursrk0@gmail.com 

 
Amaç: Kistik ekinokokkozis (KE), Echinococcus granulosus s.l.’nun metasestod formunun neden olduğu, 
zoonotik bir enfeksiyon hastalığıdır. Hastalık her zaman sessiz başlamakta ve genellikle çok uzun bir 
süre herhangi bir belirti vermeden devam etmektedir. KE tanısı, genellikletesadüfen veya ani ortaya 
çıkan semptomlar ve komplikasyon belirtileri sonucu konmaktadır. İnvaziv olmayan US, bilgisayarlı 
tomografi (BT), röntgen ve manyetik rezonans (MR) gibi görüntüleme teknikleriyle tanı konmakta, 
serolojik testler ise tanı açısından tamamlayıcı ve/veya yardımcı bir rol oynamaktadır. KE tanısında 
serolojik testlerin duyarlılık ve özgüllük değerleri birçok faktöre bağlı olarak değişiklik göstermektedir. 
Bunun yanı sıra kist tipi, boyutu, lokasyonu ve hastanın yaşı, tedavi başlangıcı, önceden KE hikayesi 
olması gibi birçok faktör serolojik test sonuçlarını etkilemektedir. Son dönemlerde, parazit 
enfeksiyonları da dahil olmak üzere çeşitli hastalıkların teşhis ve takibinde, invaziv olmayan ve kan, 
tükürük, idrar gibi kolay elde edilebilen vücut sıvılarının içerdiği moleküller biyobelirteç olarak 
kullanılmaktadır. Bu biyobelirteçlerden en sık kullanılanlardan biri de hücre içermeyen DNA (cellfree-
DNA, cfDNA)’ dır. Bu çalışmanın amacı; klinik olarak iyi tanımlanmış hasta grubu (aktif kisti olan, 
inaktif kisti olan ve daha önce tedavi almış ve halihazırda herhangi bir hidatik kisti olmayan post-KE 
hastalar) ve sağlıklı kontrol grubunda, cfDNA hedefli nested PCR’ın tanı ve takip potansiyelini en sık 
kullanılan serolojik test olan ELISA ilekarşılaştırmalı olarak incelemektir. 
Yöntem: Çalışmaya, 39 aktif KE’li hasta (21 kadın, 18 erkek; yaş ortalaması= 43,1±17,4 yıl) grubu, 42 
inaktif KE’li hasta(23 kadın, 19 erkek; yaş ortalaması= 40,2±20,6 yıl) grubu, 37 post-KE’li hasta (29 kadın, 
8 erkek; yaş ortalaması= 34,9±18,5 yıl) grubu ve 43 sağlıklı kontrol (24 kadın, 19 erkek; yaş ortalaması= 
39,4±11,4 yıl) grubu dahil edilmiştir. Katılımcılardan, antikoagülansız ve EDTA’lı vacutainer tüplerine 
kan alınarak, serum ve plazma (3000 rpm, 10 dk, +4 °C’de) ayrımı yapılmış ve çalışılıncaya kadar -80 °C 
dondurucuda saklanmıştır. Plazmadan dolaşımdaki cfDNA izolasyonu, ticari bir nükleik asit 
ekstraksiyon kiti üretici firma talimatları doğrultusunda yapılmıştır. Seçilen hedef bölgeye (HaeIII 
bölgesi, III repeatregion) özgü primer seti kullanılmış veiki aşamalı nested-PCR reaksiyonu 
gerçekleştirilmiştir. Hasta ve kontrol grubundan elde edilen serum örneklerinde, E.granulosus’a karşı 
gelişen antikor yanıtını göstermek amacıyla, ticari bir ELISA kiti olan HydatidosisIgG ELISA (Vircell 
SL, Granada, Spain) üretici firmanın talimatları doğrultusunda kullanılmıştır.Her test için, duyarlılık, 
seçicilik, doğruluk, pozitif (PPV) ve negatif (NPV) kestirim değerleri elde edilmiştir. 
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Bulgular: Çalışmaya 43 sağlıklı kontrol, 81 kist hidatik hastası (39 aktif kisti olan, 42 inaktif kisti olan) 
ve 37 post kist hidatik hastası olmak üzere toplam 161 kişi dahil edilmiştir. Hastaların çoğunluğu kadın 
(%61,9, 73/118) olup, hastaların yaş aralığı 18-90 olarak belirlenmiştir. Hastaların çoğunda tek hidatik 
kist (%66,1, 78/118) saptanmış olup, kist boyutusıklıkla 5-10 cm (%27,1, 32/118) aralığında 
kaydedilmiştir. Hidatik kistlerin büyük çoğunluğunun karaciğerde (%94,1, 111/118) lokalize olduğu 
tespit edilmiştir. Kontrol ve hasta grubunun ELISA ve nested PCR duyarlılık oranları sırasıyla %38,3 ve 
%48,1 olup, her iki testin beraber çalışılması ve birinin pozitif olması durumunda duyarlılık %63 olarak 
belirlenmiştir. Her iki testin de tek başlarına ve bir arada çalışmaları durumunda seçicilik ve PPV 
değerleri %100 olarak saptanmıştır. Ancak NPV değerleri sırasıyla; %46,2, %50,6 ve %58,9 olup; 
doğruluk değerleri sırasıyla %59,7, %66,1 ve %75,8 olarak saptanmıştır. Kontrol grubu ile post-opere 
hastaların ELISA, nested PCR ve ELISA+ nested PCR duyarlılık sonuçları sırasıyla %24,3, %21,6 
ve%43,2; seçicilik ve PPV değerleri her biri için %100 olarak belirlenmiştir. NPV değerleri sırasıyla 
%60,6, %59,7 ve%67,2 olup; doğruluk değerleri %65, %63,8 ve %73,8 olarak saptanmıştır. 
Sonuç: Bu çalışmada, cfDNA tespitinde nestedPCR’ın tanısal olarak potansiyelinin yüksek olduğu 
saptanmışancak ELISA ile arasında tanı ve takip açısından anlamlı bir fark bulunmadığı gösterilmiştir. 
Bunun yanı sıra, her iki testin bir arada kullanılması durumunda duyarlılık oranlarının artışı tanı ve 
takip açıdan cfDNA’ların hedef molekül olarak araştırılmasına devam edilmesi gerekliliğini 
göstermiştir. 
Anahtar Kelimeler: Kistikekinokokkozis, kist hidatik, cfDNA 
 
Bu çalışma, 122S804 proje numarası ile TÜBİTAK ARDEB tarafından desteklenmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 2  SB12 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 

Kistik Ekinokokkozis Ön Tanılı Hastalarda Son 18 Aylık (Ocak 2022- Ağustos 
2023) Dönemde Indirekt Hemaglütinasyon (İHA) Test Sonuçlarının 

Değerlendirilmesi 
 

Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Hülya AYMA RÜZGAR 
 

Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD., BURSA 
 

E-mail: oktayalver@uludag.edu.tr 

 
Amaç: Kistik Ekinokokkosis (KE) Echinococcus granulosus’un larval formlarınca oluşturulan, karaciğer 
ve akciğerler başta olmak üzere iç organlardaki hidatik kistlerin uzun süreli büyümesi ile karakterize 
kronik bir sestod enfeksiyonudur. KE özellikle hayvancılığın yoğun olarak yapıldığı ve koyun etinin 
yoğun tüketildiği gelişmekte olan ülkelerde ciddi morbidite ve mortaliteye neden olan önemli bir halk 
sağlığı sorunudur. KE vakalarının çoğunluğu yıllarca asemptomatik olarak kalmakta ve patognomonik 
bulguların bulunmaması nedeniyle tanısı günümüzde sorun teşkil etmektedir. Indirekt 
hemaglütinasyon testi (IHA) KE’un gerek tanı gerekse tedavisinin izlenmesinde önemli bir yere 
sahiptir. Çalışmada Güney Marmara’da üçüncü basamak hastane olarak hizmet veren Bursa Uludağ 
Üniversitesi Tıp Fakültesi hastanesine KE şüphesiyle başvuran hastalarda hastalığın yaygınlığını tespit 
etmeye yönelik hastaların serumlarında çalışılan IHA test sonuçlarının geriye yönelik olarak 
irdelenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Bu çalışmada, son 18 aylık (Ocak 2022-Ağustos 2023) dönemde Bursa Uludağ Üniversitesi 
Sağlık Uygulama ve Araştırma Merkez hastanesine başvuran KE şüpheli 468 (%53,8)’i kadın, 402 
(%46,2)’ü erkek olmak üzere toplam toplam 870 hastaya ait serum örnekleri dahil edilmiştir. Serum 
örnekleri seroloji laboratuvarında ticari Cellognost® Echinococcosis IHA (Siemens Healthcare 
Diagnostics, Marburg, Germany) testi ile üretici firmanın önerdiği prosedüre göre çalışılmıştır. IHA 
testinde ≥1:80 serum titreleri pozitif olarak kabul edilmiştir. Bağımlı değişken olarak IHA serum 
titresinin ≥1:80’in üzerinde olma durumu, bağımsız değişken olarak; cinsiyet durumu, kadın ve erkek 
olarak ele alınmıştır. Bağımsız değişkenlerin bağımlı değişkenlere göre farklı olup olmaması ki-kare 
trend ve Mantel Haenszel testi ile analiz edilmiştir. İstatistiksel analizde p<0.05 varlığı anlamlı kabul 
edilmiştir. 
Bulgular: Çalışmada KE şüpheli 870 hastanın 194 (%22,3)’ünde IHA yöntemi ile seropozitiflik 
saptanmıştır. KE şüpheli olup IHA test istemi yapılan olgulardan kadınların ve erkeklerin yaş dağılım 
aralıkları aynı (0-87) olup yaş oratalamaları kadınlarda ve erkeklerde sırasıyla 44±21,49 ve 41±24,4 idi 
(Tablo 1). Seropozitiflik saptanan olguların 109 (%56,2)’u kadın, 85 (%43,8)’i erkek olarak belirlenmiştir. 
IHA test istemi yapılan 468 kadın hastanın 109 (%23,3)’unda, 402 erkek hastanın 85 (%21,1)’inde 
pozitiflik saptanmıştır. Yaş aralıkları pozitiflikleri bakımından kadın ve erkekler arasında istatistiksel 
olarak anlamlı farklılık bulunmamıştır (p= 0.523). Her iki cinste de en fazla pozitiflik oranı 20-29 yaş 
grubunda (kadınlarda %22,5, erkeklerde %14,1) grubunda elde edilmiştir. Genel Cerrahi kliniği en fazla 
test istemi yapılan (n= 181, %20,8) ve en fazla pozitiflik saptanan (n= 95, %2,48) klinik olarak 
belirlenmiştir. 
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Sonuç: KE şüpheli 870 olguya ait IHA test sonuçlarını geriye dönük olarak değerlendirdiğimiz bu 
çalışmada KE prevalansının her ne kadar ilin tamamını kapsamasa da %22,3 gibi bir oranda saptanması 
Bursa ilinde KE’un günümüzde önemli bir halk sağlığı sorunu olarak önemini koruduğu 
düşündürmektedir.   
 

Tablo 1. IHA pozitifliği, yaş dağılım aralığı, Ort±SD ve test sayısının cinsiyete göre dağılımı 
Özellik Kadın Erkek Toplam 
Çalışılan test sayısı (n, %) 468 (53,8) 402 (46,2) 870 (100) 
Yaş dağılım aralığı 0-87 0-87 0-87 
Ort±SD 44±21,49 41±24,4 43±22,9 
IHA pozitiflik sayı (n, %) * 109/468 (23,3) 85/402 (21,1) 194/870 (22,3) 
IHA pozitiflik sayı (n, %) ** 109/870 (12,5) 85/870  (9,8) 194/870 (22,3) 

* IHA  pozitifliğinin cinslerin kendi içindeki dağılımı; ** IHA  pozitifliğinin genel toplamdaki dağılımı 

 
Anahtar Kelimeler: Kistik Ekinokokkosis, IHA, Bursa 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 2 SB13 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 
Türkiye’de Bir Gri Kurtta Echinococcus equinus ve Echinococcus canadensis 
(G6/7)’in Miks Enfeksiyonu: İlk Bildirim ve İzolatlardaki Genetik Değişkenliğin 

Belirlenmesi 
 

Şeyma GÜNYAKTI KILINÇ1, Figen ÇELİK2, Harun Kaya KESİK1, Muhammed Ahmed SELÇUK3, 
Haroon AHMED4, Sami ŞİMŞEK2 

 
1Bingöl Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, BİNGÖL; 2Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi, 

Parazitoloji AD, ELAZIĞ; 3Siirt Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, SİİRT;  
4COMSATS Üniversitesi, Biyoloji Bilimleri Bölümü, ISLAMABAD, PAKISTAN 

E-mail: sgunyakti@bingol.edu.tr 

 
Amaç: Kistik ekinokokkozis (KE), Echinococcus granulosus sensu lato'nun larva formunun neden olduğu 
önemli bir zoonotik hastalıktır. Echinococcus spp. dünya çapında yaban hayatı, çiftlik hayvanları ve 
insanları etkilemesine rağmen, yaban hayatındaki Echinococcus spp. yaygınlığı ve genetik çeşitliliğine 
ilişkin veriler sınırlıdır. Bu çalışmada, Echinococcus spp. ile doğal enfekte bir gri kurttan elde edilen 
erişkin parazit izolatlarının moleküler karakterizasyonları ve haplotip analizleri yapılarak genetik 
çeşitliliğinin belirlenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Bingöl ilinin kırsal alanında ölü bulunan bir gri kurt (Canis lupus) nekropsi için Bingöl 
Üniversitesi Veteriner Fakültesi’ne getirilmiş ve çok sayıda erişkin Echinococcus spp. elde edilmiştir.  
Vücut bütünlüğü bozulmamış dokuz erişkin parazit mikroskop altında morfolojik olarak incelenmiş, 
her bir örnekten gDNA (genomik DNA) izole edilmiştir.  Genomik DNA izolasyonundan sonra spesifik 
primerler kullanılarak, mitokondrial sitokrom oksidaz subunit 1 (mt-CO1) gen bölgesinin 875 bp 
uzunluğundaki fragmanı polimeraz zincir reaksiyonu (PZR) ile çoğaltılmıştır. Amplifiye olan mt-CO1 
PZR ürünleri tek yönlü DNA sekans analizi ile dizilenmiştir.  
Bulgular: BLAST analizine göre, altı izolat E. equinus olarak karakterize edilirken, üç izolat E. canadensis 
(G6/7) olarak belirlenmiştir. Nükleotid içeriği, haplotip sayıları, haplotip ve nükleotid değişim değerleri 
ve moleküler haplotipler arasındaki mutasyon miktarına ilişkin istatistikler hesaplanmıştır. Her iki 
türün haplotiplerinin daha önce yayınlanan haplotiplerle benzer olduğu bulunmuştur.  
Sonuç: Bu çalışma, bir kurtta E. equinus ve E. canadensis (G6/7) erişkin parazitlerinin ortak 
enfeksiyonunun ilk raporudur. Bu çalışma, Türkiye'deki gri kurtların KE'nin yayılmasında vahşi 
döngünün önemine dikkat çekmesi açısından önemlidir. 
Anahtar kelimeler: Echinococcus equinus, E. canadensis (G6/7), gri kurt, haplotip 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 2 SB14 1 Kasım 2023 – 11:30-12:30 
 

Risk Grubu Bazı Mesleklerde Kistik Ekinokokkoz, Toksoplazmoz ve 
Brusellozun Seropozifliği Üzerine Araştırmalar 

 
Neriman MOR1, Çiğdem Eda BALKAN BOZLAK2, Turgut ANUK3, Baycan MOR4,  

Mükremin Özkan ARSLAN1 
 

Kafkas Üniversitesi, Tıp Fakültesi, 1Tıbbi Parazitoloji AD; 2 Tıbbi Mikrobiyoloji AD, KARS; 3Sağlık Bilimleri 
Üniversitesi Erzurum Bölge Sağlık Uygulama ve Araştırma Merkezi, Genel Cerrahi AD, ERZURUM; 4Kafkas 

Üniversitesi Fen-Edebiyat Fakültesi, Moleküler Biyoloji ve Genetik Bölümü, KARS 
 

E-mail: nerimanmor@gmail.com 
 

Amaç: Çalışmada risk grubu meslek çalışanlarından olan veteriner hekimler, mezbaha çalışanları, kasaplar 
ve belediye temizlik işçilerinde kistik ekinokokkoz (KE), toksoplazmoz ve bruselloz seropozitifliğinin tespit 
edilmesi, pozitif vakaların ilgili polikliniklere yönlendirilmesi ve korunma tedbirleri hususunda 
bilgilendirilmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: Türkiye'nin Kuzey Doğu Anadolu Bölgesinde yer alan Kars ilinde hayvan ya da hayvan ürünleriyle 
temas etmesi açısından risk grubunda yer alan 28'i veteriner hekim, 15'i mezbaha çalışanı, 30'u kasap ve 100'ü 
belediye temizlik personelinden oluşan toplam 173 kişi araştırmanın materyalini oluşturmuştur. Alınan kan 
serum örnekleri KE için IHA, Anti-Toxoplasma gondii IgG antikorlarını tespit etmek için ELISA yöntemi ve 
bruselloz için önce tarama amaçlı Rose Bengal Plate Testi ile bakılmış, daha sonra pozitif örneklerde Brusella 
Capt Testi kullanılarak titreleri belirlenmiştir. Aynı zamanda kan örneği alınan her bir kişiyle yüz yüze 
görüşülerek anket uygulanmış ve korunma yolları konusunda eğitim seminerleri yapılmıştır. 
Bulgular: Çalışmada örneklerin 166’sı erkek, 7’si kadın olup, yaş ortalaması 17-63 (39,18+9,75) olarak 
hesaplanmıştır. Serumların IHA yöntemiyle incelemesinde, kasaplarda bir (1/30; %3,3), belediye temizlik 
personelinde bir (1/100; %1,0) kişide KE seropozitif bulunmuş olup, veteriner hekim ve mezbaha çalışanların 
tümünde KE seronegatif olarak saptanmıştır. İncelenen toplam 173 kan serum örneğinden 2'sinde (2/173; 
%1,2) KE seropozitiflik tespit edilmiştir. Toksoplazmoz açısından belediye temizlik personelinde %36 
(36/100), mezbaha personelinde %26,7 (4/15), veteriner hekimlerde %3,6 (1/28) ve kasaplarda %3,3 (1/30) anti-
T. gondii seropozitifliği saptanmıştır. Bruselloz %30 (9/30) oranında en fazla kasaplarda tespit edilirken, 
veteriner hekimlerde %7,1 (2/28), mezbaha çalışanında %6,7 (1/15) oranında saptanmış olup, Belediye 
temizlik personelinde tespit edilmemiştir. Çalışmaya katılanların KE, toksoplazmoz ve bruselloz ile ilgili 
yeterli bilgiye sahip olmadıkları, konuyla ilgili hizmet içi eğitim almadıkları, seropozitif tespit edilen kişilerin 
orta düzeyde gelire sahip oldukları ve ilköğretim mezunu olup şehirde yaşadıkları belirlenmiştir. Ayrıca 
öykülerinde bu hastalıklarla ilgili daha öncesinde tetkik yapılmadığı ve tanı almadıkları görülmüştür. 
Sonuç: Kan örneği alınan kişilere KE, toksoplazmoz ve bruselloz test sonuçları bildirilmiş, pozitif vakalar 
ileri tetkikler için ilgili polikliniklere yönlendirilmiştir. Risk grubunu oluşturan meslek çalışanlarının KE, 
toksoplazmoz ve bruselloz gibi zoonotik enfeksiyonlar yönünden bilinçlendirilmesi ve tek sağlık 
kapsamında hastane-saha araştırmalarının yapılması önem arz etmektedir. 

Anahtar Kelimeler: Kistik ekinokokkoz, Toksoplazmoz, Bruselloz, Seropozitif, Risk grubu meslekler. 
 
Bu çalışma 2018-TS-69 nolu Kafkas Üniversitesi BAP komisyonu tarafından desteklenmiştir. Kistik 
ekinokokkoz kısmı 10. Ulusal 3. Uluslararası Hidatidoloji Kongresi (4-6 Şubat 2022, İzmir, Türkiye)’nde 
sunulmuştur.  
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 3  SB15 1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 
 

Survey on Concurrent Presence of Dirofilaria immitis and Wolbachia bacteria 
in Dogs in Rural Areas of Ghaemshahr, Northern Iran 

 
Arash SADEGHI1, Mohammad SADAGHIAN2*, Yashar AMINZADEH3,  

Ehsan JAVADI4, Mehdi AMIRHOOSHANGI5  
 

1Veterinary Medicine Alumnus, School of Veterinary Medicine, Shabestar branch, Islamic Azad University, 
SHABESTAR, IRAN; 2Department of Pathobiology, School of Veterinary Medicine, Shabestar branch, Islamic 
Azad University, SHABESTAR, IRAN; 3Veterinary Medicine student, School of Veterinary Medicine, Shabestar 

branch, Islamic Azad University, SHABESTAR, IRAN; 4Veterinary Medicine student, School of Veterinary 
Medicine, karaj branch, Islamic Azad University, KARAJ, IRAN; 5Veterinary Medicine student, School of 

Veterinary Medicine, Tabriz branch, Islamic Azad University, TABRIZ, IRAN 

E-mail: Drmsadvet@yahoo.com 

 
Objective: Dirofilaria immitis, commonly known as heartworm, is the causative mosquito born filarial 
nematode agent of dirofilariasis which is widespread in the tropics, subtropics and temperate zones. 
Dirofilariasis often has no clinical signs of mild infection and a wide range of carnivores, especially dogs 
and cats, are the most significant hosts among the various mammalian species susceptible to this 
infection. Most filarial nematodes, including Dirofilaria immitis and their vectors, harbor the obligate 
intracellular endosymbiotic bacteria “Wolbachia”, which is believed to be necessary for fertility, molting, 
development, and survival of filarial nematodes and considering the mutualistic/symbiotic relationship 
between them and the role of bacteria in pathogenesis and inflammatory processes, it is possible to 
discover and design the new treatment targets. The aim of the present study was to investigate the 
concurrent presence of the mentioned agents in rural dogs of Ghaemshahr county located in 
Mazandaran province, northern Iran, as the substantial information to control of canine heartworm 
disease (CHD)in the area. 
Methods: Peripheral blood samples were randomly collected from 107 dogs living in three different 
rural areas in Ghaemshahr surroundings. The samples were transferred to the laboratory while 
ensuring proper cold chain conditions. The samples DNA were extracted and quality control was 
performed by nanodrop spectrophotometry. Subsequently examinations were carried out using the 
Real-Time PCR technique, targeting the Dirofilaria immitis mitochondrial gene subunit I (COX1) and 
Wolbachia pipientis strain FR3 chromosome, complete genome.  
Results: Out of the 107 blood samples collected from the areas’ rural dogs, 23 (21.5%) and 27 (25.2%) 
samples tested positive for Dirofilaria immitis and Wolbachia pipientis respectively. It is important to note 
that the study examined the prevalence of Dirofilaria immitis and Wolbachia pipientis across various age 
groups, sex groups, types of dog use, existence of infection related signs, and different areas of sampling 
but the statistical analysis of the survey’s data indicates that there were no significant differences in the 
prevalence of Dirofilaria immitis and Wolbachia pipientis infections based on the mentioned recorded 
parameters. Notably, all 23 (100%) PCR- positive cases for Dirofilaria immitis were also coinfected with 
Wolbachia pipientis bacteria but on the other hand, 4 (4.8%) out of the 84 dogs that tested negative for 
Dirofilaria immitis, showed independent infection with Wolbachia pipientis. However, a significant 
correlation was observed between cases infected with Dirofilaria immitis and Wolbachia pipientis. 
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Conclusion: The findings of this study reveal the same infection rate for CHD in rural dogs of 
Ghaemshahr compared to records of other areas of the country. Moreover, it is the first report of 
Wolbachia pipientis infection in the area’s dog population which can be hold in the account by 
veterinary practitioners in order to optimization of CHD treatment procedures. 
Key words: Dirofilaria immitis, Wolbachia pipientis, Dog, Real-time PCR, Ghaemshahr, Iran  
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 3  SB16 1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 
 

Erzurum İli Sokak Köpeklerinde Taenia Türlerinin Moleküler Karakterizasyonu 
 

Rıdvan KİRMAN, Muzaffer AKYÜZ, Hamza AVCIOĞLU, Esin GÜVEN 
 

Atatürk Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, ERZURUM 
 

E-mail: ridvan.kirman@atauni.edu.tr 
 

 
Giriş: Bu çalışmada Erzurum ili sokak köpeklerinde Taenia türlerinin varlığının moleküler olarak 
araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntemler: Erzurum Büyükşehir Belediyesi'nin hayvan barınağına periyodik aralıklarla toplanan 
sokak köpeklerinden 446 adet bireysel dışkı örneği toplandı. Tüm dışkı örnekleri, taeniid yumurtaların 
toplanabilmesi için Sequental Flotasyon-Sieving Yöntemi’ne tabi tutuldu. Elde edilen yumurtalardan 
DNA ekstraksiyonu, ticari kitin prosedürü optimize edilerek gerçekleştirildi. Taenia spp.’lerin 
cytochrome c oxydase subunit 1 (COI) gen bölgesini amplifiye eden JB3-JB4.5 primer çiftleri ile 
Polimeraz Zincir Reaksiyonu (PZR) gerçekleştirildi ve elde edilen amplikonların çift yönlü sekans 
analizi yapıldı.  
Bulgular: Cestod spesifik PZR ile elde edilen amplikonların sekans analizi sonucunda %7,17 (32/446) 
Taenia hydatigena, %2,46 (11/446) T. multiceps, %1,12 (5/446) T. ovis, %0,22 (1/446) T. serialis ve %0,22 
(1/446) T. crassiceps saptandı. Erzurum izolatları referans izolatlarla karşılaştırıldı ve GenBank veri 
tabanına kaydedildi.  
Sonuç: Bu çalışma ile Erzurum ili sokak köpeklerinde Taenia türlerinin varlığı ve yaygınlığı ortaya 
konulmuştur. Paraziter etkenlerle enfekte olan sokak köpekleri, geniş gezinti alanına sahip olmaları 
nedeniyle evcil ve yabani hayvanların yanı sıra insanlarda da enfeksiyon oluşturan paraziter etkenlerle 
çevreyi kontamine etmektedirler. Çalışma sonuçlarında aralarında zoonoz bir Taenia türünün de tespit 
edilmesi, sokak köpeklerinin hayvan sağlığı yanında halk sağlığı açısından da büyük öneme sahip 
olduğunu bir kez daha vurgulamaktadır. 
Anahtar Kelimeler: Erzurum, PZR, Sokak köpeği, Taenia, Zoonoz 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  3 SB17 1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 
 

Cloning and Expression of Fasciola hepatica Enolase Gene and Efficacy of 
Recombinant Protein in the Serodiagnosis of Sheep Fasciolosis 

 
Figen ÇELİK1, Sami ŞİMŞEK1, Muhammed Ahmed SELÇUK2, Harun Kaya KESİK3;  

Seyma GÜNYAKTI KILINÇ3, Burcak ASLAN ÇELİK2 
 

1University of Firat, Faculty of Veterinary Medicine, Department of Parasitology, ELAZIĞ; 2Siirt University, Faculty 
of Veterinary Medicine, Department of Parasitology, SİİRT; 3Bingol University, Faculty of Veterinary Medicine, 

Department of Parasitology, BİNGÖL 

E-mail: f.celik@firat.edu.tr 

 
Objective: Fasciolosis caused by Fasciola hepatica is a disease of zoonotic importance that is common 
worldwide and can cause serious problems in farm animals, some wild animals and humans. The 
development of diagnostic kits for the correct diagnosis of fasciolosis in sheep is important in terms of 
preventing yield losses. With this study, it is aimed to clone and express the enolase gene to be isolated 
from adult F. hepatica and to determine the effectiveness of the recombinant antigen in the serodiagnosis 
of sheep fasciolosis.  
Methods: For this aim, primers were designed to amplify the enolase gene from the F. hepatica enolase 
sequence, mRNA was isolated from F. hepatica adult fluke obtained from an infected sheep followed by 
cDNA was obtained. Enolase gene was amplified by PCR and the product was cloned and then 
expressed. The efficiency of the purified recombinant protein was displayed by Western blot (WB) and 
ELISA using positive and negative sheep sera.  
Results: As a result, the sensitivity and specificity rates of the recombinant FhENO antigen were 85% 
and %82.8 by WB while the rates were 90% and 97.14% by ELISA, respectively. At the same time, in 
sheep blood sera samples collected from the Elazig and Siirt provinces of Turkey, 100 (50%) of 200 sera 
were found to be positive by WB and 46 (23%) were found to be positive by ELISA.  
Conclusion: The most important problem in ELISA was the high cross-reaction rate of the recombinant 
antigen used, as in WB. In order to prevent the cross-reactions, it will be useful to compare the genes 
encoding the enolase protein of parasites from the closely related parasite family and select the regions 
where there are no common epitopes, and clone them and test the purified protein. 
Key words: Fasciola hepatica, Sheep, Enolase, Cloning, Western Blot, ELISA 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  3 SB18 1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 
 

Toxocara canis Inorganik Pirofosfatazının (Tc-Pyp) Moleküler 
Karakterizasyonu, Rekombinant Tc-Pyp’nin Immunojenitesi ve  

Koruyucu Etkinliği 
 

Gamze YETİŞMİŞ, Alparslan YILDIRIM 
 

Erciyes Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KAYSERİ 

 
E-mail: gamzeyet@hotmail.com 

 
Amaç: Toxocara canis dünya çapında yaygınlık gösteren ihmal edilmiş zoonotik bir nematod olup, 
parazitin son konağı köpekler, paratenik konakları ise insan dahil birçok omurgalı hayvanlardır. 
Toxocara canis hem köpek yavrularında oluşturduğu hastalık tablosu hem de insanlarda iç organ larva 
göçüne sebebiyet vermesinden dolayı veteriner ve medikal önemi yüksek olan paraziter enfeksiyonlar 
arasında yer almaktadır. Özellikle enfeksiyonun etkin kontrolü noktasında yüksek katkı sağlayacak 
potansiyel aşıların geliştirilmesi oldukça önem arz etmektedir. Günümüze kadar her ne kadar bazı 
deneysel araştırmalar bulunsa da toxocariasis’e karşı ticari bir aşı geliştirilmemiştir. Bu noktadan 
hareketle çalışmamızda nematod parazitlerin özellikle larval gelişiminde önemli fonksiyonları olan ve 
potansiyel bir aşı adayı olarak nitelenen inorganik pirofosfatazların (PPaz) bir homoloğu (Tc-PYP) 
Toxocara canis nesillerinde ilk kez karakterizasyonunun sağlanması, rekombinant proteinin ekspresyon 
analizlerinin gerçekleştirilmesi ve in-vivo fare modelinde immun uyarım ve aşı etkinliği üzerine ön 
verilerin elde edilmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışmada L3 ve ergin Toxocara canis nesillerinden total RNA izolasyonu ve sonrasında cDNA 
sentezi gerçekleştirilmiştir. İnorganik Pirofosfataz enzimini kodlayan Tc-PYP gen bölgesi cDNA 
kalıplarında spesifik primerlerle PCR analizi gerçekleştirilmiştir. Elde edilen amplikonlar uygun 
plazmid vektöre klonlanmış ve transformasyon basamaklarından sonra rekombinant plazmidler elde 
edilmiştir. Rekombinant plazmid (rTc-PYP) izolatları sanger sekanslama platformunda çift yönlü olarak 
sekanslanmış ve biyoinformatik araçlarla PYP geninin ORF nükleotid sekansları elde edilmiştir. T. canis 
ile GenBank’ta mevcut yakın takson türlerine ait PYP nükleotid ve amino asit dizilimleri çeşitli 
biyoinformatik araçlar ve uygun modellerle işlenerek filogenetik ilişkiler ve protein özellikleri ortaya 
çıkarılmıştır. rTc-PYP proteinin elde edilmesi için amino asit sekansları temelinde bakteriyel 
ekspresyon sisteminde optimum ifadenin sağlanabilmesi amacıyla nükleotid sekanslarının kodon 
optimizasyonu yapılmış ve GenScript firması üzerinde kodon optimize gen fragmentini içeren rTc-PYP- 
pET 30a (+) plazmiti sentezletilmiştir. Uygun E. coli hücrelerine transformasyon sonrasında 
rekombinant protein ifade ettirilerek saflaştırılmıştır. Çalışmada immun reaktivite analizleri SDS-PAGE 
ve Western Blot ile gerçekleştirilmiştir. Ayrıca aşı etkinlik değerlendirmeleri için oluşturulan BALB-c 
deney faresi gruplarında in-vivo deneysel immunizasyon ve çelınç çalışmaları yürütülmüştür. Total 
serum IgG, IgG Altsınıfları ve IgE yanıtları ELISA analizi ile değerlendirilmiştir. Deney gruplarında 
immunizasyondan sonra çelınç enfeksiyon öncesinde, farelerden alınan dalak örneklerinden RNA 
izolasyonu gerçekleştirilmiş ve Real-time PCR gen ekspresyon analizi ile sitokin düzeyleri, gruplar 
arasında karşılaştırılarak değerlendirilmiştir.  
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Bulgular: Tc-PYP geninin kodlama bölgesi sekansının 1080 bp uzunluğunda olduğu, 360 amino asit 
zinciri içeren 40,5 kDa büyüklüğünde bir proteini kodladığı belirlenmiştir. Tc-PYP amino asit dizisinin 
filogenetik analizleri, T. canis PPaz’ının Baylisascaris schroederi, Ascaris suum ve Anisakis simplex 
PPaz’ları ile yakın ilişkili olduğunu göstermiştir. Tc-PYP proteinin nonsitoplazmik tek bir domaine ve 
toplam 18 antijenik bölgeye sahip olduğu, izoelektronik noktasının da 6.62 olduğu belirlenmiştir. 
Çalışmamızda F(I)CA ile adjuvanize rTc-PYP’nin fare modelinde immunizasyon çalışmaları ile aşı 
etkinliği ve antikor ile sitokin yanıtları üzerine etkisi değerlendirilmiştir. rTc-PYP immunizasyonunun 
yüksek düzeyde antijen spesifik total IgG, IgG1, IgG2a ve IgG2b yanıtlarını indüklediği, IgE antikor 
yanıtını ise uyarmadığı saptanmıştır. Sitokin yanıtları ile ilgili olarak rTc-PYP’nin Th1 sitokinleri 
interferon-gama ve interleukin IL-2 ifade düzeylerine etki göstermediği ancak Th2 sitokinlerinden IL-
10 ifade düzeyini istatistik olarak önemli düzeyde yükselttiği, IL-4 ifade düzeyinde de artışa yol açtığı 
tespit edilmiştir. rTc-PYP immunizasyonunun akciğer ve karaciğerde göç geçiren T. canis L3 sayısında 
önemli ölçüde azalmaya yol açtığı ve aşı etkinliğinin %72,8 olduğu belirlenmiştir.  
Sonuç: Bu çalışmada ile, rTc-PYP ile aşılanan farelerde Th2-aracılı bağışıklığın uyarılarak T. canis’e karşı 
iyi düzeyde bir koruma sağlandığı gösterilmiş olup özellikle enfeksiyonun kontrolü noktasında rTc-
PYP’nin son konak köpeklerde kullanılabilir potansiyel bir aşı adayı olabileceği düşünülmüştür. 
Anahtar Kelimeler: Toxocara canis, İnorganik Pirofosfataz, Gen Ekspresyonu, Rekombinant antijen, 
biyoteknolojik aşı 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TDK-2020-
10142 kodlu doktora tez projesiyle desteklenmiştir 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 3  SB19 1 Kasım 2023 – 11:30 – 12:30 
 

Türkiye'nin Elazığ ve Bingöl İllerinde Kesilen Koyun ve Keçilerden Elde Edilen 
Cysticercus tenicollis İzolatlarının Genetik Çeşitliliği ve Haplotipleri 

 
Şirvan KARAKOÇ1, Harun Kaya KESİK1, Figen ÇELİK2, Muhammed Ahmed SELÇUK3,  

Şeyma GÜNYAKTI KILINÇ1, Sami ŞİMŞEK2 
 

1Bingöl Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, BİNGÖL; 2Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi, 
Parazitoloji AD, ELAZIĞ; 3Siirt Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, SİİRT 

E-mail: hkesik@bingol.edu.tr 

 
Amaç: Taenia hydatigena, erişkin döneminde çoğunlukla köpeklerde ve yabani karnivorların ince 
bağırsaklarında yaşayan bir parazittir. Larvası Cysticercus tenuicollis ise daha çok evcil ve yabani geviş 
getiren hayvanlarda ve domuzlarda karaciğer, periton boşluğu ve mezenterlere yapışık olarak 
bulunmaktadır. Bu çalışmada, Türkiye'nin Bingöl ve Elazığ illerinde kesilen koyun ve keçilerden elde 
edilen Cysticercus tenuicollis izolatlarının genetik farklılıklarını ve haplotiplerini belirlenmesi 
amaçlanmıştır. 
Yöntem: Bingöl ve Elazığ illerindeki mezbahalardan kesimi takiben her bir hayvanın başta omentum, 
mezenterium ve karaciğer yüzeyi olmak üzere diğer iç organları C. tenuicollis varlığı yönünden 
muayene edildi. 44 adet koyun ve 26 adet keçi C. tenuicollis izolatı elde edilmiştir. Her bir örnekten ayrı 
ayrı olmak üzere total genomik DNA izolasyonu yapılıp bütün izolatların mt-CO1 gen bölgesi (866 bp) 
spesifik primerler kullanılarak PZR ile çoğaltılmıştır. Amplifiye edilen mt-CO1 PZR ürünlerinin 
hepsinin tek yönlü DNA dizi analizi gerçekleştirilmiştir. 
Bulgular: Cysticercus tenuicollis izolatlarının mt-CO1 gen bölgesi için gerçekleştirilen haplotip ağı 
sonucunda; ana haplotip (Hap02) ile yıldız benzeri bir konfigürasyon içinde düzenlenmiş, 1-28 
mutasyon adımıyla diğer haplotiplerden ayrılmış ve toplam izolatların %22,85'sini (16/70) kapsayan 34 
farklı haplotip tespit edilmiştir. mt-CO1 sekansları için olan %77,77 (21/27)’i parsimony informative 
olan 27 polimorfik alan tespit edildi. mt-CO1 gen bölgesi için yüksek haplotip ve yüksek nükleotid 
çeşitliliği gözlenmiştir. Ayrıca izolatların haplotipleri arasında 27 farklı nükleotid varyasyon pozisyonu 
ile yüksek tür içi haplotip çeşitliliği (hd: 0.933) ve yüksek nükleotid çeşitliliği (πd: 0.00383) tespit 
edilmiştir. Tajima’s D, popülasyon genişlemesini ve/veya seçimi saflaştırmayı ifade eden değer 
negatifti. Gözlemlenen önemli ölçüde negatif Fu's Fs değerleri, yakın zamandaki bir popülasyon 
genişlemesi veya beklenen nadir haplotiplerin varlığını göstermiştir.   
Sonuç: Bu çalışma bölgedeki C. tenuicollis izolatlarının nükleotid varyasyon çeşitliliğinin, popülasyon 
genetiğinin ve moleküler ekolojisinin incelenmesine yardımcı olacağı düşünülmektedir. T. 
hydatigena'nın genetik yapısının, bölgedeki sonraki çalışmalara temel olması açısından önemlidir. 
Anahtar Kelimeler: Cysticercus tenuicollis, koyun, keçi, mt-CO1, PZR, Haplotip. 
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Oturum Başkanları:  
Zati VATANSEVER / Nogay GİRGİNKARDEŞLER 
 
 
SB20. Aksaray Yöresindeki Eşeklerde (Equus asinus) Enterocytozoon bieneusi’nin 
Moleküler Prevalansı ve Izolatların Genotiplendirilmesi 
Sümmani ÇİFCİ, Alparslan YILDIRIM, Sadullah USLU, Gamze YETİŞMİŞ, Ahsen TOROSLU, Batuhan ARSLANHAN, 
Abdullah İNCİ 
 
SB21. Sivas Yöresinde Mandalarda Giardia duodenalis’in Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması ve Genotiplendirilmesi 
Osman Furkan URHAN, Ufuk EROL, Kürşat ALTAY 
 
SB22. Sivas Yöresinde Kedilerde Hemotropic Mycoplasma’ların Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması 
Kürşat ALTAY, Alparslan COŞKUN, Ufuk EROL, Ömer Faruk ŞAHİN, Sefer TÜRK 
 
SB23. Dientamoeba fragilis İzolatlarının Multilokus Sekans Tiplendirme (MLST) Yöntemi ile 
Genotiplendirilmesi 
Erdoğan MALATYALI, Özgür GÜÇLÜ, Hatice ERTABAKLAR, İbrahim YILDIZ, Sema ERTUĞ 
 
SB24. HPV Pozitif Servikal Örneklerde Trichomonas vaginalis Varlığının Araştırılması 
Çağla YILDIZ ALAGÖZ, Ahmet ÖZBİLGİN, Sinem AKÇALI, Asli GÖKER, İbrahim ÇAVUŞ, Yener ÖZEL 
 
SB25. Bursa Uludağ Üniversitesi Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında Toksoplasmosis 
Şüphesi Ile Başvuran Hastaların Serolojik Sonuçlarının Retrospektif Olarak 
Değerlendirilmesi  
Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Büşra ÇALIŞIR 
 
SB26. Evaluation of The Relationship Between Cryptogenic Epilepsy and Toxoplasma 
gondii: A Meta-Analysis 
Selahattin AYDEMİR, Zeynep TAŞ CENGİZ, Zübeyde KUL, Kenan KAÇAK, Hasan YILMAZ 
 
SB27. Cat Boost Makine Öğrenimi Tekniği Kullanılarak COVID-19 Hastaları Için Risk 
Faktörlerinin Belirlenmesi 
Tuba GÜL, İpek BALIKÇI ÇİÇEK, Türkan Mutlu YAR, Ülkü KARAMAN 
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Aksaray Yöresindeki Eşeklerde (Equus asinus) Enterocytozoon bieneusi’nin 
Moleküler Prevalansı ve Izolatların Genotiplendirilmesi 

 
Sümmani ÇİFCİ, Alparslan YILDIRIM, Sadullah USLU, Gamze YETİŞMİŞ, Ahsen TOROSLU, 

Batuhan ARSLANHAN, Abdullah İNCİ 
 

Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD; KAYSERİ 
 

E-mail: summanicifci@aksaray.edu.tr 
 

Amaç: Microsporidia’lar obligat intrasellüler ökaryotik parazitlerin geniş ve çeşitlilik gösteren bir 
grubunu oluşturmakta olup, şimdiye kadar 200’den fazla soy içerisinde 1500’ün üzerinde türün varlığı 
bildirilmiştir. Enteroytozoon bieneusi patojenik mikrosporidia türü arasında en yaygın tür olup insan 
microsporidiosis vakalarının yarısından fazlasını oluşturmaktadır. Bu microsporidia türü AIDS 
hastaları ve çocuklar olmak üzere immun sistemi baskılanmış bireylerde sıklıkla görülmekte olup 
kronik ishal ve tükenmişlik sendromuna yol açmaktadır. Aksaray ilinde özellikle şehir merkezine yakın 
köylerde hayvan barınma olanaklarının genel anlamda yetersiz olması, atık dışkı yönetiminin 
bulunmaması ve barınakların insan yerleşimleriyle yan yana olması gibi önemli sebeplerle zoonotik 
microsporidian parazitlerin halk sağlığı açısından risk oluşturabileceği düşünülmüştür. Enteroytozoon 
bieneusi dört majör insan patojenik mikrosporidia türü arasında en yaygın tür olup insan 
microsporidiosis vakalarının %90’nından fazlasını oluşturmaktadır. E. bieneusi dünya çapında yaygın 
olup insan, evcil ve yabani kanatlı ve memelileri de içine alan çok geniş bir konak spekturumuna 
sahiptir. Diğer yandan bu parazitin tek tırnaklılardaki yaygınlığı ve genotip çeşitliliği üzerine sınırlı 
bilgi bulunmaktadır. Bu yönüyle çalışmamızda Aksaray yöresindeki eşeklerde E. bieneusi’nin moleküler 
olarak araştırılarak yaygınlığı ve genotip çeşitliliği üzerine özgün veriler sağlanması ve bu parazitin 
epidemiyolojisi üzerine katkı sağlanması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışma kapsamında Aksaray yöresinde halk elinde bulunan toplam 200 eşek örneklenmiştir. 
Eşeklerden toplanan dışkı örneklerinden genomik DNA (gDNA) ekstraksiyonu, QIAamp DNA Stool 
Mini Kit (Qiagen, Germany) ile kitin önerdiği protokol çerçevesinde yapılmıştır. Dışkı örneklerinden 
DNA izolasyonunu takiben elde edilen gDNA izolatları E. bieneusi DNA’sının ITS gen bölgesini 
spesifik olarak çoğaltan primerlerle Nested PCR ile analiz edilmiş ve ITS bölgesini kapsayan yaklaşık 
390 bp ribozomal bölge çoğaltılmıştır. Elde edilen PCR ürünleri i %1,5 ’luk agaroz jele yüklenerek, yatay 
elektroforez sisteminde yürütülmüştür. Elektroforezden sonra PCR ürünleri CLP Jel Dokümantasyon 
Sisteminde görüntülenmiş ve Gene Snap from Syngene analiz programı ile analiz edilmiştir. E. bieneusi 
pozitif örneklere ait izolatların PCR analizleri sonrası ribozomal ITS amplikonları jelden pürifiye 
edilerek sekans analizleri için hazır hale getirilmiştir. E. bieneusi izolatlarına ait sekanslar BLASTn 
üzerinden GenBank’ta kayıtlı izolatların sekanslarıyla hizalamaları yapılmış ve moleküler 
karakterizasyonları sağlanmıştır. Belirlenen genotiplerin GenBank kayıtları gerçekleştirilmiştir.  
Bulgular: İncelenen 200 eşeğe ait dışkı örneğinden elde edilen gDNA izolatlarının 12’si (%6,0) ITS 
Nested PCR analizleriyle E. bieneusi DNA’sı yönünden pozitif saptanmıştır. Çalışmada pozitif saptanan 
12 izolatın tamamının ribozomal ITS gen bölgesi sekanslanmıştır. Yaklaşık 357 bp ribozomal DNA 
sekans dizilimi içerisinden insilico analizlerle genotiplendirmede referans olan 243 bp uzunluğundaki 
komple ITS gen bölgesi belirlenmiştir. 12 izolata ait ITS gen bölgesi sekanslarının hizalama analizleri 
sonucu tamamının %100 identik olduğu ve tek bir genotipe ait oldukları belirlenmiştir. Belirlenen bu 
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genotipin ITS nükleotid sekansının GenBank veri tabanında blastn algoritması ile hizalama analizleri 
sonucu Türkiye’de Kayseri yöresinde ve Çin’de mandalarda belirlenen YNDCEB-90 genotipi olduğu 
tespit edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile E. bieneusi’nin Aksaray yöresindeki eşeklerde varlığı ve moleküler yaygınlığı 
ortaya çıkarılmıştır. Türkiye’de farklı hayvan konaklarında yürütülen araştırmaların sonuçları ile 
birlikte değerlendirildiğinde bu çalışmada elde edilen veriler YNDCEB-90 genotipinin mandalardan 
sonra eşeklerde de tespit edilmesi, bu genotipin farklı hayvanlar arasında bulaşabileceğine dair 
destekleyici kanıtlar sağlamıştır. Diğer yandan bu genotipin zoonotik potansiyeli ve halk sağlığı 
açısından risk faktörlerini ortaya çıkarmak amacıyla hayvan konaklarda tespit edildiği veya yaygın 
görüldüğü bölgeler başta olmak üzere insan örnekleri üzerinde de moleküler araştırmalara ihtiyaç 
bulunmaktadır. 
Anahtar Kelimeler: Aksaray, Enterocytozoon bieneusi, eşek, moleküler prevalans 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından THD-2022-
12024 kodlu proje ile desteklenmiştir. 
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Sivas Yöresinde Mandalarda Giardia duodenalis’in Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması ve Genotiplendirilmesi 

 
Osman Furkan URHAN1, Ufuk EROL2, Kürşat ALTAY2 

 
1Et Süt Kurumu, Sivas Et Kombinası Müdürlüğü, SİVAS;  

2Sivas Cumhuriyet Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, SİVAS 
 

E-mail: ofurkan.urhan@esk.gov.tr 

 
Amaç: Giardia duodenalis (syn. Giardia lamblia ve Giardia intestinalis) insan dâhil birçok memeli konağı 
enfekte edebilen önemli bir bağırsak protozoonudur. G. duodenalis konaklarda çoğunlukla mukuslu 
dışkıya, akut veya kronik ishale, yemden yararlanmanın azalmasına, kilo kayıplarına ve büyüme 
geriliğine neden olmaktadır.  
Moleküler teşhis yöntemlerinin gelişmesi ve parazitlerin farklı gen bölgelerinin DNA dizi analizinin 
yapıldığı filogenetik çalışmaların artması, paraziter patojenlerin farklı genotipik özelliklere sahip alt 
suşlarının varlığının ortaya çıkmasına katkı sağlamıştır. G. duodenalis'in farklı konaklarda enfeksiyona 
neden olabilen sekiz (Assemblage A-H) genotipinin olduğu belirlenmiştir. Bunlardan A, B, C, D ve E 
çiftlik hayvanlarında (sığır, koyun, keçi ve manda gibi) enfeksiyonlara neden olabilmektedir.  
Bu çalışmanın amacı, Sivas ilinin farklı bölgelerindeki mandalarda G. duodenalis’in moleküler 
yöntemlerle araştırılması ve pozitif olduğu belirlenen örneklerin genotiplendirilmesinin yapılarak 
bölgede mandalarda sirküle olan G. duodenalis genotipinin ortaya çıkarılmasıdır.   
Yöntem: Çalışma materyalini, 0-6 aylık 210 malaktan elde edilen dışkı örnekleri oluşturmuştur. 
Örnekler malakların doğrudan rektumundan alınarak steril kaplara konulmuş ve alındığı yer, hayvanın 
yaşı ile cinsiyeti kayıt altına alınmıştır. Örnekler, soğuk zincir şartları sağlanarak, Sivas Cumhuriyet 
Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji Anabilim Dalı laboratuvarına getirilmiş ve -20ºC’lik derin 
dondurucuda DNA izolasyonu yapılana kadar depolanmıştır. 
Dışkı örneklerinden DNA izolasyonunda, GeneMatrix Stool DNA Purification (Katalog Numarası: 
E375-01, EURX® Molecular Biology Products) kiti kullanılmıştır. DNA izolasyonu firmanın 
direktiflerine göre yapılmış ve elde edilen gDNA PCR’da kullanılıncaya kadar -20ºC’lik derin 
dondurucuda muhafaza edilmiştir.  
Genomik DNA’lar Giardia spp. açısından etkenin β-giardin gen bölgesine spesifik nested-PCR ile 
incelenmiştir. Bu amaçla ilk PCR aşamasında β-giardin geninin 753 bp kısmını çoğaltan G7 (F5′-AAG 
CCC GAC GAC CTC ACC CGC AGT GC-3′) ve G759R (5′-GAG GCC GCC CTG ATC TTC GAG ACG 
AC-3′) primerleri kullanılmıştır. İkinci PCR aşamasında ise genin 511 bp kısmını çoğaltan BG1F (5′-
GAA CGA GAT CGA GGT CCG-3′) ve BG2R (5′-CTC GAC GAG CTT CGT GTT-3′) primerleri 
kullanılmıştır. PCR sonucunda elde edilen ürünler agaroz jele yüklenerek spesifik amplikon yönünden 
incelenmiş ve pozitif örnekler kayıt altına alınarak suşların belirlenmesi için DNA dizi analizine 
gönderilmiştir.  
Çift yönlü DNA dizi analizinde PCR aşamasında kullanılan primer çifti kullanılmıştır. DNA dizi analizi 
sonucunda elde edilen dizilimler Finch TV (version 1.4.0) (Geospiza Inc., Seattle, Washington, DC, ABD) 
programı kullanılarak açılmış ve chromatogramlar kalite skoru açısından değerlendirilmiştir. 
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Konsensus sekanslar MEGA-11 (Version 11.0.13) programı ile oluşturulmuştur. Elde edilen konsensüs 
sekanslar GenBank’ta bulunan G. duodenalis suşları ile karşılaştırılarak Sivas ilinde mandalarda sirküle 
olan suş belirlenmiştir.   
Bulgular: Çalışmada incelenen dışkı örneklerinin 2 (%0,92)’sinde G. duodenalis DNA’sı tespit edilmiştir. 
DNA dizi analizi sonucunda elde edilen konsensüs sekanslar GenBank’a yüklenen G. duodenalis 
nükleotidleriyle benzerlik açısından karşılaştırılmış ve G. duodenalis E genotipi ile %99,56-100 oranında 
nükleotid benzerliği belirlenmiştir.  
Bu çalışmada elde edilen nükleotid dizilimlerinin Güney Kore (Erişim numarası: MH104717), Çin 
(KT922249) ve ABD’de (OM653966) buzağılarda, Peru’da alpakada (JN812335), Meksika’da atık sularda 
(DQ116624) ve Çin’de misk geyiğinde (MF497410) tespit edilen G. duodenalis E genotipleri ile %100 
nükleotid benzerliğine, İspanya’da domuzda (MT108433) ve keçide (EU18936), Çin’de koyunda 
(MK610387) ve rakun köpeğinde (OM810206), Belçika’da atık sularda (KF963546) %99,78 nükleotid 
benzerliğine, Çin’de Tan koyunu(MK610385) ve tavşanda (MK659574), Yunanistan’da sığırda 
(MK452846), Etiyopya’da kuzuda (KT922251), Türkiye’de mandada (OP985406), ABD’da keçide 
(MT713306) tespit edilen G. duodenalis E genotipleri ile %99,56 nükleotid benzerliğe sahip olduğu 
görülmüştür.  
Sonuç: Bu çalışma ile Sivas ilinde mandalarda G. duodenalis’in yaygınlığı ilk kez moleküler olarak 
araştırılmış ve mandalarda G. duodenalis’in E genotipinin sirküle olduğu belirlenmiştir. Son yıllarda 
Avustralya, Yeni Zelanda, Mısır ve Brezilya’da yapılan çalışmalar G. duodenalis’in E genotipinin çiftlik 
hayvanlarının yanı sıra insanlarda da enfeksiyonlara neden olabildiğini göstermiştir. G. duodenalis’in 
konaklara enfekte su ve gıda maddeleri ile bulaştığı göz önüne alındığında bölgede yaşayan manda 
yetiştiricilerinin ve veteriner hekimlerin insan ve hayvan sağlığını bu patojenden korunması ile patojen 
kaynaklı ekonomik kaybın azaltılması için gerekli önlemleri almaları gerektiği değerlendirilmektedir.   
Anahtar Kelimeler: Genotiplendirme, G. duodenalis, Manda,  PCR, Sivas 
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Sivas Yöresinde Kedilerde Hemotropic Mycoplasmaların Moleküler Yöntemlerle 
Araştırılması 

 
Kürşat ALTAY1, Alparslan COŞKUN2, Ufuk EROL1, Ömer Faruk ŞAHİN1, Sefer TÜRK2 

 
Sivas Cumhuriyet Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, 1Parazitoloji AD; 2İç Hastalıkları AD, SİVAS 

 
E-mail: ofsahin@cumhuriyet.edu.tr 

 

Amaç: Hemotropik mycoplasmalar, geçmişte Haemobartonella soyuna bağlı türler olarak kabul 
edilirken, son yıllarda yapılan konvansiyonel ve moleküler çalışmalar sonucunda bu türler Mollicutes 
sınıfı içinde Mycoplasma soyunda sınıflandırılmıştır. Kedilerde, Candidatus Mycoplasma haemominutum 
(CMhm), Candidatus Mycoplasma turicensis (CMt) ve Mycoplasma haemofelis (Mhf) olmak üzere üç 
hemotropik mycoplasma türü tanımlanmıştır. Bu türler konaklara çoğunlukla vektör arthropodlarla 
nakledilmekle birlikte, kan nakli ve/veya etken ile kontamine fomitlerlede etkenler bir konaktan 
diğerine aktarılabilmektedir. Etkenlerin konaklarda meydana getirdiği semptomlar çoğunlukla 
subklinik seyretmekle birlikte bazı durumlarda (immun yetmezlik veya miks enfeksiyon gibi) klinik 
semptomlara da (mukoza zarında soluklaşma, depresyon, uyuşukluk, kilo kaybı, anoreksi, 
dehidrasyon ve hatta ani ölüm gibi) neden olabilmektedir. Bu çalışmanın amacı, Sivas yöresinde evcil 
kedilerden toplanan kan örneklerinde hemotropik mycoplasmaların varlığının ve yaygınlığının 
moleküler teşhis yöntemleri ile araştırılması ve filogenetik analizinin yapılmasıdır. 
Yöntem: Çalışma materyali, Sivas ilinde 286 evcil kediden toplanan kan örnekleri ile oluşturmuştur. 
Kan örneklerinden genomik DNA izolasyonu 25:24:1 fenol:kloroform:isoamil alkol kullanılarak 
yapılmış ve elde edilen gDNA’lar PCR’da kullanılıncaya kadar -20 ºC’lik derin dondurucuda 
saklanmıştır. Genomik DNA’larda Mycoplasma soyundaki patojenlerin araştırılmasında etkenin 16S 
rRNA geninin ~192 bp kısmını çoğaltan Forward (5'-ACG AAA GTC TGA TGG AGC AAT A-3) ve 
Reverse (5'-ACG CCC AAT AAA TCC G(A/G)A TAA T-3') primerler kullanılmıştır. PCR işleminden 
elde edilen ürünler agaroz jele yüklenmiş ve spesifik amplikon görülen örnekler pozitif olarak kayıt 
altına alınmıştır. PCR sonuçlarının doğrulanması ve tespit edilen patojenin tür tespiti için temsili seçilen 
iki örnek DNA dizi analizine gönderilmiştir. DNA dizi analizinde PCR aşamasında kullanılan primer 
çifti kullanılmıştır. DNA dizi analizi sonucunda elde edilen dizilimler Finch TV (version 1.4.0) 
(Geospiza Inc., Seattle, Washington, DC, ABD) programı kullanılarak açılmış ve chromatogramlar kalite 
skoru açısından değerlendirilmiştir. Konsensüs sekanslar MEGA-11 (Version 11.0.13) programı ile 
oluşturulmuştur. Elde edilen konsensüs sekanslar GenBank’ta bulunan sekanslarla benzerlik açısından 
karşılaştırılmıştır.  
Bulgular: İncelenen 286 kan örneğinin 27 (%9,44)’sinde Mycoplasma sp. DNA’sı tespit edilmiştir. DNA 
dizi analizine gönderilen iki örneğin konsensüs sekansları GenBank’ta bulunan sekanslarla 
karşılaştırıldığında örneklerden birinin Candidatus Mycoplasma haemominutum ile diğerinin ise 
Mycoplasma haemofelis ile enfekte olduğu belirlenmiştir. Çalışma kapsamında tespit edilen Candidatus 
Mycoplasma haemominutum izolatı GenBank’ta bulunan Candidatus Mycoplasma haemominutum 
izolatlarıyla karşılaştırıldığında %98,97-99,49 nükleotid benzerliği tespit edilmiştir. Çalışmada 
belirlenen izolat, Hindistan (MN240867), Tayland (MK632401), İran (KU852585) ve İtalya’da 
(KR905456) kedilerden ve Japonya’da (AB550430) ve Tayland’da (KU765207) köpek, Almanya’da yaban 
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kedisi (ON180678) ile Tanzanya’da (DQ825452) Aslan izolatlarıyla %99,49 oranında, Brezilya 
(KJ135323), Angola (MW598402) ve Tayvan (JQ689948) kedi izolatlarıyla %98,98 oranında, Birleşik 
Krallık (AY150981) kedi izolatıyla %98,97 oranında nükleotid benzerliğine sahip olduğu belirlenmiştir. 
Mycoplasma haemofelis izolatı ise dünyanın farklı bölgelerinde tespit edilerek GenBank’a yüklenen M. 
haemofelis izolatlarıyla %99,25-100 nükleotid benzerliğine sahip olduğu belirlenmiştir. Çalışmada 
belirlenen konsensüs sekansın, Hindistan (MN240855), Tayland (MK632350), Romanya (MH223461), 
İran (KX253966), Brezilya (EU442639), ABD (CP002808) ve Tayvan’da (JQ689951) kedilerde, Tayland’da 
Balıkçı kedide (KU645929), Litvanya’da Ctenocephalides felis’de (OQ361734), İsviçre’de (DQ825458) ve 
İspanya’da (DQ825447) Vaşak’ta, Tanzanya’da Aslan’da (DQ825453) ve Brezilya’da Kaplan kedisinde 
(JN368079) tespit edilen izolatlarla %100 oranında, Brezilya (EU442626, KM275242) ve Hindistan’da 
(MN240856) kedilerde, Japonya’da Iriomote kedisi (AB697741) ile Tayland’da Balıkçı kedide 
(KU645930) tespit edilen M. haemofelis izolatlarıyla %99,25 nükleotid benzerliği tespit edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile Sivas ilinde kedilerde ilk defa Candidatus Mycoplasma haemominutum ve 
Mycoplasma haemofelis tespit edilmiştir. Kedilerde görülen hemotropik mycoplasma türleri, insanlar 
dahil evcil ve yabani çeşitli hayvanları enfekte edebilmektedir. Bu türlerin vektör kaynaklı olduğu göz 
önüne alındığında insan ve hayvan sağlığının korunması için patojenler yönünden endemik bölgelerde 
yaşayan veteriner hekimler ile kedi sahiplerinin hemotropik mycoplasmalar yönünden dikkatli olması 
gerektiği değerlendirilmektedir.  
Anahtar Kelimeler: Candidatus Mycoplasma haemominutum, DNA dizi analizi, Kedi, Mycoplasma 
haemofelis, PCR, Sivas 
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Dientamoeba fragilis İzolatlarının Multilokus Sekans Tiplendirme (MLST) 
Yöntemi ile Genotiplendirilmesi 

 
Erdoğan MALATYALI1, Özgür GÜÇLÜ2, Hatice ERTABAKLAR1, İbrahim YILDIZ1, Sema ERTUĞ1 

 
1Aydın Adnan Menderes Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Parazitoloji AD; 

2Sultanhisar MYO, Bitkisel ve Hayvansal Üretim Bölümü, AYDIN 

 
E-mail: erdogan.malatyali@adu.edu.tr 

 
Giriş: Dientamoeba fragilis, dünya genelinde sık görülen intestinal protozoonlar arasında yer almakta 
olup moleküler epidemiyolojisinin araştırıldığı çalışma sayısı oldukça sınırlıdır. Bu çalışmada 
Aydın’dan toplanan dışkı örneklerinde polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile D. fragilis yaygınlığının 
saptanması ve ülkemizde ilk kez multilokus sekans tiplendirme (MLST) yöntemiyle izolatların genetik 
çeşitliliğin araştırılması ve olguların demografik ve klinik özelliklerinin değerlendirilmesi 
amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışma kapsamında Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji 
laboratuvarından toplanan 200 dışkı örneğinden DNA izolasyonu yapılmıştır. Öncelikle D. fragilis 
pozitifliği PCR ile araştırılmış ve 18S rRNA gen sekanslarına göre genotipler saptanmıştır. Saptanan 
izolatlarda önceden tanımlanmış “house keeping” genler nested-PCR ile amplifiye edilmiştir. Her bir 
lokus referans dizilerle ayrı ayrı karşılaştırılmış, genetik çeşitlilik ve genetik uzaklıkları biyoinformatik 
yazılımlarla araştırılmıştır. Projenin son aşamasında da olguların demografik ve klinik özellikleri ile D. 
fragilis pozitifliği arasındaki ilişki istatistiksel olarak değerlendirilmiştir.  
Bulgular: Çalışmamızda 200 dışkı örneğinin 32’sinde (%16) D. fragilis saptanmış olup tamamı “genotip 
1” olarak tanımlanmıştır. İzolatların MLST verileri literatürdekilerle birlikte değerlendirildiğinde 
genetik çeşitliliğin düşük olduğu (Hd: 0-0,51) tespit edilmiştir. Beş lokusta tek bir haplotip saptanırken 
“cathepsin L-like cystein peptidase” lokusunda iki farklı haplotip tanımlanmıştır. Sadece “RNA 
polymerase II large subunit” lokusunda yeni bir allel tanımlanmış olup diğer lokuslar daha önce 
tanımlanmış allel sekansları ile %100 oranında uyumlu bulunmuştur. İzolatlar iki klonal kompleks ve 
sekans tipine ayrılmıştır. Ayrıca genetik uzaklıkları değerlendirildiğinde BLAST analizi ile benzer 
sonuçlar elde edilmiştir. Olgularda D. fragilis görülmesi yaş, cinsiyet ve yerleşim yeri gibi 
parametrelerle ilişkili bulunmamış ayrıca, klinik bulgularda da farklılık tespit edilmemiştir.  
Sonuç: Aydın ilindeki D. fragilis izolatlarının dünya genelinde olduğu gibi ana bir klonal kompleks 
etrafında toplandığı ve genetik çeşitliliğini düşük olduğu saptanmıştır. Klinik bulguların 
değerlendirilmesi D. fragilis’in asemptomatik kolonizasyonu fikrini desteklemektedir. Parazitin 
genotipleri ile ilaç direnci gibi fenotipik özellikleri arasındaki ilişkinin araştırılması sonraki proje 
hedeflerimiz arasında yer almakta olup izolat sayısının fazla olduğu ve farklı bölgelerden izolatları 
içeren çalışmalara ihtiyaç bulunmaktadır. 
Anahtar Kelimeler: Dientamoeba fragilis, genotip, MLST 
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HPV Pozitif Servikal Örneklerde Trichomonas vaginalis Varlığının Araştırılması 
 

Çağla YILDIZ ALAGÖZ1, Ahmet ÖZBİLGİN1, Sinem AKÇALI2, Aslı GÖKER3,  
İbrahim ÇAVUŞ1, Yener ÖZEL4 

 
Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi, 1Parazitoloji AD; 2Tıbbi Mikrobiyoloji AD; 3Kadın Hastalıkları ve 

Doğum AD, MANİSA; 4Balıkesir Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR 

 
E-mail: cagla_yildiz_61@hotmail.com 

 
Giriş: Cinsel yolla bulaşan enfeksiyonlar (CYBE) çeşitli lezyonlarla seyreden, akut ya da kronik olup 
cinsel aktiviteyle bulaşan hastalıkları kapsamakla birlikte kan nakli, gebelik, doğum yoluyla ya da 
doğum sonrasında da anneden bebeğe bulaşabilmektedir. Bu enfeksiyonlar gonore, sifiliz, klamidya, 
HIV, HPV, Trichomonas vaginalis, genital herpes gibi çok sayıda mikroorganizmanın neden olduğu ve 
çok çeşitli klinik belirtiler veren enfeksiyonlardır. HPV, Papovavirus grubunda yer alan bir DNA 
virüsüdür. Yüksek onkojenik riske sahip olan türler HPV 16 ve HPV 18 daha çok servikal, vulvar, penil, 
vajinal, anal, orofarengeal kanserler ve prekanseröz lezyonlarla ilişkilidir. Nononkojenik olup, düşük 
riskli HPV 6 ve HPV 11 enfeksiyonları tekrarlayıcı genital ve respiratuar papillomlardan sorumludur. 
Bulaş mikrotravmanın olduğu, cilt bütünlüğünün bozulduğu yerden direkt temasla olur. Cilt dışında 
serviks, vajen, mesane, üretra, anüs, konjuktiva, ağız ve nazal mukozadan da bulaş olabilir. Cinsel yolla 
bulaşan protozoon bir parazit olan T. vaginalis monoksen bir parazittir. Kist şekli olmadığından 
insanlara trofozoit şekliyle bulaşmaktadır. T. vaginalis kadınlarda vajinada, erkeklerde üretrada 
yerleşmekte ve trikomoniyaza sebep olmaktadır. Trichomonas vaginalis, kadınlarda taşıyıcı tablodan ağır 
vajinite kadar ilerleyen klinik spektruma sahiptir. Vajina ve vulvada şiddetli kaşıntı, kızarıklık, yanma, 
kaşıntı, beyaz köpüklü kokulu akıntıya sebep olmaktadır. Diğer komplikasyonlar adneksit, 
piyosalpinks, endometrit, infertilite, düşük doğum ağırlığı ve servikal erozyon olarak bildirilmektedir. 
Erkeklerde hastalık genelde üretra, epididim veya prostata yerleştiğinden hastada üretrit, prostatit veya 
epididimit belirtileri görülür. Birçok olguda erkeklerde hastalığın belirtisiz seyrettiği bilinmektedir. 
Semptomatik erkeklerde en yaygın görülen şikayetler az, berrak ya da mükopürülan akıntı, dizüri ve 
orta şiddette kaşıntıdır. Bu çalışmada, HPV DNA pozitifliği saptanan hastalarda eşzamanlı T. vaginalis 
varlığının PCR yöntemi ile araştırılması ve HPV DNA/T. vaginalis pozitif tespit edilen örneklerde 
metronidazol direnci ile ilişkili olduğu düşünülen ntr4 ve ntr6 tek nokta gen polimorfizminin 
araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Manisa Celal Bayar Üniversitesi Kadın Hastalıkları ve Doğum Anabilim Dalı’na başvuran, 
rutin olarak HPV testi istenip Tıbbi Mikrobiyoloji Anabilim Dalı’na servikal örnekleri gönderilen ve test 
sonucu pozitif 100 örnek ile negatif 100 örnek olmak üzere toplam 200 hasta örneği çalışmaya alınmıştır. 
Tıbbi Mikrobiyoloji Anabilim Dalı Moleküler Mikrobiyoloji laboratuvarında yapılan HPV DNA analizi 
sonrasında kalan bu örnekler alınmış ve Tıbbi Parazitoloji Anabilim Dalı Moleküler Parazitoloji 
laboratuvarında T. vaginalis beta-tubulin (btub1) gen bölgesine özgü tasarladığımız primer ile T. 
vaginalis varlığı açısından taranmıştır. T. vaginalis varlığı açısından pozitif tespit edilen örnekler, T. 
vaginalis nitroredüktaz gen bölgesine özgü tasarladığımız ntr4 ve ntr6 primerleri ile metronidazol 
direnci açısından araştırılmıştır.  
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Bulgular: Çalışmaya alınan 100 HPV DNA pozitif örneğin 20 tanesi HPV 16, 8’i HPV 18, 64’ü HR HPV, 
6’sı HPV 16/HR HPV ve 2’si HPV 18/HR HPV olarak tiplendirilmiştir. HPV DNA pozitifliği saptanan 
ve HR-HPV olarak tiplendirilen hastalardan birinde T. vaginalis DNA pozitifliği saptanmıştır. HPV 
DNA negatif hastaların hiçbirinde T. vaginalis DNA’sı saptanmamıştır.  
Sonuç: HPV enfeksiyonunun aşılarla önlenmesi ve T. vaginalis gibi cinsel yolla bulaşan hastalıkların 
birlikteliği durumu gözardı edilmeden taranması, erken ve hızlı tedaviyle rahim ağzı kanseri oranlarını 
azaltmak için önemlidir. Çalışmamız HPV tiplerini ve HPV-Tv birlikteliğini incelemek için 
mikrobiyoloji laboratuvarına HPV bakılması için rutinde gelen örneklerden yapılan ve kısıtlı sayıda 
hasta örneği içeren bir çalışmadır. Literatür taramasında çok sayıda hastada ya da çok sayıda etkenin 
ve tiplerinin bir arada tarandığı çalışmalarda TV gibi farklı birçok etkenin HPV ile birlikteliği 
gösterilmiştir. Bu anlamda çalışmamız bir pilot çalışma olup daha fazla örnek sayısı ile farklı enfeksiyon 
etkenlerinin ve tiplerinin de değerlendirildiği çalışmalara temel oluşturacağı düşünülmüştür. 
Anahtar Kelimeler: Cinsel Yolla Bulaşan Enfeksiyonlar, HPV, metronidazol direnci, PCR,  
Trichomonas vaginalis 
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Bursa Uludağ Üniversitesi Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında 
Toksoplasmosis Şüphesi Ile Başvuran Hastaların Serolojik  

Sonuçlarının Retrospektif Olarak Değerlendirilmesi  
 

Oktay ALVER, İmran SAĞLIK, Büşra ÇALIŞIR 
 

Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD., BURSA 
 

E-mail: oktayalver@uludag.edu.tr 
 

Amaç: Toksoplasmoz, zorunlu hücre içi yerleşim gösteren protozoon parazit Toxoplasma gondii 
tarafından oluşturulan, tüm dünyada ve ülkemizde yaygın görulen insan dışında birçok sıcakkanlı 
canlıda da ciddi enfeksiyonlara neden olabilen zoonotik bir enfeksiyondur.  
Bağışıklık sistemi sağlam erişkinlerde enfeksiyon büyük oranda subklinik seyretmekte nadiren 
halsizlik, ateş, baş ağrısı ve servikal lenfadenopati gibi semptomlara neden olmaktadır. Ancak 
bağışıklık sistemi baskılanmış olgularda ölümle sonlanabilen ensefalit, miyokardit ve pnömoni gibi 
ciddi klinik belirtilere neden olabilmektedir. Hastalığın tanısında antikor tespitine dayanan indirekt 
tanı yöntemlerinin (ELISA) yanı sıra parazitin veya DNA’sının tespitini hedefleyen direkt yöntemler 
(polimeraz zincir reaksiyonu, kültür ve hayvan inokülasyonu) de kullanılmaktadır. Birçok kişide 
toksoplazmoz klinik bulguları enfeksiyona spesifik olmadığından tanıda serolojik testlerin önemli 
olduğu bildirilmiştir. Seroprevalans oranları bölgeden bölgeye göre değişiklik gösterebilmektedir. 
Çalışmada hastanemize toksoplasmoz ön tanısı ile başvuran hastalarda anti-T. gondii IgG ve anti-T. 
gondii IgM antikorlarının dağılımının ve doğurgan yaş grubunda IgG avidite değerlerinin geriye dönük 
olarak irdelenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Çalışmada Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesi Sağlık Uygulama ve Araştırma Merkez 
Laboratuvar Başkanlığı Seroloji laboratuvarına 2019-2022 yılları arasında T. gondii IgG ve IgM 
antikorları Enzyme-Linked Fluorescent Assay (ELFA, Vidas Toxo IgG and Vidas Toxo IgM, bioMerieux, 
France) tekniği, anti-T. gondii IgG-avidite değerleri VIDAS (BioMerieux, France) ise IgG-avidite testi ile 
çalışılmıştır. Çalışmada Ocak 2019-Aralık 2022 tarihleri arasında seroloji laboratuvarına gönderilen 
kadınlara ait 7359 (%71,02), erkeklere ait 3002 (%28,98) olmak üzere toplam 10361 serum örneğinde anti-
T. gondii IgG, kadınlara 9024 (%68.9), erkeklere ait 4074 (%31.1) olmak üzere toplam 13098 serum 
örneğinde anti-T. gondii IgM ve doğurganlık çağındaki (15-49 yaş) kadınlara ait 285 örnekte IgG avidite 
değerleri araştırılmıştır. Yaş gruplarına göre IgG ve IgM antikorları ki-kare trend analizi ile 
karşılaştırılmıştır. İstatistiksel anlamlılık düzeyi p<0,05 olarak kabul edilmiştir.  
Bulgular: Çalışmamızda, 10361 orneğin 2771 (%26,7)’inde anti-T. gondii IgG, 13098 örneğin 164 
(%1,25)’ünde anti-T. gondii IgM seropozitifliği saptanmıştır. Hem hadınlarda hem de erkeklerde anti-T. 
gondii IgG seropozitifliği ile yaş grupları arasında istatistiksel olarak anlamlılık bulunmuştur (sırasıyla 
p<0.001, ki-kare= 429,88; p<0.001, ki-kare=287,480) (Tablo 1, 2). Ancak hem hadınlarda hem de erkekler 
de anti-T. gondii IgM seropozitifliği ile yaş grupları arasında istatistiksel olarak anlamlılık 
bulunmamıştır (sırasıyla p= 0,320, ki-kare= 0,991; p= 0,090, ki-kare= 2,869) (Tablo 1, 2). Doğurganlık 
çağında olup da anti-T. gondii IgG avidite testi çalışılan toplam 285 olgunun 227 (%79,6)’sinde yüksek, 
31 (%10,9)’inde düşük avidite saptanmıştır (Tablo 3). Doğurganlık çağında hem anti-T. gondii IgG hem 
de anti-T. gondii IgM testi birlikte pozitif pozitif olarak belirlenen 49 olgunun 13 (%26,5)’ünde düşük 
avidite saptanmıştır. 
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Tablo 1. Erkeklerde yaş gruplarına göre T. gondii IgG ve T. gondii IgM antikorlarını dağılımı (2019-2022)  
Yaş grupları,  
yıl (n, %) 

IgG (+)  
n (%) 

IgG (-)  
n (%) 

OO* Yaş grupları,  
yıl (n, %) 

IgM (+) 
n (%) 

(%) IgM (-) 
n (%) 

0-9 (740; 24,7) 112(12,2) 628(30,1) 1,000 0-9 (965; 23,7) 4(7,3) 961(23,9) 
10-19 (237; 7,9) 24(2,6) 213(10,2) 0,632 10-19 (313; 7,7) 3(5,5) 310 (7,7) 
20-29 (371; 12,4) 76(8,3) 295(14,2) 1,445 20-29 (484; 11,9) 8(14,5) 476(11,8) 
30-39 (399; 13,3) 123(13,4) 276(13,2) 2,499 30-39 (480; 11,8) 16(29,1) 464(11,5) 
40-49 (372; 12,4) 152(16,6) 220(10,6) 3,874 40-49 (506; 12,4) 6(10,9) 500(12,4) 
50-59 (361; 12,0) 170(18,5) 191(9,2) 4,991 50-59 (536; 13,2) 7(12,7) 529(13,2) 
≥60 (522;17,4) 261(28,4) 261(12,5) 5,607 ≥60 (790; 19,4) 11(20) 779(19,4) 
Toplam (3002; 29,0) 918 (30,6) 2084 (69,4) - Toplam (4074; 31,1) 55 (1,4) 4019 (98,6) 
p <0,001 p 0,090 
Ki-kare 287,480 Ki-kare 2,869 

*OO: Olasılık oranı. T. gondii IgM istatistiksel analizi anlamlı sonuçlanmadığından OO değerleri verilmemiştir. 
 
 
Tablo 2. Kadınlarda yaş gruplarına göre T. gondii IgG ve T. gondii IgM antikorlarını dağılımı (2019-2022)  

Yaş grupları,  
yıl (n,%) 

IgG (+)  
n (%) 

IgG (-)  
n (%) 

OO* Yaş grupları,  
yıl (n, %) 

IgM (+) 
n (%) 

IgM (-) 
n (%) 

0-9 (600;8,2) 89(4,8) 511(9,3) 1.000 0-9 (810;9,0) 2(1,8) 808(9,1) 
10-19 (320;4,3) 42(2,3) 278(5) 0.867 10-19 (391;4,3) 3(2,8) 388(4,4) 
20-29 (2547;34,6) 456(24,6) 2091(38) 1.252 20-29 (2809;31,1) 40(36,7) 2769(31,1) 
30-39 (2573;35) 654(35,3) 1919(34,9) 1.957 30-39 (2882;31,9) 41(37,6) 2841(31,9) 
40-49 (563;7,7) 207(11,2) 356(6,5) 3.338 40-49 (803;8,9) 7(6,4) 796(8,9) 
50-59 (319;4,3) 167(9) 152(2,8) 6.308 50-59 (576;6,4) 9(8,3) 567(6,4) 
≥60 (437;5,9) 238(12,8) 199(3,6) 6.867 ≥60 (753;8,3) 7(6,4) 746(8,4) 
Toplam (7359;71,0) 1853 (25,2) 5506(74,8) - Toplam (9024;68,9) 109 (1,2) 8915 (98,8) 
p <0,001 p 0,320 
Ki-kare 429,88 Ki-kare 0,991 

*OO: Olasılık oranı. T. gondii IgM istatistiksel analizi anlamlı sonuçlanmadığından OO değerleri verilmemiştir. 
 
 

Tablo 3. Doğurganlık yaş grubunda avidite testi sonuçlarının anti-T. gondii antikor varlığına göre dağılımı 
(2019-2022) 

IgG avidite n/N 
(%) 

IgM (-), IgG 
(+)  

n (%) 

IgM (+), IgG 
(+) 

n (%) 

IgM (+), IgG 
(-)  

n (%) 

IgM (-), IgG 
(-)  

n (%) 

IgM SN§, IgG 
(+)  

n (%) 

IgM SN, IgG 
(-)  

n (%) 

IgG (+) 
n (%) 

Yüksek avidite 
(≥0,3) 
227/285 (79,6) 

169 (74,5) 26 (11,5) 1 (0,44) 25 (11,0) 4 (1,76) 1 (0,44) 1 (0,44) 

Düşük avidite 
(≤0,2) 31/285 
(10,9) 

9 (29,0 ) 13 (41,9) 4 (12,9) (0,0) 4 (12,9) 1 (3,2) (0,0) 

Sınırda (0,2-
0,3) 26/285 
(9,12) 

9 (34,6) 10 (38,5) 1 (3,8) 4 (15,4 ) 2 (7,7) 2 (7,7) 1 (3.85) 

Total, n (%) 187 (65,6) 49 (17,2) 6 (2,1) 29 (10,2) 10 (3,5) 2 (0,7) 1 (0,35) 
§ SN: Sınırda        
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Sonuç: Çalışmamızdan elde ettiğimiz veriler bölgemiz ve ülke geneliyle örtüşmektedir. Çalışmada 
kadınlarda ve erkeklerde sırasıyla %69,4 ve %74,8 gibi yüksek oranda anti-T.gondii IgG 
seronegatifliğinin elde edilmesi özellikle hastalık yönünden riskli gruplarda (doğurganlık çağındaki 
gebelik planlayan kadınlar, gebeler ve bağışıklığı baskılanmış hastalar) T. gondii’nin göz ardı 
edilmemesi gereken bir parazit olduğunu kanaatini taşımaktayız. 
Anahtar Kelimeler: Toksoplazmoz, seroprevalans, ELFA, Bursa 
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Evaluation of The Relationship Between Cryptogenic Epilepsy and  
Toxoplasma gondii: A Meta-Analysis 

 
Selahattin AYDEMİR, Zeynep TAŞ CENGİZ, Zübeyde KUL, Kenan KAÇAK, Hasan YILMAZ 

 
Van Yüzüncü Yıl Üniversitesi Tıp Fakültesi, Parazitoloji AD, VAN 

 
E-mail: saydmr23@gmail.com 

 
Objectives: This study was conducted to evaluate the relationship between toxoplasmosis and 
cryptogenic epilepsy (CE) by performing the meta-analysis of the results of the studies that previously 
discussed the relationship of Toxoplasma gondii (T. gondii) and CE.  
Methods: For meta-analysis, a systematic search was first conducted in the Web of Science, PubMed 
and Google Scholar databases. Jamovi (Ver. 2.4.1.0) statistical analysis program was used for meta-
analysis. The amount of heterogeneity was estimated using the restricted maximum-likelihood 
estimator. In addition to the estimation of tau², the Q-test for heterogeneity and the I² statistic are 
reported. The analysis was carried out using the log odds ratio as the outcome measure. A random-
effects model was fitted to the data. Meta-analysis findings were presented as forest plots and the 
correlation between T. gondii infection and epilepsy was demonstrated by the OR and 95% CI. Effect 
sizes of correlation coefficients were interpreted according to Cohen.  
Results: It was seen that four studies included in the analysis were conducted in Egypt, three studies in 
Turkey (along with this study), and two studies in Iran (k:9). The results of the meta-analysis that 
included nine studies showed a pooled OR of 0.89 (95% CI 0.39 to 1.39). This OR value suggests a strong 
association between Toxoplasma infection and increased risk of CE according to the Cohen 
classification.  
Conclusions: There was a relationship between toxoplasmosis and increased cryptogenic epilepsy. 
However, we believe that seroprevalence studies should be performed in larger populations to better 
understand the relationship between cryptogenic epilepsy and T. gondii. In addition, molecular studies 
of how T. gondii infection affects the neurological system should be performed to interpret the 
relationship between toxoplasmosis and CE. 
Key words: Cryptogenic epilepsy, Meta-analysis, Toxoplasmosis 
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Cat Boost Makine Öğrenimi Tekniği Kullanılarak COVID-19 Hastaları Için Risk 
Faktörlerinin Belirlenmesi 
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Amaç: Çeşitli ciddi klinik tablolara neden olabilen COVID-19 ile ilgili risk faktörlerinin kapsamlı bir 
şekilde anlaşılması, hastalığın ilerlemesini tahmin etmek ve olumsuz sonuçları önlemek için uygun 
tedaviyi uygulamak hayati önem taşımaktadır. Bu nedenle, bu çalışma Cat Boost makine öğrenimi (ML) 
tekniğini kullanarak COVID-19 varlığını tahmin etmeyi ve COVID-19 hastaları için olası risk 
faktörlerini belirlemeyi amaçlamıştır.  
Yöntem: Cat Boost, COVID-19'u sınıflandırmak için kullanılmıştır. Model sonuçları duyarlılık (Sen), 
özgüllük (Spe), negatif prediktif değer (NPV), pozitif prediktif değer (PPV), doğruluk (Acc), F1score, 
kesinlik, geri çağırma ve eğri altındaki alan (AUC) metrikleri kullanılarak değerlendirilmiştir. 
Modelleme aşamasında 10 kat çapraz doğrulama yaklaşımı kullanılmıştır. Değişken önem değerleri 
modelleme yoluyla elde edilmiştir.  
Bulgular: Cat Boost modeli, modelleme veri kümesini sırasıyla %97,79, %97,21, %98,55, %93,23, %98,77, 
%98,66, %96,00, %97,79 ve %99,62 Acc, Sen, Spe, PPV, NPV, F1score, recall, precision ve AUC değerleri 
ile başarılı bir şekilde sınıflandırmıştır.  
Sonuç: Elde edilen bulgular; İnsanlık için bir tehdit haline gelen COVID-19 enfeksiyonu ile ilgili risk 
faktörlerinin başarılı bir şekilde belirlenebileceğini göstermektedir. Benzer çalışmalar hastalığın 
bulaşma yollarına ilişkin bilgileri güncelleyebilir ve seyrini olumlu yönde değiştirebilir. 
Anahtar Kelimeler: Cat Boost modeli, Cryptosporidium spp., ishal, makine öğrenimi 
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Oküler Demodikoz Punktum Stenozu Için Bir Risk Faktörü mü? 
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Özlem KOYUNCU ÖZYURT1, Betil ÖZHAK1 
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E-mail: drhyazisiz@yahoo.com.tr 
 
Amaç: Demodex, insanlarda görülen en yaygın ektoparazittir. Hayvanlarda çok sayıda Demodex türü bulunmasına 
rağmen, insanlarda yalnızca Demodex folliculorum ve Demodex brevis olmak üzere iki tür tanımlanmıştır. Göz 
kapağı incelenmesi tipik olarak kirpiğin tabanını çevreleyen, silindirik kepek Demodex folliculorum'un varlığı için 
patognomonik olarak kabul edilir. Silindirik kepek patognomonik olduğu konusunda genel bir fikir birliği 
olmasına rağmen Demodex için akarın kendisinin görsel olarak doğrulanması, tanıyı doğrulamak için 
gerekmektedir (1). Yüz demodikozunun değerlendirilmesinden farklı olarak, kapaklar için standartlaştırılmış bir 
akar sayım tekniği yoktur. Standardizasyon eksikliğine rağmen, yaygın olarak iki teknik kullanılır; kirpik 
epilasyonu ve in vivo konfokal mikroskopi (2). Bu çalışmada okuler demodikozun punktum stenozu ve blefarit 
ile ilişkisinin araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Bu çalışmaya etik kurul onayından sonra Akdeniz Üniversitesi Göz Hastalıkları polikliniğine başvuran 
ve çalışmaya katılmaya gönüllü olan toplam 144 hasta dahil edilmiştir. Hastaların yaş, cinsiyet, bilinen göz ve 
sistemik hastalıkları, sigara kullanımı, mevcut şikayetleri vb bilgileri kaydedilmiştir. Hastaların oftalmolojik ön 
segment muayenesi göz hekimi tarafından yapılmıştır. Hastalardan biomikroskop altında penset yardımıyla 
kirpik epilasyonu yapılmıştır. Kirpikler ışık mikroskobunda incelenmiştir. Tespit edilen Demodex formları ve 
sayıları kaydedilmiştir. Hastaların Demodex sonuçları Randon ve ark. (3) ve Murphy ve ark.’nın (4) çalışmasına 
benzer olarak iki farklı şekilde değerlendirilmiştir.  
Bulgular: Çalışmaya 90 (%62,5) kadın, 54 (%37,5) erkek toplam 144 hasta dahil edilmiştir. Hastaların 52 
(%36,1)’sinde punktum stenozu, 92 (%63,9)’sinde blefarit saptanmıştır. Punktum stenozlu ve punktum stenozsuz 
hastaların demografik bilgileri ve Demodex pozitifliği ile ilişkisi karşılaştırılmıştır. Punktum stenozlu hastaların 
ortalama yaşı 51.5±18.7 iken punktum stenozsuz hastaların ortalama yaşı 44.0±14.5 (p=0.008) olarak saptanmıştır. 
İki grup arasında cinsiyet, sigara kullanımı, blefarit tipi, göz yaşı kırılma zamanı, gözde sulanma, ek hastalık 
bulunması açısından istatistiksel olarak fark saptanmamıştır. Punktum stenozu varlığı ile Demodex varlığı ve 
şiddeti arasında istatistiksel olarak anlamlı fark saptanmamıştır. Posterior blefarit ile göz kapaklarındaki Demodex 
varlığı/şiddeti arasında istatistiksel olarak önemli ilişki bulunmaz iken anterior blefarit olan hastalarda Demodex 
varlığı/şiddeti arasında anlamlı ilişkiler saptanmıştır (p<0.005).  
Sonuç: Demodex varlığı/şiddeti ile punktum stenozu arasında istatistiksel olarak anlamlı ilişki saptanmazken; 
anterior blefarit olan hastalarda Demodex varlığı/şiddeti arasında anlamlı ilişkiler saptanmıştır.  
Anahtar Kelimeler: Demodex, punktum stenozu, blefarit 
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Amaç: Ülkemiz bal arısı koloni varlığı ve bal üretiminde dünyada ikinci (8.7 milyon koloni, 115 bin ton 
bal) sıradadır. Tropilaelaps spp. Güneydoğu Asya bal arılarında yaygın ve Varroa’ya göre baskın bir 
kovan zararlısıdır. Birçok virüs türüne taşıyıcılık yapmaktadır. 2012 yılında İran’ın Türkiye sınırında 
saptanmış ve bu tarihten itibaren ülkemizde ihbarı mecburi hastalıklar listesine alınmıştır. Bu nedenle 
bu istatistiki çalışmada etkenin ülkemize girmesi durumunda ekonomik risk analizi ile ülkemiz 
arıcılığına olası riski değerlendirilmiştir.  
Yöntem: Risk değerlendirmesi şu basamaklarla gerçekleştirilmiştir: i) tehlikenin belirlenmesi; ii) risk 
yollarının belirlenmesi; iii) belirlenmiş yollardan hastalığın giriş riskinin değerlendirilmesi ve iv) sonuç 
değerlendirmesi ve Tropilaelaps’ın Türkiye’ye girişinden sonra endemik hale gelmesi riskinin 
değerlendirilmesi. Sonuçların değerlendirilmesinde hayvancılık ekonomisinde kullanılan çok 
değişkenli 1000 tekrarlı Monte Carlo testi kullanılmıştır.  
Bulgular: Tropilaelaps’ın Türkiye’ye girişi ve enfestasyonun tüm ülkede yavaş fakat gittikçe artan bir 
hızla yayılması sonucu, ikinci yıldan itibaren yılda yaklaşık 100 milyon dolarlık koloni ve bal kaybına 
yol açacaktır. Bu yaklaşıma etkenle mücadele ve gezginci arıcılıkta karantina kayıpları eklendiğinde 
yıllık kayıp yaklaşık 140 milyon dolara yaklaşacaktır. Bu etkenle birlikte oluşacak sekonder hastalıklar 
bu kayba dâhil değildir. Tropilaelaps hastalığının Türkiye’ye giriş olasılığı 1000 olay/gün başına 0,37 
(ya da her 10.000 gün veya 27 sene için 3,7) olan en küçük değerden simülasyonun 2. yılında 1000 
olay/ithalat başına 0,72 (ya da her 10.000 gün veya 27 sene için 7.2) olan en yüksek değere değişmektedir.  
Sonuç: Arılıkların %80’inin Türkiye’nin daha sıcak bölgelerinde olduğu bilindiğine göre, ek akarisit 
maliyetleri 9 milyon dolar olarak değerlendirilmiştir. Akarisitlerin aşırı kullanımı, mevcut olumsuz 
koşulları daha da karmaşıklaştıracak ve gıda güvenliği sorunu oluşturacaktır. 
Anahtar Kelimeler: Bal arısı akarı (Tropilaelaps), Ekonomik Analiz, Türkiye 
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Objective: Mosquitoes of the Aedes genus are important due to their vectorial capacity for diseases such 
as Dengue fever, Chikungunya, Zika, and other arboviruses, posing significant public health concerns. 
Aedes aegypti and Ae. albopictus are the two main arboviral vectors within this genus. Also known as the 
"Tiger mosquito" or "Asian tiger mosquito," Ae. albopictus has spread to Africa, the Middle East, Europe, 
and the Americas and is currently among the top 100 invasive species. Recent research and field 
observations indicate that the climatic and ecological characteristics of the Black Sea Region of Turkey 
serve suitable habitats for the breeding and survival of Ae. albopictus, and its invasive nature 
contributes to its spread. The increasing use of genomic tools in entomology has significantly 
contributed to taxonomic and evolutionary studies, as well as the development of vector control 
strategies and the assessment of vector-pathogen distribution. In this context, one of the most commonly 
used molecular markers is the mitochondrial genome (mitogenome).  
Methods: In this study, the first comprehensive mitogenome characterization of Ae. albopictus 
generations in Turkey was performed, and phylogenetic analyses of isolates were conducted. Four Ae. 
albopictus specimens sampled from the Eastern Black Sea region were included in the study, and 
genomic DNA isolation was carried out using commercial kits. The mitogenomes in the obtained gDNA 
isolates were amplified using specific primers through long-PCR in three overlapping fragments and 
then sequenced using next-generation sequencing platform. Additionally, the obtained mitogenomes 
were analyzed alongside mitogenomes within the Culicinae subfamily available in GenBank to 
investigate their phylogenetic relationships.  
Results: The mitogenomes of the isolates were assembled using the Geneious Prime software 
(www.geneious.com), revealing lengths between 16,659 and 16,667 base pairs (bp). Through MITOS2 
Webserver characterization, these mitogenomes were found to contain 13 protein-coding genes (PCGs), 
2 rRNAs, 22 tRNAs, and 1 non-coding repeat region. Among the characterized isolates in the study, 
F1F3, PF4, PF5, and F1M4 showed the highest genetic similarity of 99.984% (GenBank: KX383933), 
99.992% (GenBank: MH587202), 99.992% (GenBank: MH587189), and 99.984% (GenBank: MH587189), 
respectively, with Ae. albopictus isolates reported from Italy and Japan. In the MEGA11 software, the 
PCGs of the 4 obtained isolates clustered together with other Ae. albopictus isolates in the phylogenetic 
tree generated using the maximum likelihood method (with 1000 bootstrap support) and the GTR+I 
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model. The F1F3 isolate was close to haplogroup A1a2a, PF4 to haplogroup A1a1a1b, PF5 to haplogroup 
A1a1a1a1, and F1M4 to haplogroup A1a1a1.  
Conclusion: This study provides the first and pioneering mitochondrial genome data for Ae. albopictus 
generations in Turkey, emphasizing the need for comprehensive research on the population genetics of 
this important species.  
Anahtar Kelimeler: Key words: Aedes albopictus, mitogenome, phylogenetic characterization, Black Sea 
Region, Turkey 
 
This study was conducted under the ongoing project titled “Enhancing arbovirus surveillance and risk 
management in the public health systems of Georgia, Turkey, and Ukraine” supported by USA DTRA 
with the code ““HDTRA12210015 / SUB00003490”. 
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Objective: Wolbachia, maternally transmitted intracellular bacteria can infect arthropods and nematodes 
both naturally and artificially. These bacteria are now being utilized to control the spread of mosquito-
borne diseases by inducing cytoplasmic incompatibility (CI) between germ cells of males and females. 
The effectiveness of Wolbachia in inducing CI is dependent on their polymorphism among strains and 
prevalence in natural mosquito populations. In the current study, the natural infection and 
characterization of Wolbachia in totally 10 specimens of Aedes albopictus and Culex pipiens (5 for each 
species) from Trabzon in West Black Sea Region of Turkey were screened and characterized based on 
partial sequence of Wolbachia surface protein (wsp) gene and multilocus sequence typing (MLST).  
Methods: The specimens were selected from the populations collected in September 2022 from the 
research area. The specimens were identified using standard morphological criteria with a stereo 
microscope (Olympus, Tokyo, Japan). After species and gender identification, the mosquitoes were 
transferred in absolute ethanol and stored at -20°C until genomic DNA extraction. Wolbachia screening 
were utilized by PCR using the primers amplifying the wsp gene region. In order to MLST the gene 
regions of five alleles (gatB, coxA, hcpA, ftsZ and fbpA) of Wolbachia were amplified in PCR using the 
gene specific primers. All PCR products amplified from female or male mosquitoes of both species were 
sequenced and verified by Sanger dideoxy sequencing (Macrogen, Korea). The sequences of partial wsp 
gene and MLST loci of Wolbachia obtained in this study were assembled with Geneious prime 
(www.geneious.com) and aligned using MAFFT v7.490 plug-in of the same software with those of 
published Wolbachia strains represented different supergroups. The sequences of five MLST loci of the 
isolates were submitted to a public database (PubMLST) to obtain allelic profiles and sequence type 
(ST). Phylogenetic relationships were also evaluated using the wsp sequences of the obtained isolates 
and published isolates deposited in GenBank.  
Results: All the 10 specimens (2 males and 3 females for each species) included in the analyses were 
found positive for the amplification of wsp gene region. The isolates also produced target size of 
amplicons in the PCR analyses of the gatB, coxA, hcpA, ftsZ and fbpA gene regions. The wsp sequences 
of 601 bp region of Wolbachia from all the five Cx. pipens isolates were 100.0% identical to each other 
resulting in the presence of unique genotype (BSRTCxPipwsp1). The isolates of five Ae. albopictus were 
also %100.0 identical within the wsp gene region indicating the presence of unique genotype 
(BSRTAeAlbwsp1). When compare the MLST profiles of the identified isolates and the isolates 
deposited in PubMLST, the strain of Ae. albopictus isolates characterized as Walb including the 
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sequence profiles of ST 464 (4 isolates) and ST 465 (1 isolate). Regarding the Wolbachia from Cx. pipiens, 
we identified a unique ST of Cpip_B with the MLST allele profile of “148, 4, 3, 3, 22” for gatB, coxA, 
hcpA, ftsZ and fbpA, respectively in the specimens from the populations in Black Sea Region of Turkey. 
The maximum-likelihood phylogenetic analyses of the wsp gene clustered the genotypes of both species 
in supergroup B of Wolbachia.  
Conclusion: This study provides first MLST typing of characterization of the Wolbachia from the 
invasive Ae. albopictus and Cx. pipiens lineages distributed in Turkey. Further studies are needed to 
explore the genetic diversity of the strains with the relevant STs of the Wolbachia of major mosquito 
vectors in Turkey to assess their potential impact on mosquito fitness and vector competence.  
Key words: Wolbachia, Aedes albopictus, Culex pipiens, phylogenetic characterization, MLST, Black Sea 
Region of Turkey 
 
This study was conducted under the ongoing project titled “Enhancing arbovirus surveillance and risk 
management in the public health systems of Georgia, Turkey, and Ukraine” supported by USA DTRA 
with the code ““HDTRA12210015 / SUB00003490”. 
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Objective: Aedes albopictus (Skuse, 1894) is a peridomestic mosquito and a vector of emerging 
arboviruses, including dengue, Zika, and chikungunya. Originally from Southeast Asia, this species has 
spread to Africa, Europe, and the Americas. Recently, Ae. albopictus has spread to and expanded its 
distribution in, Turkey. The spread of Ae. Albopictus has been favored by its adaptation to a broad range 
of temperatures, competitive advantage over other mosquito species, and resistance of its eggs to 
desiccation. Mosquitoes are exposed to a variety of classes of insecticides attributable to their use in 
mosquito control practices. Intensive and routine application of insecticides for mosquito control has 
led to the development of insecticide resistance with a variety of mechanisms. The glutathione 
transferases (glutathione S-transferases, GSTs) are a diverse family of enzymes involved in a wide range 
of biological processes, many of which involve the conjugation of the tripeptide glutathione to an 
electrophilic substrate. Most studies have focused on their role in insecticide metabolism because 
elevated levels of GST activity have been associated with resistance to all the major classes of 
insecticides. In the current study, we aim to characterize the coding regions of the two isoforms (GST-
D1-1 and GST-D1-2) of Delta class GST subunit 1 in Ae. albopictus from the Black Sea Region of Turkey 
and to analyze the expression profile of both GSTs in the specimens exposed to insect growth regulator 
pyriproxyfen compared with the control groups in an experiment performed in an insectary.  
Methods: The first (F1) generations of the Ae. albopictus laboratory colony that originated from the 
lineages in the Trabzon region were used in the study. Briefly, the matured eggs laid by F1 females were 
placed in plastic containers containing 400 ml of tap water, and the hatched larvae were fed with 1.31 g 
of chestnut leaves and 0.08 g of dried shrimp during larval development. We constituted control and 
experimental groups comprised of 120 larvae each, and 0.08 ppb of pyriproxyfen was added to the 
experimental group when the larvae developed to the third stage (L3). The pupae developed from the 
larvae of both groups were transferred to vials, and later the emerged females were separated from the 
males. Three-day-old unfed females were included in the experimental study. Both control and 
pyriproxyfen groups comprised 5 females. cDNA was synthesized for the total RNA isolated from the 
mosquitoes in each group. The coding region (ORF) of GST-D1-1 and GST-D1-2 was amplified in cDNA 
templates by PCR using newly designed primers. The amplification products were sequenced in both 
directions using the PCR primers. The forward and reverse readings were assembled by the DeNovo 
tool available in Geneious prime 2022.1.1 software (http://www.geneious.com) to obtain a single 
consensus sequence. Using the BLASTn algorithm, the finalized sequences were searched in the 
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GenBank database to compare corresponding GST fragments with available sequences of other 
mosquito and related taxa. GST amino acid sequences of Ae. albopictus were processed with various 
bioinformatics tools to reveal protein characteristics. Finally, the comparative expression of GST Delta 
1 and 2 between control and pyriproxyfen groups was analyzed in SYBR Green qPCR with the primers 
originally designed from the obtained sequences of Ae. albopictus, and the relative gene expression in 
each sample was determined by the 2-△Ct method. The expression levels were normalized using ß-
Actin as the reference gene.  
Results: The ORF sequences of GST-D1-1 and GST-D1-2 genes of Ae. albopictus were 636 bp and 630 bp 
long and encoded proteins of 211 and 209 amino acids with predicted sizes of 23.876 kDa and 23.614 
kDa, respectively. Both GST-D1 isoforms are cytoplasmic proteins showing GST- N-terminal and GST- 
C-terminal-like domain structures. A total of 11 and 8 antigenic regions changing in the range of 6–29 
and 6–36 residues-long stretches in GST-D1-1 and GST-D1-2 were predicted using the "antigenic" tool 
embedded in the Geneious software. Relevant sequences were submitted to GenBank with relevant 
accession numbers. The characterized GST-D1-1 amino acid sequence showed the highest identity of 
99.5% to the Ae. albopictus GST-1 variant (LOC109414639) mRNA available in the transcript database 
of NCBI. GST-D1-1 was also 99.1% identical to the GST-D1-1 of Ae. aegypti available in GenBank 
(EJY57355). Mean interspecific nucleotide differences of 6.2% to 10.0% were determined between Ae. 
albopictus GST-D1-1 and other mosquitoes in different taxa such as Culex pipiens, Wyeomyia smithii, 
Uranotaenia lowii, Topomyia yanbarensis, and Anopheles darlingi. The identified GST-D1-2 amino acid 
sequence exhibited the highest identity of 99.0% to the Ae. albopictus GST-1 mRNAs of the variants 
(LOC109414639 and LOC109424805) available in the transcript database of NCBI. GST-D1-2 was also 
96.7% identical to the mRNA of GST-D1 variant of Ae. aegypti available in GenBank (LOC5568355). Mean 
interspecific nucleotide differences of 13.5% to 18.2% were found between Ae. albopictus GST-D1-2 and 
other mosquitoes in different taxa such as Cx. quinquefasciatus, Toxorhynchites rutilus septentrionalis, and 
An. moucheti. The neighbor-joining trees of both GSTs indicated a clear delineation among the mosquito 
species. The clusters of related GST isoforms of Aedes were much closer to Culex species. The qPCR 
results indicated 1.34-fold and 1.39-fold higher expression of GST-D1-1 and GST-D1-2, respectively, 
between the control and pyriproxyfen groups.  
Conclusion: This study provides unique genetic data on Delta 1 Class GSTs of Ae. albopictus, which are 
mainly involved in the detoxification of xenobiotics through physiological defense mechanisms in 
mosquitoes. We also provide further evidence that larvae of mosquitoes exposed to sublethal doses of 
pyriproxyfen which is a commonly used larvicide, express higher levels of GSTs when they reach 
adulthood. Therefore, inadequate applications during the larval stage could be important for the 
development of insecticide resistance.  
Anahtar Kelimeler: Aedes albopictus, Delta class Glutathione S-Transferase, gene expression, molecular 
characterization, qPCR 
 
This study was conducted under the ongoing project titled “Enhancing Arbovirus Surveillance and 
Risk Management in the Public Health Systems of Georgia, Turkey, and Ukraine”, supported by USA 
DTRA with the code “HDTRA12210015/SUB00003490”. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  5 SB33 1 Kasım 2023 – 15:30 – 16:30 
 

Orta Karadeniz Bölgesinden Örneklenen Sivrisineklerde (Diptera: Culicidae) 
Kanatlı Haemosporidian Parazitlerin Yaygınlığı ve Moleküler Karakterizasyonu  

 
Sadullah USLU1, Ahsen Meliha TOROSLU1, Önder DÜZLÜ1, Fatih Mehmet ŞİMŞEK2,  

Alparslan YILDIRIM1, Gökmen Zafer PEKMEZCİ3, Zuhal ÖNDER1, Arif ÇİLOĞLU1,  
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Amaç: Kanla beslenen artropodlar, medikal anlamda parazitliklerinin yanında birçok önemli patojenin 
omurgalı konaklara naklinde vektör olarak görev almaktadırlar. Bunlar arasında sivrisinekler (Diptera: 
Culicidae) oldukça önemli bir grubu oluşturmakta olup çok sayıda virüs, bakteri, protozoon ve 
nematod türlerine biyolojik ve/veya mekanik vektörlük yapmaktadır. Bu çalışmada evcil ve yabani 
kanatlılarda enfeksiyona yol açan ve evrimsel ilişkilerin açıklanmasında en iyi modellerden biri olarak 
bilinen kanatlı malariasına yol açan Plasmodium etkenleri göçmen birçok kuş türü için uygun 
ekosistemleri içeren Orta Karadeniz Bölgesinde’deki sivrisinek türlerinde araştırılmış ve belirlenen 
parazit nesillerinin genetik karakterizasyonları yapılmıştır. 
Yöntemler: Araştırma kapsamında Mayıs-Ağustos 2021 ayları arasında Samsun ve Sinop yörelerinde 
karbonışık tuzakları ile sivrisinek örneklemleri gerçekleştirilmiştir. Laboratuvarda sivrisinek örnekleri 
dişi ve erkek nesiller olarak separe edildikten sonra kan beslenmesi yapmış dişi örnekler ayrılarak 
bilgisayar destekli stereo mikroskop altında ilgili teşhis anahtarlarına göre tür identifikasyonları 
yapılmıştır. Morfolojik teşhisleri yapılan örnekler bölge ve toplama zamanına göre tür ve tür kompleksi 
temelinde gruplandırılarak %96 etil alkol içerisine alınmış ve moleküler analizlere kadar -20 °C’de 
muhafaza edilmiştir. Morfolojik tür teşhislerine göre her tür ve/veya tür kompleksinden seçilen 
örnekler ile haemosporidian pozitif belirlenen örneklerin genomik DNA izolasyonu sonrasında Mt-COI 
barkod sekans analizleri ile moleküler tür konfirmasyonları sağlanmıştır. Kan beslenmesi yapmış dişi 
sivrisineklerin baş/toraks ve abdomenleri diseke edilmiş ve bireysel olarak ilgili vücut dokularından 
gDNA izolasyonu yapılarak haemosporidan parazitlerin genotiplendirmede referans olan parsiyel 
mitokondriyal cytochrome b (cyt-b) gen bölgesinin amplifikasyonu yönünden Nested PCR’da 
araştırılmıştır. PCR sonucu elde edilen amplikonların saflaştırmaları yapıldıktan sonra cyt-b nükleotid 
dizisinin karakterizasyonu için ilgili primerler ile çift yönlü olarak Sanger Platformunda 
sekanslanmıştır. Çift yönlü DNA dizisi belirlenen izolatlara ait forward ve reverse dizilim 
kromotogramları, Geneious prime (http://www.geneious.com) yazılımı ile DeNovo Assamble 
kullanılarak işlenmiş ve ilgili gen için final konsensüs dizilim ortaya çıkarılmıştır. Daha sonra MalAvi 
veritabanında BLAST algoritması kullanılarak izolatlara ait final dizilimlerin hizalama analizleri 
yapılmış karakterize edilen izolatların genotipleri ve filogenetik yapılanmaları ortaya çıkarılmıştır. 
Bulgular: Çalışma kapsamında ışık tuzaklarıyla yakalanan toplam 772 sivrisinek örneğinin 122’si erkek 
ve 650’si de dişi nesiller olarak belirlenmiştir. Çalışma kapsamına kan beslemesi yaptığı belirlenen 
Samsun yöresinden toplam 192, Sinop yöresinden ise 111 olmak üzere toplam 303 dişi sivrisinek örneği 
morfolojik teşhis ve moleküler tür konfirmasyonları sonrası Haemosporidian parazitler yönünden 
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araştırılmıştır. Samsun yöresinden toplanan 192 örneğin türlere göre dağılımı Ochleratus caspius 69 
(%35,9), Culex pipiens 67 (%34,9), Anopheles maculipennis 44 (%22,9), Culex theileri 7 (%3,6), ve 
Coquillettidia richiardii 5 (%2,6) belirlenirken Sinop yöresinden toplanan 111 örneğin 65’i (%58,6) An. 
maculipennis, 36’sı (%32,4) Cx. pipiens, 8’i (%7,2)  O. caspius ve 2’si (%1,8) Anopheles superpictus olduğu 
tespit edilmiştir. İlgili örneklere ait baş/toraks ve abdomenlerin haemopsoridan DNA’sı yönünden PCR 
analizleri sonucu Sinop yöresinden örneklenen 36 dişi Cx. pipiens örneğinin üçünün (hem baş/toraks 
hem abdomen), Samsun yöresinden örneklenen 67 Cx. pipiens örneğinin 7’sinin (4’ü hem baş/toraks hem 
abdomen, 3’ü yalnızca baş/toraks) ve 69 O. caspius örneğinin 4’ünün (yalnızca abdomen) kanatlı 
haemopsoridina DNA’sı yönünden pozitif olduğu saptanmıştır. Sekans analizleri sonucu Samsun 
yöresinde Cx. pipiens nesillerinde belirlenen 7 izolattan 5’inin Plasmodium vaughani P_SYAT05 nesline 
ait olduğu ikisinin ise yeni bir nesil olarak en yüksek genetik yakınlığı %99,8 ile Plasmodium P_LINN1 
nesline gösterdiği belirlenmiştir. Samsun yöresinde O. caspius nesillerinde yalnızca abdomende 
belirlenen 4 izolatın üçünün Plasmodium vaughani P_SYAT05, birinin ise Plasmodium P_COLL1 nesline 
ait olduğu görülmüştür. Sinop yöresinde Cx. pipiens nesillerinde belirlenen her üç izolatın da P. vaughani 
P_SYAT05 nesline ait olduğu tespit edilmiştir. 
Sonuç: Bu çalışma ile ile Orta Karadeniz bölgesinde yayılış gösteren sivrisineklerin kanatlı malariası 
için vektörlük potansiyelleri üzerine özgün çıktılar sağlanmıştır. Elde edilen veriler hem Samsun hem 
de Sinop yöresinde kanatlı komuniteleri arasında P. vaughani P_SYAT05’in yaygın olduğuna dair 
kanıtlar sağlamıştır. Ayrıca Cx. pipiens baş/toraks pozitiflikleri bu türün belirlenen Plasmodium 
nesillerine vektörlük potansiyeli olduğuna dair özgün veriler oluşturmuştur. Diğer yandan çalışma ile 
Plasmodium P_LINN1 nesline genetik olarak yakın olan yeni bir Plasmodium nesli ortaya çıkarılmıştır. 
O. caspius izolatında belirlenen Plasmodium P_COLL1 pozitifliği de bu neslin ilgili coğrafyada 
sirkülasyonda olabileceğine dair ön veriler sağlamıştır.  
Anahtar kelimeler: Sivrisinek, kanatlı malariası, vektörlük potansiyeli, moleküler karakterizasyon, 
Orta Karadeniz Bölgesi   
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Birimi tarafından TSA-2020-10496 kod 
numarasıyla desteklenmiştir. 
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SALON A 
 
SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 06   1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 

Oturum Başkanları:  
Bayram ŞENLİK / Arif ÇİLOĞLU 
 
 
SB34. Ağrı Yöresinde Sığırlarda Hypodermosis Enfestasyonunun Yaygınlığı ve Ekonomik 
Önemi 
Gencay Taşkın TAŞÇI, Cuma SALTAN, Nilgün AYDIN, Neslihan ÖLMEZ, Mesut YİĞİT, Mesut Erdi IŞIK 
 
SB35. Tek ve Iki Konaklı Gelişim Gösteren Hyalomma scupense Kenelerinin Mitokondriyal 
Genom ve Nükleer Genler Tabanlı Moleküler Karakterizasyonu ve Filogenetik Analizleri 
Arif ÇİLOĞLU, Gupse Kübra KARADEMİR, Gürkan AKYILDIZ 
 
SB36. Bazı Yabani Memelilerde Kene Enfestasyonları: Dermacentor reticulatus’un Bozayı 
(Ursus actros)’da ilk Bildirimi 
Barış SARI, Neslihan ÖLMEZ, Nilgün AYDIN, Mete CİHAN, Mesut IŞIK, Burak BÜYÜKBAKİ 
 
SB37. Kuzey Doğu Anadolu Bölgesi’ndeki Köpeklerde Kene Kaynaklı Paraziter Patojenlerin 
Prevalansı ve Moleküler Karakterizasyonu 
Gencay Taşkın TAŞÇI, Nilgün AYDIN, Neslihan ÖLMEZ, Mesut YİĞİT, Mesut Erdi IŞIK, Zati VATANSEVER 
 
SB38. Sivas Yöresinde Koyunlardan Toplanan Kenelerde Rickettsia Soyundaki Patojenlerin 
Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 
Ufuk EROL, Ömer Faruk ŞAHİN, Osman Furkan URHAN, Recep KALIN, Kürşat ALTAY 
 
SB39. Dermacentor reticulatus (Fabricius, 1794)’un in Vitro Koşullarda Beslenmesi 
Neslihan ÖLMEZ, Barış SARI, Zati VATANSEVER 
 
SB40. Türkiye’de Hiperendemik Bölgelerden Toplanan Kenelerde Kırım-Kongo Kanamalı 
Ateşi Virüsünün Prevalansı 
Mesut YİĞİT, Ahmet DENİZ, Barış YILDIZ, Hilal BEDİR, Nazif ELALDI,  Zati VATANSEVER 
 
SB41. Molecular Determination of Hemolivia mauritanica in Hyalomma aegyptium Ticks 
and Their Principal Host Palearctic Tortoises Testudo graeca from Corum Province, Turkey 
Gönül ARSLAN AKVERAN, Djursun KARASARTOVA, Sabiha ŞENSÖZ, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 159 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 6  SB34 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Ağrı Yöresinde Sığırlarda Hypodermosis Enfestasyonunun Yaygınlığı ve 
Ekonomik Önemi 

 

Gencay Taşkın TAŞÇI1, Cuma SALTAN1, Nilgün AYDIN1, Neslihan ÖLMEZ2,  
Mesut YİĞİT1, Mesut Erdi IŞIK1 

 
Kafkas Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, 1Parazitoloji AD; 2Kars Meslek Yüksekokulu, Veterinerlik Bölümü, KARS 

E-mail: nlgnpaydin@gmail.com 

Amaç: Zorunlu myiasis sinekleri olarak bilinen Hypoderma bovis ve H. lineatum türü sineklerin larvalarının 
sığırların sırt derisi altında gelişmeleri sonucu oluşturduğu hastalık tablosuna hypodermosis adı verilmektedir. 
Bu hastalık mera hayvancılığı yapılan yerlerde yaygın olarak görülmekte, et ve süt veriminde azalmanın yanı 
sıra sığırların ölümüne de yol açabilmektedir. Ağrı yöresinde sığırlarda hypodermosisin prevalansının 
belirlenmesinin yanı sıra ırk, yaş, cinsiyet, deri rengi gibi bazı epidemiyolojik faktörlerin enfeksiyonların 
yayılmasındaki rolünün ortaya konulması ve Hypoderma spp. larvası görülen sığırların oranı dikkate alınarak 
deri fiyatlarına göre güncel ekonomik kaybın belirlenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Mart-Mayıs 2023 tarihleri arasında 18 odakta farklı ırk, cinsiyet ve beden rengine sahip 1857 sığırın 
derisinin palpasyonu ve mezbahalarda postmortem muayenesi ile Hypoderma spp. larvalarının varlığı 
araştırıldı. 
Bulgular: Sığırlarda hypodermosisin prevalansı deri palpasyonu ile %16,8 (313/1857) olarak bulundu. 
Prevalans oranları %8,7 - %23,3 arasında değiştiği gözlemlendi. Enfeste 313 sığırda toplam larva sayısı 3521 
olarak tespit edildi. Palpasyonla hayvan başına en az 1, en fazla 46 larva sayıldı ve ortalama 11.2 olarak 
belirlendi. Enfestasyon oranı bir yaşındakilerde %10,35 (53/512), iki yaşındakilerde %26,33 (94/357), üç yaş ve 
üzerindekilerde %16,80 (166/988), erkeklerde %16,39 (218/1330), dişilerde %18,02 (95/527), simental melezi 
%15,89 (124/780), montofon melezi %16,50 (135/818) ve yerli karada %20,84 (54/259) oranında olduğu tespit 
edildi. Ağrı’daki deri tüccarları ile yapılan görüşme sonucu sağlıklı derinin kg fiyatı 6 TL, Hypoderma larvası ile 
enfeste derinin kg fiyatı 3 TL ve ortalama deri ağırlığı 1 yaşındaki hayvanlarda 10, 2 yaşındaki hayvanlarda 15, 
üç ve üzeri yaştaki hayvanlarda 20 kg olduğu öğrenildi. Çalışma alanında 53 adet bir yaşında, 94 adet iki 
yaşında ve 166 adet üç yaş ve üstü yaşlı hayvanın hypodermosis ile enfeste olduğu tespit edildi. 
Hypodermosisin neden olduğu ekonomik kayıp 595 ABD Doları [(3x10x53) + (3x15x94) + (3x20x166)] (1 ABD 
Doları=26,5 TL Eylül 2023) olarak hesaplandı. Araştırmanın yapıldığı tarihte Ağrı ili genelinde 53.261 adet bir 
yaş, 68.665 adet iki yaşında ve 224.008 adet üç yaş ve üstü yaşlı hayvan bulunduğu, yaş gruplarına göre 
belirlenen prevalans oranları toplam sığır popülasyonuna (345.934) göre ayarlandığında Ağrı ilinde 
hypodermosisin neden olduğu yıllık toplam ekonomik kayıp 122.084 ABD Doları = 3.235. 215 TL olarak 
hesaplanmıştır. [(3x10x5.486) + (3x15x 18,059) + (3x20x 37.633)] 
Sonuç: Yaş arttıkça enfestasyon oranının arttığı, cinsiyete göre ise erkeklerde, ırka göre ise yerli kara ırkında 
enfestasyon oranının fazla olduğu tespit edilmiştir. Sığırlarda birim hayvan başına daha fazla verim almak için 
hastalıklara yönelik etkili ve sürdürülebilir kontrol ve korunma programlarının geliştirilmesi gerektiği 
düşünülmektedir. 
Anahtar kelimeler: Ağrı, enfestasyon, Hypoderma,  sığır 
Bu çalışma; KAÜ BAP Genel Araştırma programı kapsamında ‘’Ağrı Yöresinde Sığırlarda 
Hypodermosis Enfestasyonunun Prevalansı’’ ismi ve 2023-TS-59 proje numarası ile desteklenmiştir.  
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  6 SB35 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Tek ve İki Konaklı Gelişim Gösteren Hyalomma scupense Kenelerinin 
Mitokondriyal Genom ve Nükleer Genler Tabanlı Moleküler  

Karakterizasyonu ve Filogenetik Analizleri 
 

Arif ÇİLOĞLU1, Gupse Kübra KARADEMİR1, Gürkan AKYILDIZ2 
 

1Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KAYSERİ; 2Marmara Üniversitesi Sağlık Bilimleri 
Fakültesi, Temel Sağlık Bilimleri AD, İSTANBUL 

 
E-mail: arifciloglu@gmail.com 

 
Giriş: Bu çalışmada, farklı ekolojik tercihlere ve yaşam döngülerine sahip endofilik polimorfik bir kene 
türü olan Hyalomma scupense (syn: Hyalomma detritum)’nin tek ve iki konaklı gelişim gösteren 
formlarının yeni nesil dizileme analizleri (NGS) ile mitokondriyal genom ve nükleer genlerinin 
karakterize edilmesi ve filogenetik analizlerin yapılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışmada daha önceden detaylı morfolojik analizleri yapılmış ve Erciyes Üniversitesi 
Veteriner Fakültesi Parazitoloji Anabilim Dalı’nda -80°C’de muhafaza edilen, Kırklareli ili, Merkez ilçe, 
Çayırlı Köyü’nden toplanmış tek konaklı gelişim gösteren 3 erkek ve 2 dişi H. scupense ile Kayseri, 
Develi ilçesi, Sindelhöyük Mahallesi’nden toplanmış iki konaklı gelişim gösteren 3 erkek H. scupense 
kullanılmıştır. Kene örneklerinin DNA izolasyonu gerçekleştirildikten sonra elde edilen genomik 
DNA’lar, komple mitokondriyal genomları ve nükleer ribozomal genleri elde etmek amacıyla long-
range PCR işlemine tabi tutulmuştur. Analizler sonucunda mitokondriyal genom, iki parça halinde ve 
çakışan fragmentler şeklinde, nükleer ribozomal genler (18S rRNA, ITS1, 5.8S rRNA, ITS2 ve 28S rRNA) 
ise korunmuş bölgeler dikkate alınarak dizayn edilen primer çifti ile amplifiye edilmiştir. Elde edilen 
PCR ürünleri, daha sonra DNA dizileme kütüphanesi hazırlama işlemine tabi tutulmuş ve takiben 
oluşturulan kütüphane, NGS platformunda analiz edilmiştir. Dizileme işlemi sonunda örneklere ait 
ham veriler biyoinformatik yazılımlar kullanılarak analiz edilmiştir. Filogenetik analizler, H. scupense 
izolatlarının mitokondriyal genomları ve GenBank’ta mevcut diğer Hyalomma türlerine ait komple 
mitokondriyal genomların hizalanmasıyla oluşturulan veri seti ve yine elde edilen H. scupense 
izolatlarının ve GenBank’a kayıtlı diğer Hyalomma türlerine ait izolatların komple mitokondriyal 
genomları ve nükleer ribozomal genlerinin birleştirilmesiyle oluşturulan veri seti üzerinden 
gerçekleştirilmiştir.  
Bulgular: Long-range PCR analizleri sonucunda, yaklaşık 7868 bp ve 7255 bp’lik mitokondriyal genom 
fragmentlerinin ve 8150 bp uzunluğundaki hedef nükleer ribozomal genlerin amplifikasyonu başarılı 
bir şekilde gerçekleştirilmiştir. Mitokondriyal genomların toplam baz uzunluklarının yaklaşık 14.729 
bp olduğu görülmüş ve 13 protein kodlayan gen, 22 transfer RNA geni, 2 ribozomal RNA geni, iki 
kontrol bölgesi ve üç tick-box motif içeren halkasal bir DNA molekülü şeklinde yapılandıkları 
belirlenmiştir. Nükleer ribozomal gen dizi uzunluklarının ise 8135 bp olduğu tespit edilmiştir. Yapılan 
filogenetik analizlerde toplam 8 Hyalomma türüne ait 64 sekans kullanılmıştır. Analizlerde kullanılan 
tüm izolatların komple mitokondriyal genomlarının (yaklaşık 14.729 bp) yanında bu dizilimlere nükleer 
ribozomal genlerin de birleştirilmesiyle oluşturulan yaklaşık 23.060 bp uzunluktaki sekanslar 
hizalanmış ve kapsamlı filogenetik analizler gerçekleştirilerek yüksek bootstrap ve olasılık değerlerine 
sahip filogenetik ağaçlar elde edilmiştir. Elde edilen ağaçlar incelendiğinde Hyalomma türlerinin iki ana 
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gruba ayrıldığı gözlenirken H. scupense izolatlarının monofiletik bir yapılanma gösterdiği ancak tek 
konaklı ve iki konaklı gelişim gösteren kenelere ait izolatların farklı branch’larda kümelendikleri 
görülmüştür.  
Sonuç: Bu çalışmada tek ve iki konaklı gelişim gösteren H. scupense kenelerinin mitokondriyal genom 
ve nükleer genler tabanlı karşılaştırmalı moleküler karakterizasyonu gerçekleştirilmiştir. Ayrıca elde 
edilen mitokondriyal genomların ve nükleer ribozomal genlerin kullanılmasıyla oluşturulan yüksek 
çözünürlüklü filogenetik ağaçlar ile Hyalomma türlerinin filogenetik ilişkileri kapsamlı bir şekilde 
incelenmiştir. 
Anahtar Kelimeler: Hyalomma, mitokondriyal genom, kene, nükleer ribozomal genler, yeni nesil 
dizileme 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TSA-2023-
12942 kodlu proje ile desteklenmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  6 SB36 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Bazı Yabani Memelilerde Kene Enfestasyonları: Dermacentor reticulatus’un 
Bozayı (Ursus actros)’da ilk Bildirimi 

 
Barış SARI1, Neslihan ÖLMEZ2, Nilgün AYDIN1, Mete CİHAN2, Mesut IŞIK1, Burak BÜYÜKBAKİ3 

 
Kafkas Üniversitesi, 1Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD; 2Kars Meslek Yüksekokulu, Veterinerlik Bölümü;  

3Veteriner Fakültesi, Yabani Hayvan Hastalıkları ve Ekoloji AD, KARS 
 

E-mail: neslihan_gunduz@hotmail.com 
 
 

Amaç: Yabani hayvanlar, ektoparazitlerin ve vektörlük yaptıkları birçok patojenin yaşam döngülerinde 
önemli rol oynamakla birlikte insan ve evcil hayvanlar için rezervuar konumunda bulunmaktalardır. 
Yaban hayvanlarını enfeste eden kene türlerinin tespit edilmesi, parazitlerin yaşam döngülerinin 
açıklanabilmesi, olası yeni konakların bildirilmesi, kene kaynaklı patojenlerin bulaşmasındaki rollerinin 
belirlenmesi için büyük önem arz etmektedir. Çalışmamızda yabani memelilerde görülen kene 
türlerinin raporlanması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Mart-Eylül 2023 tarihleri arasında Kafkas Üniversitesi Yaban Hayatı Koruma, Kurtarma, 
Rehabilitasyon Uygulama ve Araştırma Merkezi’ne (KAÜ-YHKKRUAM) hasta olarak getirilen dört 
adet yaban hayvanının tür teşhisi yapıldıktan sonra ektoparaziter muayeneleri yapılmıştır. Toplanan 
kene örnekleri %70’lik alkol içerisine alınarak laboratuvara getirilmiş ve stereo mikroskopta 
literatürlerden yararlanılarak tür teşhisleri yapılmıştır. İki farklı kızıl tilki (Vulpes vulpes), bir bozayı 
(Ursus arctos) ve bir vaşaktan (Lynx lynx) toplam 23 adet kene örneği toplanmıştır.  
Bulgular: Kızıl tilkinin birinde Ixodes hexagonus (15♀), diğer kızıl tilkide Haemaphysalis erinacei (1♀, 
4♂), bozayıda Dermacentor reticulatus (1♀), vaşakta ise Haemaphysalis erinacei (1♀, 1♂) türleri tespit 
edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile bahsi geçen yaban hayvanlarında görülen kene türleri Kars’ta ilk kez bildirilmiş 
olup, bozayıda Dermacentor reticularus Türkiye’de ilk kez bildirilmiştir.  
Anahtar Kelimeler: Bozayı, Kene, Tilki, Vaşak, Yabani Hayvanlar 
 
Bu çalışma Kafkas Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinatörlüğü tarafından desteklenmiştir 
(Proje numarası: 2023-TS-32). 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  6 SB37 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Kuzey Doğu Anadolu Bölgesi’ndeki Köpeklerde Kene Kaynaklı Paraziter 
Patojenlerin Prevalansı ve Moleküler Karakterizasyonu 

 
Gencay Taşkın TAŞÇI1, Nilgün AYDIN1, Neslihan ÖLMEZ2, Mesut YİĞİT1,  

Mesut Erdi IŞIK1, Zati VATANSEVER1 
 

Kafkas Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, 1Parazitoloji AD, KARS;  
2Kafkas Üniversitesi Kars Meslek Yüksekokulu, Veterinerlik Bölümü, KARS 

E-mail: nlgnpaydin@gmail.com 

 
Amaç: Babesiosis, theileriosis ve hepatozoonosis gibi köpeklerin kene kaynaklı parazitik patojen 
enfeksiyonları, dünya çapında subtropikal ve tropikal bölgelerde yaygındır. Bu hastalıkların 
bulaşmasında, bugüne kadar 956 türü (Türkiye'de 47 tür) tespit edilen Ixodidae familyasındaki keneler 
rol oynamaktadır. Bu çalışma, Türkiye'nin Kuzey Doğu Anadolu Bölgesi'ndeki asemptomatik 
köpeklerde kene kaynaklı paraziter patojenlerin (KKPP'ler) (Babesia spp., Theileria spp., Hepatozoon spp.) 
prevalansını ve moleküler karakterizasyonunu belirlemek amacıyla yapılmıştır.  
Yöntem: Çalışma klinik olarak sağlıklı 400 köpek üzerinde gerçekleştirildi ve kan örnekleri PCR ve RLB 
teknikleri kullanılarak analiz edildi. Kene kaynaklı paraziter patojen enfeksiyonlar ile köpeklerin 
cinsiyeti, yaşı, cinsi arasındaki ilişki kikare testi kullanılarak belirlendi.  
Bulgular: 18S rRNA PZR ile incelenen köpek DNA örneklerinin %13,5'inde (54/400) Babesia spp., 
Theileria spp., ve Hepatozoon spp., pozitiflik tespit edildi. RLB ile %24,3 (97/400) olarak bulundu. İki 
Theileria ovis, iki Babesia canis ve iki Hepatozoon canis izolatının sekans analizi referans izolatlarla %100 
benzerlik gösterdi. Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi'nde köpeklerde Theileria ovis enfeksiyonlarına ilk kez 
bu çalışmada tespit edildi.  
Sonuç: Bu çalışma ile Kuzeydoğu Anadolu Bölgesi'nde köpeklerde Babesia canis, Hepatozoon canis ve 
Theileria ovis’in varlığı bölgede bildirilmiş olup bölgedeki köpeklerde Theileria ovis’in bildirimi ilk kez 
bu çalışma ile yapılmıştır.  
Anahtar kelimeler: Köpek, Moleküler karakterizasyon, Prevalans, KKPP 
 
Bu çalışma; TÜBİTAK tarafından Hızlı Destek Programı (1002) kapsamında 120O868 proje numarası 
ile desteklenmiştir.  
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  6 SB38 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Sivas Yöresinde Koyunlardan Toplanan Kenelerde Rickettsia Soyundaki 
Patojenlerin Moleküler Yöntemlerle Araştırılması 

 
Ufuk EROL1, Ömer Faruk ŞAHİN1, Osman Furkan URHAN2, Recep KALIN3, Kürşat ALTAY1 

 
1Sivas Cumhuriyet Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, SİVAS; 2Et Süt Kurumu, Sivas Et Kombinası 

Müdürlüğü, SİVAS; 3Sivas Cumhuriyet Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, Mikrobiyoloji AD, SİVAS 

 
E-mail: ufukerol@cumhuriyet.edu.tr 

 
Amaç: Dünyanın hemen hemen tüm bölgelerinde yaşayabilen ve önemli vektörlerden birisi olarak 
bilinen keneler bakteriyel, paraziter ve viral çok sayıda hastalık etkenine vektörlük yapmaktadır. 
Keneler, insanların sivrisineklerden sonra ikinci en önemli vektörü iken, hayvanların en fazla hastalık 
bulaştıran ektoparazitleridir. Rickettsia soyu (Aile: Rickettsiaceae, Takım: Rickettsiales) çok sayıda türü 
kapsamakla birlikte, soy temelinde; spotted fever grup (SFG), typhus grup (TG), Rickettsia bellii grup ve 
Rickettsia canadensis grup olmak üzere dört gruba ayrılmaktadır. Spotted fever grupta (SFG) yer alan 
türler bilinen en eski kene kaynaklı patojenlerdendir. Bu gruptaki türler insanlarda ciddi hastalıklara 
neden olabilmektedir. Bu çalışmanın amacı Sivas ilinin farklı bölgelerinde koyunlardan toplanan 
kenelerde Rickettsia soyundaki patojenlerin varlığı ve dağılımı moleküler yöntemlerle araştırılması ve 
filogenetik analizinin yapılmasıdır. 
Yöntem: Çalışma materyali Sivas ilinin farklı bölgelerinde koyunlardan toplanan kenelerle 
oluşturulmuştur. Toplanan kenelerin tür identifikasyonları morfolojik özelliklerine göre yapılmıştır. 
Kenelerin tür identifikasyonu yapıldıktan sonra her bir havuzda 1-20 kene olacak şekilde 
gruplandırılmış ve beş Rhipicephalus bursa, beş Haemaphysalis sulcata, beş Hyalomma marginatum ve iki 
Hyalomma dentritum olmak üzere 17 kene havuzu oluşturulmuştur. Kene havuzlarından gDNA 
izolasyonunda ticari ekstraksiyon kiti kullanılmıştır. Ekstraksiyon süreci kitin protokolüne göre 
yapılmış ve elde edilen gDNA’lar PCR’da kullanılıncaya kadar -20ºC’lik derin dondurucuda muhafaza 
edilmiştir. Kene havuzlarından elde edilen gDNA’larda Rickettsia soyundaki patojenlerin 
araştırılmasında etkenin ompA geninin ~630 bp kısmını çoğaltan 190-70 (5’-ATG GCG AAT ATT TCT 
CCA AAA -3’) ve 190.701 (5’- GTT CCG TTA ATG GCA GCA TCT -3’) primerler kullanılmıştır. PCR 
işleminden ürünler agaroz jele yüklenmiş ve ~630 bp amplikon görülen örnekler pozitif olarak kabul 
edilmiştir. Pozitif örneklerde bulunan Rickettsia soyundaki patojenin identifikasyonu çift yönlü DNA 
dizi analizi işlemi ile yapılmıştır. DNA dizi analizinde PCR aşamasında kullanılan primer çifti 
kullanılmıştır. DNA dizi analizi sonucunda elde edilen dizilimler Finch TV (version 1.4.0) (Geospiza 
Inc., Seattle, Washington, DC, ABD) programı kullanılarak açılmış ve chromatogramlar kalite skoru 
açısından değerlendirilmiştir. Konsensus sekanslar MEGA-11 (Version 11.0.13) programı ile 
oluşturulmuştur. Elde edilen konsensüs sekanslar GenBank’ta bulunan sekanslarla benzerlik açısından 
karşılaştırılmıştır.  
Bulgular: Çalışma kapsamında incelenen 17 kene havuzunun dördünde (iki R. bursa, bir H. sulcata ile 
bir H. marginatum) Rickettsia spp. DNA’sı tespit edilmiştir. DNA dizi analizi sonucunda oluşturulan 
konsensüs sekanslar GenBank’ta mevcut Rickettsia soyundaki patojenlerle nükleotid benzerliği 
açısından karşılaştırılmış ve Rickettsia aeschlimannii izolatlarıyla %99,48-100 benzerlik tespit edilmiştir.  
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Çalışma sonucunda belirlenen konsensüs sekanslar Türkiye’de Hyalomma marginatum (Erişim 
numarası: OM127937, MK922636, MK726322), İtalya’da Hyalomma lusitanicum  (MH532238), Çin’de 
Hyalomma asiaticum (MH932058), Gana’da Amblyomma variegatum’da (OQ331040) tespit edilen Rickettsia 
aeschlimannii izolatlarıyla %100 oranında, Lübnan’da Rhipicephalus sanguineus (KY233239), Türkiye’de 
Hyalomma excavatum (KF791253) ve Haemaphysalis punctata (MF383574) %99,83 oranında, Lübnan’da 
Hyalomma anatolicum (KY233238) ve Zambia’da Hyalomma spp. (LC565690) tespit edilen R. aeschlimannii 
izolatlarıyla %99,48 oranında nükleotid benzerliğine sahip olduğu belirlenmiştir. 
Sonuç: Bu çalışma ile Sivas ilinde koyunlardan toplanan R. bursa, H. sulcata ve H. marginatum türü 
kenelerde R. aeschlimannii tespit edilmiştir. R. aeschlimannii insanlarda yüksek ateş, karaciğer 
bozuklukları, deri döküntüsü gibi klinik semptomlara neden olmaktadır. Kenelerin R. aeschlimannii 
dışında zoonoz bakteriyel, viral ve paraziter patojenleri nakledebildiği göz önüne alındığında bölgede 
yaşayan insanlara keneler ve kene kaynaklı patojenlerden korunmaya yönelik bilinçlendirme 
çalışmalarının yapılması gerektiği düşünülmektedir.  
Anahtar Kelimeler: DNA dizi analizi, Kene, Koyun, PCR, Rickettsia aeschlimannii, Sivas 
 
Bu çalışma Sivas Cumhuriyet Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi (CÜBAP) 
tarafından V-2023-128 proje numarası ile desteklenmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU  6 SB39 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Dermacentor reticulatus (Fabricius, 1794)’un in vitro Koşullarda Beslenmesi 
 

Neslihan ÖLMEZ1, Barış SARI2, Zati VATANSEVER2 
 

Kafkas Üniversitesi 1Kars Meslek Yüksekokulu, Veterinerlik Bölümü, KARS; 
 2Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KARS 

 
E-mail: neslihan_gunduz@hotmail.com 

 
 

Amaç: Ixodid keneler, yeryüzünde geniş yaygınlık gösteren, insan ve hayvanlarda parazitlenen zorunlu 
kan emici ektoparazitler olup, bakteriyel, viral, protozoal ve diğer patojenleri nakletme yetenekleri 
nedeniyle en önemli vektörler arasında yer almaktalardır. In vitro besleme sistemi, laboratuvar hayvanı 
kullanımının sayısını azaltılması, vektörlük özelliklerinin yakından incelenmesi ve kene kaynaklı 
patojenlerin biyolojilerinin açıklanması için büyük önem arz etmektedir. Kenelerin yapay besleme 
çalışmaları, uzun yıllardır farklı kene türleri ve yöntemler ile denenmekte fakat laboratuvarlarda rutin 
kullanımda henüz yer almamaktadır.  
Yöntem: Bu çalışmada, Dermacentor reticulatus (Fabricius, 1794)’un in vitro beslenmesini sağlamak için 
önceden kullanılmış olan silikon membranlı yapay besleme sistemi uyarlanmıştır. Silikon membranlı 
besleme ünitesi, manuel olarak defibrine edilmiş sığır kanı ile farklı glikoz düzeyleri ve uyarıcılar 
kullanılarak oluşturuldu. Bunun için 121 tane erişkin dişi D. reticulatus türü kene örneği kullanıldı. Aynı 
zamanda D. reticulatus’un larva ve nimf formları beslenme amacıyla denemelere tabi tutuldu.  
Bulgular: In vitro beslemede kullanılan D. reticulatus kenelerinin tutunma oranı %42,14 (51/121), doyma 
oranı %86,27 (44/51) olarak belirlenirken, ağırlık ortalamaları 241,2 mg olarak ölçüldü. Silikon 
membranlı yapay beslenme ünitesinde, kenelerin larva ve nimf formları tutunmayı gerçekleştiremedi.  
Sonuç: Kenelerin in vitro beslenmesi Türkiye’de ilk defa çalışılmış olup, Dermacentor reticulatus’un 
erişkin formları silikon membranlı yapay besleme ünitesinde beslenmeleri başarı ile sonuçlanmıştır. 
Mevcut çalışma sonuçlarının ileride yapılacak olan in vitro besleme denemelerine ve literatür bilgisine 
katkıda bulunacağı sonucuna varılmıştır.  
Anahtar Kelimeler: Dermacentor reticulatus, In vitro, Silikon Membran, Türkiye, Yapay Besleme 
 
Bu çalışma Kafkas Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinatörlüğü tarafından desteklenmiştir 
(2016-TS-87).  
Bu çalışma 23.12.2019 tarihinde KAU Sağlık Bilimleri Enstitüsü, Veteriner Parazitolojisi Anabilim 
Dalında Doktora Tezinden üretilmiştir. 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 6  SB40 1 Kasım 2023 – 17:00 – 18:30 
 

Türkiye’de Hiperendemik Bölgelerden Toplanan Kenelerde Kırım-Kongo 
Kanamalı Ateşi Virüsünün Prevalansı 

 
Mesut YİĞİT1, Ahmet DENİZ2, Barış YILDIZ3, Hilal BEDİR2, Nazif ELALDI4, Zati VATANSEVER1,3 

 
Kafkas Üniversitesi, 1Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD; 2Tıp Fakültesi Parazitoloji AD; 3Yaşam Bilimleri ve 

Teknoloji Araştırma Merkezi, KARS; 4Cumhuriyet Üniversitesi Tıp Fakültesi Enfeksiyon Hastalıkları AD, SİVAS 
 

E-mail: mesut.vet@gmail.com 

 
Amaç: Bu çalışmada, konak arayan ve hayvanların üzerinden toplanan kenelerde KKKA virusunun 
varlığını ortaya koymak ve elde edilen verileri haritalandırmak ve transovarial naklil durumunu ortaya 
koymaktır.  
Yöntem: Geçmişte ve günümüzde İnsan KKKA olgularınının gözlendiği köyler ve bunlar etrafındaki 
tarım arazileri çalışma alanı olarak seçilmiştir. Konak arayan keneleri toplamak için bayraklama vb gibi 
yöntemler yerine Hyalomma türlerine yönelik stratejiler kullanılmıştır. Toplanan keneler canlı olarak 
laboratuvara getirilmiş, lokasyon, tür, cinsiyet ve konaklarına göre ayırılarak havuzlanmıştır (1-7 
kene/havuz). Doymuş dişi keneler havuzlanmayarak yumurtlamak için inkubatöre alınmıştır. 
Yumurtadan çıkan larvalar 50-250 bireylik havuzlara ayrılmıştır. Tüm havuzlar -80 0C’de muhafaza 
edilmiş ve daha sonra bunlardan DNA/RNA ekstraksiyonu yapılmıştır. Elde edilen RNA örnekleri ile 
qPCR yapılmış ve pozitif havuzlar belirlenmiştir. Prevalans hesaplaması için R Studio programında 
CDC’nin havuz örneklerinde prevalans hesaplanmasına yönelik geliştirdiği R kütüphanesi 
kullanılmıştır (R library: PooledInfectionRate (https://github.com/CDCgov/PooledInfRate, CDC, Bard 
Biggerstaff). 
Bulgular ve Sonuç: Toplam 155 köy civarındaki 259 noktadan 3749 kene toplanmıştır. Bunların %60 
(2233)’ı hayvanlardan, %40 (1516)’ı yerden toplanmıştır. Genel prevalans %5,81 olurken, hayvanlardan 
toplananlarda bu oran %5,38 olmuştur. Toplanma alanlarındaki veriler 200 km2’lik altıgen alana 
uyarlandığında, 91 alandan 30’unda pozitiflik bulunmuş ve bu alanlarda prevalansın 0 ile %18 arasında 
değiştiği görülmüştür (Şekil 1). Konak arayan kenelerde havuzlara göre prevalans değişiklik 
göstermiştir. Tek test edilen kenelerde prevalans %13 olurken 2, 3, 4, 5 bireyli havuzlarda bu %1 ile %4 
arasında kalmıştır. 
Anahtar kelimeler: Kene, Hyalomma, vektör, Kırım Kongo Kanamalı Ateşi 
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Şekil 1. Kenelerde KKKA prevaalansının 200km2’lik alanlara göre dağılımı. 
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Molecular Determination of Hemolivia mauritanica in Hyalomma aegyptium 
Ticks and Their Principal Host Palearctic Tortoises Testudo graeca from 

Corum Province, Turkey 
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Aim: In this study, the blood samples of Testudo graeca (Testudinidae) tortoises and their ticks Hyalomma 
aegyptium were examined for Hemolivia mauritanica, a hemogregarine protozoans by molecularly. It was 
suggested that the occurrence of co-evolution within the Testudo-Hyalomma-Hemolivia host–parasite 
complex, previously.  

Method: The total of 25 (18♂, 7♀) individuals of T. graeca were captured by hand in opportunistic 
encounters by walking through the convenient tortoise habitats in September 2022 in Corum Province 
of Turkey. All body surfaces of tortoises were thoroughly checked for the presence of ticks. The 
infestation prevalence with H. aegyptium was 100 %, a single tick species. The total of 125 ticks (90♂, 
35♀), 5 ticks from each tortoise for pooling were collected in labelled tubes containing 96% ethanol and 
then blood samples were collected from the dorsal coccygeal vein of tortoises in tubes with EDTA. The 
presence of H. mauritanica was investigated by PCR method in ticks and blood samples.  

Result and Conclusions: Overall, 100% of the tick pools and blood samples were infected with H. 
mauritanica. H. mauritanica is the most widely distributed blood parasite of turtles worldwide. The high 
percentage of this parasite found in H. aegyptium ticks and their tortoise hosts confirms the co-evolution 
theory within the Testudo-Hyalomma-Hemolivia host–parasite complex.  

Key words: Tick, Tick borne diseases, Hemogregarine protozoans 
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Molecular Survey on Leishmania infantum Prevalence in Rural Regions’ Dogs 
of Babol County, Northern Iran 

 
Yazdan KHODABAKHSHI1, Mohammad SADAGHIAN2*, Yashar AMINZADEH3,  

Mehdi AMIRHOOSHANGI4, Ehsan JAVADI5 
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SHABESTAR, IRAN; 2Department of Pathobiology, School of Veterinary Medicine, Shabestar branch, Islamic 
Azad University, SHABESTAR, IRAN; 3Veterinary Medicine student, School of Veterinary Medicine, Shabestar 

branch, Islamic Azad University, SHABESTAR, IRAN; 4Veterinary Medicine student, School of Veterinary 
Medicine, Tabriz branch, Islamic Azad University, TABRIZ, IRAN; 5Veterinary Medicine student, School of 
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E-mail: Drmsadvet@yahoo.com 

Objective: Visceral leishmaniasis (VL) caused by the protozoan parasite Leishmania infantum, is a significant 
and life-threatening parasitic disease which is endemic in some areas of Iran, with dogs considered to be the 
main reservoir of the parasite. Also, the prevalence of canine visceral leishmaniasis (CVL) ranges from 14.2% 
to 17.4% according to serological studies. It has been demonstrated that infected but asymptomatic dogs 
probably are sources of the parasite for phlebotomine sandfly vectors which have the ability to infect humans, 
as well as other domestic and wild animals. With the progressive prevalence of clinical leishmaniasis and 
asymptomatic infections in dogs, sensitive diagnostic techniques are required particularly in rural regions, 
given the close contact of the rural dogs to human inhabitants. This survey, aimed to investigate the prevalence 
rate of CVL using PCR, as the precise diagnostic techniques to have substantial information for controlling the 
infection in a new suspected area, Babol surrounding rural regions located in Mazandaran province, Northern 
Iran.    
Methods: To investigate the rate of infection in the areas’ rural dogs, blood samples were randomly collected 
from 96 dogs residing in the area. The samples were transferred to the laboratory at the cold chain status and 
the samples’ DNA were extracted, and subjected to the 2 step- conventional PCR targeting kinetoplast 
minicircle DNA and internal transcribed spacer 1, 5.8S ribosomal RNA genes and the products validated by 
gel electrophoresis, and the resulting bands were captured and examined using a gel documentation system. 
Results: Nine out of the 96(9.4%) samples examined, were found to be positive for Leishmania spp, and 
consequently, 7 (7.3%) were positive for Leishmania infantum. Among these, 16.1% of male dogs and 3.1% of 
female dogs were PCR-positive. Also, the results indicated that 0%, 12.5%, 7.7% and 8% of less than 6-month, 
6-18 month, 18-36 and more than 36-month age groups' dogs, were positive respectively. All the PCR-positive 
cases were stray dogs and no case of PCR-positivity was observed among the herd and guard dogs. 
Furthermore, 33.3% of the examined dogs with CVL related signs versus 6.5% of dogs lacking infection related 
signs were positive. Statistical analysis revealed no significant differences in the infection rates based on age, 
related clinical signs, sampling regions, and the type of dog, except for gender, where the positivity rate was 
higher in male dogs compared to the females (P=0.021). 
Conclusion: The infection rate in the rural dogs of Babol County was evaluated as relatively low compared to 
other endemic areas’ recorded rates in Iran, but considering the zoonotic significance of infection, 
recommendations were made to implement continuous monitoring in the targeted community, encompassing 
both rural and urban areas, as well as monitoring of wild reservoirs. 
Key words: Leishmania infantum, Dog, PCR, Babol, Iran  
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Orta Karadeniz Bölgesi'nde Phlebotomus major Nesillerinde Zoonotik 
Karakterli Leishmania (Mundinia) martiniquensis’in Saptanması ve Moleküler 

Karakterizasyonu: Türkiye İçin İlk Kayıt  
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USLU1, Zuhal ÖNDER1, Didem PEKMEZCİ4, Emrah ŞİMŞEK5, Osman İBİŞ6, Abdullah İNCİ1 
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Amaç: Leishmania martiniquensis son yıllarda Mundinia alt soyunda identifiye edilen ve global yayılma 
potansiyeli gösteren önemli bir zoonoz Leishmania türü olarak ortaya çıkmıştır. L. martiniquensis Asya, 
Avrupa ve Amerika’nın çeşitli bölgelerinde insan ve hayvan vakalarında sık olarak bildirilmeye 
başlanmış olup gün geçtikçe global olarak halk sağlığı açısından önemi de artmaktadır. L. martiniquensis 
ve aynı soy altında yer alan L. orientalis ile L. chancei’nin insanlarda deri leishmaniasis, visseral 
leishmaniasis ve mukokutanöz leishmaniasis’e neden olduğu bilinmektedir. Vakaların özellikle HIV ile 
enfekte ve bağışıklık sistemi zayıf hastalarda görüldüğü kaydedilmiştir. Türkiye’de günümüze kadar 
L. (Mundinia) martiniquensis kaynaklı insan vakası bildirilmemiştir. Leishmania (Mundinia) 
martiniquensis’in potansiyel vektörleri üzerine halen belirsizlikler bulunmakta olup Culicoides ve 
Phlebotomine kum sinekleri (Sergentomyia, Phlebotomus, Lutzomyia) potansiyel vektörler olarak 
nitelenmektedir. Bu çalışmada Orta Karadeniz Bölgesinin Samsun ilinden örneklenen kum sineklerinin 
Leishmania türleri açısından araştırıldığı 119O732 kodlu TÜBİTAK-MEHSR ikili iş birliği projesi 
kapsamında L. martiniquensis üzerine elde edilen bulgular sunulmuştur. 
Yöntem: Çalışma kapsamında 2020 ve 2021 yıllarının Mayıs-Eylül ayları arasında Orta Karadeniz 
Bölgesinde CDC ışık tuzakları kurularak kum sineği örneklemleri yapılmıştır. Örneklerin morfolojik ve 
moleküler teşhislerini takiben genomik DNA (gDNA) izolasyonları yapılmış, gDNA havuzları 
oluşturulmuş (her bir örneğe ait gDNA’dan 5µl alınarak 5 örnek içeren 25µl DNA) ve Leishmania 
kinetoplast DNA’sı yönünden spesifik TaqMan prob bazlı qPCR’da analiz edilmiştir. qPCR ile pozitif 
değerlendirilen örneklere ait gDNA izolatlarında moleküler tür identifikasyonu ve filogenetik analizler 
için ITS1 ve CYTB gen bölgelerinin amplifikasyonu ve sekans analizleri yapılmıştır. Elde edilen 
sekansların Geneious prime yazılımı üzerinden blastn algoritması ile GenBank’ta mevcut Leishmania 
izolatlarına ait ilgili gen bölgesi sekanslarıyla hizalamaları yapılarak moleküler tür identifikasyonları 
ve karakterizasyonları sağlanmıştır, filogenetik yapılanmaları uygun modellerle araştırılmıştır. 
Bulgular: Araştırma yöresinden toplanan 2020 sezonunda 525, 2021 sezonunda 924 olmak üzere toplam 
1449 dişi örneğin gDNA’larından oluşturulan toplam 290 gDNA havuzunun incelenmesi sonucu 2020 
sezonu için iki, 2021 sezonu için ise üç havuzda pozitiflik tespit edilmiştir. Sonraki basamakta bu 
havuzlarda yer alan toplam 25 örneğin bireysel gDNA’ları qPCR’da analiz edilerek Samsun yöresinden 
beş, Sinop yöresinden bir olmak üzere toplam altı P. major örneği ile Sinop yöresinden P. tobbi’ye ait bir 
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örneğin pozitif olduğu belirlenmiştir. Kum sineklerinden elde edilen toplam yedi izolatın ITS-1 ve 
CYTB sekanslarının GenBank’ta blastn analizi sonucunda bir P. major izolatında L. martiniquensis 
DNA’sı identifiye edilmiştir. Karakterize edilen L. martiniquensis L51M izolatının Tayland’da insanlar 
ve potansiyel vektör olarak Culicoides arakawae’de saptanmış izolatlarla birlikte kümelendiği ve aynı soy 
altında yer alan L. ernietti ve L. orientalis’in oluşturduğu taksona yakın olduğu görülmüştür. L51M 
izolatının CYTB sekans analizine göre L. infantum izolatlarından ortalama %10 genetik farklılık 
gösterdiği, GenBank veri tabanındaki L. martiniquensis izolatlarına ise %99,8-%100 benzer olduğu 
belirlenmiştir.   
Sonuç: Bu çalışma ile L. martiniquensis’in ülkemizdeki varlığına dair ilk kayıtlar sağlanmıştır. Ayrıca 
parazitin kum sineklerinden P. major nesillerinde varlığı da ilk kez gösterilmiştir. L. martiniquensis 
üzerinde hala az sayıda çalışma bulunmakla birlikte, ilginç olarak dünya çapında varlıkları ve farklı 
konakları enfekte etme kapasiteleri son zamanlarda yapılan çalışmalarla gösterilmeye başlanmıştır. 
Elde edilen sonuçlar P. major’ün bu parazitin bulaşma dinamiklerindeki rolü veya etkinliği noktasında 
ayrıntılı araştırmalara ihtiyaç olduğunu göstermektedir. Diğer yandan çalışma sonuçları zoonotik 
önemi yüksek olan L. martiniquensis’in Karadeniz Bölgesinde başta Culicoides sinekleri olmak üzere 
vektör-patojen-konak bütününde detaylı olarak araştırılması gerekliliğini de ortaya çıkarmıştır.   
Anahtar Kelimeler: Leishmania martiniquensis, Phlebotomus major, moleküler teşhis, filogenetik 
karakterizasyon, Orta Karadeniz Bölgesi, Türkiye 

 
Bu çalışma, 119O732 kodlu TÜBİTAK-MEHSR ikili iş birliği projesi tarfından desteklenmiştir. 
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Leishmania tropica Enfeksiyonlarının Makrofaj Polarizasyonu Üzerindeki 
Etkilerinin Araştırılması 
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Amaç: Leishmania sp. enfeksiyonlarının memeli ana konak hücresi olan makrofajlarda polarizasyona etki ettiği 
bilinmektedir. Farklı Leishmania tür ve alt türlerinin polarizasyona olan etkisinin farklı olduğu ve hastalığın 
seyrinde bu etkinin önemli olduğu bilinmektedir. Çalışmamızda, Türkiye’de görülen kutanöz leishmaniasisin 
ana etkeni olan Leishmania tropica’nın makrofaj polarizasyonuna etkisinin belirlenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Bu çalışmada, lokal L. tropica suşu ve primer insan makrofajlarının ex-vivo enfeksiyon modeli 
üzerinde genetik ve immünolojik belirteçler, akış sitometrisi ve reverse transcriptase-real time PCR (RT-qPCR) 
yöntemleri ile incelenmiştir. İnsan kanından izole edilen periferik kan mononükleer hücreleri (PBMC), 7 gün 
boyunca granülosit makrofaj koloni uyarıcı faktör (GM-CSF) ile stimüle edilmiş ve var olan monositlerin 
makrofajlara dönüşmesi sağlanmıştır. Elde edilen makrofajlar lokal L. tropica suşu ile enfekte edilmiş ve sonraki 
analizler için kullanılmıştır. Akış sitometrisi yöntemi ile monosit/makrofaj (CD11b), M1 (CD80) ve M2’ye 
(CD163, CD209 ve CD206) özgü yüzey belirteçlerinin ifade seviyeleri incelenmiştir. RT-qPCR yöntemi ile 
enfekte ve enfekte olmayan makrofajlardaki polarizasyon ilişkili genlerin (ARG-1, NOS2a, IDO1, IRF4, CCL1 
ve CCL22) ifadesindeki değişimler incelenmiştir. 
Bulgular: Akış sitometrisi analizlerinde enfeksiyon varlığında M1 ya da klasik aktivasyona ait belirteç olan 
CD80’in yüzdesinin düştüğü, M2 ya da alternatif aktivasyon belirteçi olan CD163’ün ise arttığı 
gözlemlenmiştir. Ancak, diğer M2 belirteçleri olan CD206 ve CD209’un yüzdelerinin düştüğü gözlemlenmiştir. 
M2 aktivasyonu ile ilişkili olan ARG1 geninin ifadelenmesinin enfeksiyona bağlı olarak anlamlı şekilde arttığı; 
M1 aktivasyon ile ilişkili olan NOS2a ve IDO1 ifadelenmesinin ise anlamlı şekilde azaldığı görülmüştür. M2 
ilişkili IRF4’ün ifadelenmesi de anlamlı olarak azalmıştır. CCL1 ve CCL22 ifadelenmesindeki değişiklikler 
istatistiksel olarak anlamlı bulunmamıştır.  
Sonuç: Enfeksiyon varlığının hücreleri çoğunlukla alternatif polarizasyona yönlendirdiği hem hücre yüzey 
belirteçleri hem de gen ekspresyon düzeylerinde gözlemlenmiştir. M2’ye ait bazı belirteçlerin düşüşü ise, 
Leishmania bağımlı aktivasyonda M2 makrofaj alt kategorilerinin de etkili olduğunu düşündürmektedir. Bu 
nedenle, L. tropica enfeksiyonunun makrofaj alt tipleri ile olan ilişkisini araştıran ileri çalışmalara ihtiyaç vardır. 
Anahtar kelimeler: Leishmania spp., makrofaj, makrofaj polarizasyonu, ex-vivo, PBMC 
Bu bildiri, Nevin Taymaz’ın Yüksek Lisans tez çalışması kapsamında olup Ege Üniversitesi 29627 nolu 
Bilimsel Araştırma Projesi ve kısmen Japonya KAKENHİ projesi destekleri ile gerçekleştirilmiştir.  
BAP projesinde yer alan Kardelen Yetişmiş ve Hamid Alizadeh, çalışmanın bu kısmına katkı 
sağlamadıkları için feragat alınmıştır.  
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Amaç: Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) tarafından ihmal edilen tropikal hastalıklar grubunda sınıflandırılan leishmaniasis, 
dünya çapında halk sağlığını önemli ölçüde tehdit eden bir hastalıktır. Ülkemiz dahil olmak üzere toplamda 102 ülke ve 
bölgede endemik olarak seyreden bu hastalık, 350 milyondan fazla insanı tehdit etmektedir. Leishmaniasisin klinik 
formlarının arasında en ağır seyredeni visceral leishmaniasis (VL) olup tüm dünyada insanlarda yüksek mortalite ve 
morbidite ile seyretmektedir. VL esas olarak Leishmania infantum ve L. donovani tarafından oluşturulmaktadır. Leishmania 
türleri konak immun mekanizmalarından kaçınmak için geniş ölçekte stratejiler geliştirmişlerdir. Bu çerçevede özellikle 
monosit derive makrofajlar başta olmak üzere hayvan ve insan konak hücrelerinin çeşitli in vivo ve in vitro modelleri konak-
parazit etkileşiminde immun sistem modülasyonu araştırmalarında kullanılmaktadır. Biyoteknolojideki gelişmeler 
ışığında çeşitli patojenlerin yol açtığı enfeksiyonlarda sitozolik DNA duyarlı sinyalin bir birleşen noktası olarak interferon 
genlerinin stimülatörü (STING) konak-patojen etkileşimine katıldığı belirlenmiştir. Bu araştırmada fare makrofaj hücre hattı 
kullanılarak L. infantum enfeksiyonunda STING aracılı immun yanıtların ve ilgili yangısal sitokin sekresyonlarının 
araştırılması ve özgün verilerin sağlanması amaçlanmıştır. 
Yöntem: Çalışmada kullanılan L. infantum suşu uygun complete mediuma aktarılıp 26°C’de kültüre edilmiştir. Kültür 
içinde çoğalmanın durağan fazına geçen promastigotlar (5–6 gün) PBS ile resüspanse edilerek Fare makrofaj hücre hattının 
enfeksiyonunda kullanılmıştır. Fare makrofaj hücre hattı hem bazal düzeyde hem de 2'3'-cGAMP ligand yardımı ile STING 
sinyal yolağı uyarılarak enfekte edilmiş ve 3, 6, 12, 24, 48, 72 saat dilimlerinde örnekler alınmıştır. Kültürden alınan 
örneklerin yayma preparatları oluşturularak fikse edilmiş ve sonrasında Diff-Quick (Laborclin) ile boyanarak enfeksiyon 
indeksi (uptake oranı) hesaplanmıştır. Sonraki basamakta carboxyfluorescein succinimidyl ester (CFSE) ile parazitler 
boyanarak enfeksiyon saatlerine göre Flow sitometrik analiz ile enfeksiyon yüzdesi ve indeksi (uptake oranı) tespit 
edilmiştir. İlgili zaman dilimleri için örnekler kullanılarak western blot analizi ile STING, CGAS, NFKB proteinlerinin 
ekspresyonları belirlenmiş olup, Real Time PCR kullanılarak sitokin yanıt ekspresyon düzeyleri tespit edilmiştir. 
Bulgular: Yapılan analizler sonucunda 2'3'-cGAMP ile STING yolağı aktive edilen Fare Makrofaj hücre hattında normal 
makrofajlara kıyasla enfeksiyon oranı ve parazit alımı daha fazla tespit edilmiştir. L. infantum ile enfekte edilen 
makrofajlarda 48 ve 72. saatlerde STING ve CGAS ekspresyonlarının arttığı gösterilmiştir. L. infantum ile enfekte 
makrofajlarda NFKB proteinlerinin zayıf ekspresyonu nedeni ile parazitin fare makrofaj hücrelerinde apoptoz sinyal 
yolağını bloklayarak hücre ölümünden kaçışı ve parazitin bu yol ile diğer doku ve organlara yayılıyor olabileceği 
değerlendirilmiştir. 
Sonuç: Bu çalışma ile L. infantum’a karşı STING aracılı immun yanıtların modülasyonu ve regülasyonu noktasında özgün 
veriler elde edilmiştir.  
Anahtar Kelimeler: L. infantum, fare makrofaj, Raw 264.7, STING 
 
Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TDK-2022-12281 kodlu 
proje ile desteklenmiştir.  
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Alfa/gama-Mangostinin Sitotoksik ve Antileishmanial Aktivitesinin Araştırılması 
 

Ayşegül DALMIZRAK1, Yener ÖZEL2 

 
1Balıkesir Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Biyoloji AD; 2Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR 

 
E-mail: yener_ozel@hotmail.com 

 
Amaç: Mangostin (Clusiaceae bitki ailesi, Garcinia mangostana L.) Güneydoğu Asya ülkelerine özgü 
tropikal bir ağaçtır. Ağacın meyvesinin besin değeri içerdiği lif, vitamin, mineral, flavanoid, folat, 
tannin, saponin, antosiyanin ve terpenden ötürü oldukça yüksektir. Bununla birlikte, türde bulunan 
ana fitokimyasallar antibakteriyel, antifungal, antimalaryal, antioksidant, proapoptotik, antiproliferatif, 
antinosiseptif, antiinflammatuvar, nöroprotektif, hipoglisemik ve antiobezite gibi birçok biyolojik 
etkiye sahip ksantonlardır. Ksantonların farklı tiplerinin antikanser etkisi ve yara iyileşmesi üzerine 
etkileri de araştırılmaktadır. Leishmaniasis, protozoon bir parazit olan Leishmania'nın neden olduğu 
vektör kaynaklı bir enfeksiyondur. Küresel olarak tahminen 12 milyon kutanöz leishmaniasis (KL) 
vakası görülmekte ve her yıl iki milyon yeni vaka ortaya çıkmaktadır. KL yaklaşık 100 ülkede 
endemiktir ve toplam riskli nüfus yaklaşık 350 milyon kişidir. Son yıllarda mevcut antileishmanial 
ilaçlara dirençli türlerin ortaya çıkması tedavide güçlük yaratmakta ve yeni antileismanial etkili 
moleküllerin araştırılmasına gereksinim duyulmaktadır. Bu çalışmada, alfa ve gama mangostin gibi 
doğal aktif bileşenlerin sitotoksik ve antileishmanial etkinliğinin belirlenmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: Bu çalışmada kullanılan alfa- ve gama-mangostinin saf ve analitik formu Cayman 
Chemical’dan (29108/26675) sağlanmıştır. A/g-mangostinin sitotoksik aktivitesi L929 fibroblastlara 
karşı MTT yöntemi ile belirlenirken antileishmanial aktivitesi ise L. tropica suşuna karşı sıvı 
mikrodilüsyon yöntemi ile saptanmıştır. Ayrıca etken maddelerin seçicilik indeksi (SI) hesaplanmıştır.  
Bulgular: Alfa ve gama mangostinin fibroblastlara karşı sitotoksik aktivitelerinin 24, 48 ve 72. saatlerde, 
sırasıyla, 12,77-10,15 µM ve 25,57-15,99 µM aralığında, antilesihmanial etkinliklerinin ise aynı zaman 
dilimlerinde sırasıyla, 38,54-25,85 µg/ml ve 80,99-45,51 µM arasında değiştiği saptanmıştır. Her iki 
ksantonun da güçlü antilesihmanial etkinlik ancak düşük seçicilik gösterdiği (SI<1) tespit edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ksantonların antileishmanial potansiyelinin yorumlanmasının, düşük seçicilik 
seviyesi göz önüne alındığında net olmadığını göstermektedir. Literatürdeki mevcut veriler, özellikle 
paralel sitotoksisite verileri mevcut olmadığında, çok dikkatli yorumlanmalıdır. Ksantonların 
antileishmanial etkinliğinin en üst düzeye çıkarılması ve toksisiteyi azaltmak için kombinasyon 
stratejileri yada yapısal modifikasyon çalışmalarının yapılması önerilmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Alfa-mangostin, gama-mangostin, leishmaniasis, L. tropica 
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Artemisia vulgaris ve Berberis vulgaris Bitki Ekstreklerinin Leishmania major 
Üzerine Etkinliği: in vitro ve ex vivo Çalışma 

Tülay AKSOY, Nogay GİRGİNKARDEŞLER, İ. Cüneyt BALCIOĞLU, Ali KİLİMCİOĞLU 

 
Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA 

 
E-mail: tulay.aksoy@inonu.edu.tr 

 
Amaç: Leishmaniasis tedavisinde kullanılan ilaçların maliyetinin ve toksik etkisinin yüksek olması, 
kullanılan ilaçlara karşı direnç gelişmesi gibi nedenler tedavide kullanılabilecek alternatif etken madde 
ve yeni ilaç adaylarının araştırılmasını gerektirmektedir. Çalışmamızda, Artemisia vulgaris ve Berberis 
vulgaris bitki ekstrelerinin Leishmania major promastigotları ve amastigotları üzerine in vitro ve ex vivo 
antileishmanial etkinliğinin araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazit Bankası’nda saklanan L. major 
promastigotlarına karşı in vitro antileishmanial aktivite (IC50promastigot) CelltTiter-glo ve 
hemositometri yöntemleri, L. major amastigotlarına karşı ex vivo antileishmanial aktivite ise 
(IC50amastigot) Giemsa boyalı preparatların mikroskobik incelenmesi ile araştırılmıştır. Elde edilen 
IC50promastigot, IC50amastigot ve CC50 değerleri kullanılarak seçicilik indeks (SI) değerleri 
hesaplanmıştır.  
Bulgular: Artemisia vulgaris ve B. vulgaris bitki ekstrelerinin CC50 değerleri sırasıyla 465,2 µg/mL ve 
357,7 µg/mL olup sitotoksik aktivite göstermemiştir. Artemisia vulgaris ve B. vulgaris bitki ekstrelerinin 
L. major promastigotları üzerine in vitro antileishmanial aktivite sırasıyla (IC50promastigot) 460,9 
µg/mL ve 352 µg/mL, L. major amastigotları üzerine ex vivo antileishmanial aktivite (IC50amastigot) 
179,7 µg/mL ve 76,8 µg/mL olarak saptanmıştır. CC50, IC50(promastigot) ve IC50(amastigot) değerleri 
kullanılarak hesaplanan SI değerleri; A. vulgaris ve B. vulgaris bitki ekstrelerinin L. major promastigotları 
ve amastigotları için ≥1’den büyük olarak belirlenmiştir.  
Sonuç: Sonuç olarak, A. vulgaris ve B. vulgaris bitki ekstrelerinin sitotoksik aktivite göstermeyip L. major 
promastigotları ve amastigotları üzerine antileishmanial aktivite göstermesi çalışmanın amacı olan 
antileishmanial etken maddeler saptanması konusunda önemli ve ümit verici bir gelişme olarak 
değerlendirilmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Antileishmanial etki, Artemisia vulgaris, Berberis vulgaris, Leishmania major 
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Hibrit Gümüş Nanoparçacık Komplekslerinin Antileishmanial Aktivitesinin 
Araştırılması 

 
Yener ÖZEL1, İbrahim ÇAVUŞ2, Umut YILMAZ3, Mehmet ÇELEBİ4, Ayşegül DALMIZRAK5,  

Feyzullah TOKAY6, Sema BAĞDAT6, Gülhan VARDAR ÜNLÜ1, 
Ahmet ÖZBİLGİN2, Mehmet ÜNLÜ1 

 
1Balıkesir Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR; 2Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi 

Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA; 3Balıkesir Üniversitesi Sağlık Bilimleri Enstitüsü Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR; 
4Balıkesir Devlet Hastanesi Tıbbi Mikrobiyoloji Laboratuvarı, BALIKESİR; 5Balıkesir Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi 

Biyoloji AD, BALIKESİR; 6Balıkesir Üniversitesi Fen Edebiyat Fakültesi Analitik Kimya AD, BALIKESİR 

 
E-mail: yener_ozel@hotmail.com 

 
Amaç: Leishmaniasis, protozoon bir parazit olan Leishmania'nın neden olduğu vektör kaynaklı bir 
enfeksiyondur. Vektör dişi tatarcık sineğidir. Küresel olarak tahminen 12 milyon kutanöz leishmaniasis 
(KL) vakası görülmekte ve her yıl iki milyon yeni vaka ortaya çıkmaktadır. KL yaklaşık 100 ülkede 
endemiktir ve toplam riskli nüfus yaklaşık 350 milyon kişidir. DSÖ, KL'yi kontrol altına alınamayan ve 
ihmal edilen bir tropikal hastalık olarak tanımlamaktadır. Çoğu KL hastası için intralezyonel tedavi ilk 
seçenek iken, mukokutanöz ve yayılmış tutulumu olan vakalarda ise sistemik bir tedavi yaklaşımı 
gerekmektedir. Son yıllarda mevcut antileishmanial ilaçlara dirençli türlerin ortaya çıkması tedavide 
güçlük yaratmakta ve yeni antileishmanial etkili moleküllerin araştırılmasına gereksinim 
duyulmaktadır. Bu çalışmada, cinnamaldehyde (Cin), carvacrol (Car) ve thymol (Tim) gibi doğal aktif 
bileşenler ile sentezlenen hibrit gümüş nanoparçacıklarının, sitotoksik ve antileishmanial etkinliğinin 
belirlenmesi ve antileishmanial ilaçlar ile sinerjisinin araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Bu çalışmada gümüş molekülünün (Ag), nanoparçacık (AgNP) olarak sentezi yapılmıştır. 
Sentez için çevre dostu bir indirgeyici ve stabilleştirici reaktif olan amiloz kullanılmıştır. Okside amiloz 
cinnamaldehyde (Cin) gümüş (OA-CinAgNP), okside amiloz carvacrol (Car) gümüş (OA-CarAgNP) ve 
okside amiloz thymol (Tim) gümüş (OA-TimAgNP) olmak üzere üç çeşit hibrit nanoparçacık 
sentezlenmiştir. Elde edilen bu nanoparçacıkların karakterizasyonu FT-IR spektrometresi ile 
yapılmıştır. Sentezlenen nanoparçacıkların, sitotoksik aktivitesi L929 fibroblastlara karşı MTT yöntemi 
ile belirlenirken antileishmanial aktivitesi L. tropica (MHOM/AZ/1974/SAF-K27) suşuna karşı sıvı 
mikrodilüsyon yöntemi ile saptanmış ve nanoparçacıkların seçicilik endeksi (SI) hesaplanmıştır. 
Nanoparçacık komplekslerinin pentostam ve miltefosin ile sinerjik etkileşimleri ise dama tahtası 
(Checkerboard) yöntemi ile belirlenmiştir.  
Bulgular: FT-IR spektrumu ile elde edilen kanıtlar, amiloz yüzeyinin Ag ve Cin, Car ve Tim ile başarılı 
bir şekilde kaplandığını göstermekte ve bu komplekslerin okside amiloz kullanılarak başarılı bir şekilde 
sentezlenebildiğini ifade etmektedir. OA-CinAgNP, OA-CarAgNP ve OA-TimAgNP hibrit 
nanoparçacık komplekslerinin fibroblastlara karşı sitotoksik aktivitelerinin 24, 48 ve 72. saatlerde, 
sırasıyla, 209,6-169,5 µg/ml, 190,4-172,3 µg/ml ve 286,4-259,8 µg/ml aralığında, antilesihmanial 
etkinliklerinin ise sırasıyla, 66,04-53,87 µg/ml, 54,44-47,01 µg/ml ve 78,14-58,33 µg/ml arasında değiştiği 
saptanmıştır. Nanoparçacıkların güçlü antileishmanial etkinlik gösterdiği ve seçicilik endeksinin (SI) > 
3 olduğu tespit edilmiştir. Kombinasyon testleri sonucunda ise tüm nanoparçacık komplekslerinin hem 
pentostam hem de miltefosin ile sinerjik etkileşim gösterdiği saptanmıştır.  
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Sonuç: Bu çalışmada, kabul edilebilir seçicilik gösteren ve güçlü antileishmanial etkinliği tespit edilmiş 
olan hibrit AgNP’lerin mevcut ilaçlar ile sinerjik etkileşim göstermesi, çok daha düşük dozlarda da etkili 
olarak toksisitesinin düşürülmesi, toksik yan etkilerin en aza indirilmesi, direnç gelişiminin önlenmesi 
ve yeni ilaç kombinasyonlarının tasarlanması açısından tedaviye olumlu katkı sunabilir. 
Anahtar Kelimeler: Carvacrol, cinnamaldehyde, gümüş nanoparçacık, leishmaniasis, L. tropica, okside 
amiloz, sinerji, thymol 
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Oturum Başkanları:  
Yusuf ÖZBEL / Suha K. ARSERİM 
 
 
SB49. Batı Karadeniz Bölgesi'nde Yaygınlık Gösteren Phlebotomus major ve P. kandelakii 
Nesillerinin Mitokondriyal Gen Sekans Analizlerine Dayalı Filogenetik Karakterizasyonu 
Gupse Kübra KARADEMİR, Gökmen Zafer PEKMEZCİ, Mübeccel ATELGE, Kardelen YETİŞMİŞ, Yusuf ÖZBEL, Alparslan 
YILDIRIM, Sadullah USLU, Gamze YETİŞMİŞ, Seray TÖZ, Didem PEKMEZCİ, Abdullah İNCİ 
 
 
SB50. Güneydoğu Anadolu Bölgesi İllerinde Kum Sineklerinin Neonikotinoid İnsektisitlere 
Karşı Hassasiyetlerinin Araştırılması 
Suha K. ARSERİM, Hüseyin ÇETİN, M. Emin LİMONCU, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL Kardelen YETİŞMİŞ,  
Zeph Nelson OMONDI, Sefer Özer BABAT, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
 
SB51. Muş İlinde Kum Sineği (Diptera: Psycodidae: Phlebotomine) Türleri ve Elementer 
Leishmania Enfeksiyonları 
Suha K. ARSERİM, M. Emin LİMONCU, Muhammed NALÇACI, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL, Kardelen YETİŞMİŞ,  
Zeph Nelson OMONDI, Sefer Özer BABAT, M. Kirami ÖLGEN, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
 
SB52. Investigation of Sand Fly (Psychodidae: Phlebotominae) Species and the Presence of 
Leishmania Parasites in the Leishmaniasis Endemic Area in Manisa Province 
Suha K. ARSERİM, Ahmet ÖZBİLGİN, M. Emin LİMONCU, Seray TÖZ, Yusuf ÖZBEL, Samiye DEMİR,  
Zeph Nelson OMONDI, İbrahim ÇAVUŞ, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
 
SB53. Bir Yumurtacı Tavuk Işletmesinde Dermanyssus gallinae’nin Farklı Kafes Katlarındaki 
Dağılımı 
Mehmet ÖZÜİÇLİ, Levent AYDIN, Cengiz GÖKBULUT, Veli Yılgör ÇIRAK 
 
 
SB54. Türkiye’de Kuzey Anadolu’da Dağılım Gösteren Bazı Reptillerin Ektoparazit 
Faunasının Araştırılması 
Gökhan EREN, Mustafa AÇICI 
 
 
  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 181 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 8  SB49 2 Kasım 2023 – 17:00 – 18:00 
 

Batı Karadeniz Bölgesi'nde Yaygınlık Gösteren Phlebotomus major s.l. ve  
P. kandelakii Nesillerinin Mitokondriyal Gen Sekans Analizlerine Dayalı 

Filogenetik Karakterizasyonu 
 

Gupse Kübra KARADEMİR1, Gökmen Zafer PEKMEZCİ2, Mübeccel ATELGE3, Kardelen 
YETİŞMİŞ4, Yusuf ÖZBEL4, Alparslan YILDIRIM1, Sadullah USLU1, Gamze YETİŞMİŞ1,  

Seray TÖZ4, Didem PEKMEZCİ5, Abdullah İNCİ1 
 

1Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, KAYSERİ; 2Ondokuz Mayıs Üniversitesi Veteriner 
Fakültesi Su Ürünleri Hastalıkları AD, SAMSUN; 3Kastamonu Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, 
KASTAMONU; 4Ege Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, İZMİR; 5Ondokuz Mayıs Üniversitesi Veteriner 

Fakültesi İç Hastalıkları AD, SAMSUN 
 

E-mail: gupsekarademir@gmail.com 
 
Amaç: Kum sinekleri (Diptera: Psychodidae), insan ve hayvan sağlığı açısından önem arz eden 
leishmaniasis, bartonellosis ve tatarcık humması gibi tıbbi açıdan önemli hastalıklara vektörlük 
yapmalarıyla önem arz eden dipteran sineklerdir. Larissious alt cinsine ait Phlebotomus major s.l. ve P. 
kandelakii, visseral leishmaniasis etkeni olan Leishmania infantum'un önemli iki vektörüdür. Bu 
araştırmada kompleks bir takson olan P. major s.l ve P. kandelakii’nin Batı Karadeniz Bölgesi'nde 
yaygınlık gösteren nesillerinin mitokondriyal sitokrom oksidaz I (COI) ve sitokrom b (CYTB) gen 
sekansları temelinde filogenetik karakterizasyonlarının yapılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışma kapsamında ön gözlem verileriyle kanin leishmaniasis vakalarının artış gösterdiği 
Kastamonu’nun İnebolu ilçesi araştırma bölgesi olarak belirlenmiştir. İlgili ilçeye bağlı toplam 11 odağa 
2021 yılı Haziran ayında ve 2022 yılı Ağustos ayında CDC ışık tuzakları kurularak örneklem 
gerçekleştirilmiştir. Tuzaklar içerisinden toplanan kum sinekleri diğer sinek türlerinden ayrıştırılarak 
saf etanol içerisinde soğuk zincirde laboratuvara intikal ettirilmiştir. Kum sineği örneklerinin morfolojik 
teşhislerinin sağlanması amacıyla baş ve genitalya kısımları diseke edilmiş ve kalıcı preparat haline 
getirilmiştir. Elde edilen preparatlar ışık mikroskobu altında incelenerek kum sineklerinin morfolojik 
identifikasyonları tamamlanmıştır. Diseksiyon işlemi sonrasında örneklerin kalan vücut bölümlerinden 
(abdomen, thorax, kanatlar ve bacaklar) bireysel olarak genomikDNA (gDNA) izolasyonu yapılmıştır. 
Elde edilmiş olan gDNA izolatlarından mt-COI ve CYTB barkod gen bölgesi amplifiye edilmiş ve elde 
edilen amplikonlar saflaştırıldıktan sonra Sanger sekanslama platformunda sekans analizine tabi 
tutulmuştur. mt-COI ve CYTB gen bölgesi sekansları uygun biyoinformatik araçlarla işlenerek 
izolatlara ait konsensus sekanslar elde edilmiş ve BLAST analizleriyle karakterizasyonları sağlanmıştır. 
Filogenetik analizler amacıyla her iki gen bölgesi için çalışmada elde edilen sekanslarla birlikte 
Dünyanın çeşitli bölgelerinden GenBank veri tabanına kayıtlı izolatları içeren veri setleri oluşturulmuş 
ve uygun modellerle filogenetik ağaçlar şekillendirilmiştir.  
Bulgular: Çalışma alanından belirlenen tarihler içerisinde toplam 1889 kum sineği örneği toplanmıştır. 
Örneklerin 1596'sının (%84,49) P. major s.l. ve 253'ünün (%13,40) P. kandelakii olduğu tespit edilmiştir. P. 
major s.l'a ait mt-COI dizilerine dayalı 9 ve CYTB dizilerine dayalı 4 haplotip karakterize edilmiştir. P. 
kandelakii türünde mt-COI dizilerine dayalı 4 ve CYTB dizilerine dayalı 3 haplotip tespit edilmiştir. mt-
COI ve CYTB sekans veri setlerinin filogenetik analizleri sonucunda çalışmada belirlenen izolatların 
dünyanın çeşitli bölgelerinden rapor edilen izolatlarla birlikte tür veya tür kompleksi bazında 
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monofiletik kümelenme gösterdiği belirlenmiştir. mt-COI filogenetik analiz sonuçlarına göre P. major 
s.l. için 7 yeni, 2 bilinen; P. kandelakii için 3 yeni, 1 bilinen haplotip belirlenmiştir. CYTB gen bölgesinden 
yapılan filogenetik analiz sonuçlarına göre ise P. major s.l için 4 yeni, 3 bilinen; P. kandelakii için 3 yeni 
haplotip tespit edilmiştir. mt- COI ve CYTB gen gölgelerinin analizleri sonucu belirlenen ilgili 
haplotiplerin hepsi ülkemizin Karadeniz bölgesinden bildirilen haplotiplerle kümelenmiştir. Ayrıca 
çalışmada elde edilen ve GenBank'ta mevcut izolatlardan oluşturulan filogenetik veri setlerinin analizi, 
P. major s.l grubu içerisinde yüksek haplotip çeşitliliği olduğunu ortaya çıkarmıştır (COI = 0,933, Cytb = 
0,714). P. kandelakii türü için de benzer şekilde haplotip çeşitliliğinin yüksek olduğu görülmüştür (COI 
= 0,978, Cytb = 1,000). mt-COI ve CTYB veri setlerinden hesaplanan ortalama intraspesifik genetik 
farklılık, P. major s.l için %0,9 ve %1,4 ve P. kandelakii için %1,0 ve %0,2 olarak belirlenmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile Batı Karadeniz Bölgesi’nin Kastamonu yöresinde yaygınlık gösteren P. major s.l 
ve P. kandelakii’nin moleküler epidemiyolojisi ve genetik çeşitliliği üzerine özgün veriler sağlanmıştır. 
Anahtar Kelimeler: Phlebotomus major s.l., Phlebotomus kandelakii, Filogenetik karakterizasyon, Batı 
Karadeniz Bölgesi: Türkiye 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TCD-2021-
11185 kodlu proje ile desteklenmiştir. 
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Güneydoğu Anadolu Bölgesi İllerinde Kum Sineklerinin Neonikotinoid 
İnsektisitlere Karşı Hassasiyetlerinin Araştırılması 
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Amaç: Kum sinekleri (Diptera: Psychodidae), leishmaniasisin etkeni olan Leishamania cinsi parazitlerin, 
bakterilerin ve phlebovirüslerin vektörleridirler. Bu çalışmanın amacı, Güneydoğu Anadolu Bölgesinde 
bulunan bazı leishmaniasis endemik alanlardaki kum sineği popülasyonları üzerine dört neonikotinoid 
(thiamethoxam, dinotefuran, acetamiprid ve imidacloprid) insektisitin etkinliğinin araştırılmasıdır. 
Yöntem: Kum sineği örnekleri bu bölgede 6 ilde (Şanlıurfa, Diyarbakır, Mardin, Şırnak, Adıyaman, 
Gaziantep) toplam 27 lokaliteden, CDC ışık tuzakları yardımıyla toplanmıştır. Aktif maddeler, Sağlık 
Bakanlığı tarafından sivrisinek ve ev sinekleri için önerilen uygulama dozunda (0,25 g ai/m2) ve daha 
düşük dozları (0,125 g ai/m2 0,0625 g ai/m2) test edilmiştir.  DSÖ tarafından önerilen test protokolüne 60 
dakika boyunca sineklerinin knockdown (düşüş) oranları ile 24 saatlik sonunda ölüm oranları 
kaydedilmiştir. KDT50 ve KDT90 knockdown değerleri ile IBM SPSS Statistics 20 programında probit 
regresyon analizi yapılarak değerleri bulunmuştur. 
Bulgular: Dinotefuran ve acetamiprid ile yapılan etkinlik testlerinde tüm lokalitelitelerde ve 
konsantrasyonlarda 24 saat sonra %100 ölüm gözlenmiştir. Test edilen bütün kum sineği 
popülasyonlarının bu iki etken maddeye hassas oldukları saptanmıştır. Ancak thiamethoxam ile 
yapılan etkinlik testlerinde sadece Şırnak’ta Alataş ve Gaziantep’te Altınüzüm popülasyonlarının 
hassas oldukları gözlenmiştir. Diğer lokalitelerde belirlenmiş konsantrasyonlara karşı doğrulanması 
gereken bir direnç ya da dirençli popülasyonlar oldukları düşünülmektedir. Imidacloprid etken 
maddesi ile yapılan etkinlik testlerinde Mardin ilindeki tüm popülasyonların belirlenmiş 
konsantrasyonlara dirençli olduğu ortaya çıkmıştır. Şanlıurfa’da Büyüktaşlıca ve Altınlı, Diyarbakır’da 
Demirli ve Şırnak’ta Şenoba popülasyonlarının 24 saat sonundaki %100 mortalite oranı imidacloprid’e 
duyarlı oldukları göstermiştir. Diğer lokalitelerde de doğrulanması gereken direncin varlığı tespit 
edilmiştir.  
Sonuçlar: Bu bölgede imidacloprid ve thiamethoxam’ın plansız bir şekilde kullanılmaya devam 
edilmesi durumunda doğrulanması gereken direncin olduğu alanlarda direnç gelişecek, direnç gelişmiş 
olduğu düşünülen alanlarda çevre sağlığının ve hedef dışı canlıların olumsuz yönde etkilenmesine 
neden olacaktır. Bu durumun önlenmesi için, kullanılan insektisitlerin direnç durumu izlenmeli, 
gerektiği takdirde insektisitler değiştirilerek kullanılmalı ya da sinerjist maddeler ile kullanımı 
düşünülmelidir. 
Anahtar Kelimeler: Kum Sineği, İnsektisit, Neonikotinoid, Leishmaniasis, Türkiye  
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Muş İlinde Kum Sineği (Diptera: Psycodidae: Phlebotomine) Türleri ve 
Elementer Leishmania Enfeksiyonları 
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Amaç: Phlebotomine kum sinekleri (Diptera: Psychodidae), leishmaniasis, bartonellosis ve çeşitli virüslerin 
biyolojik vektörüdürler. Ülkemizde Doğu Anadolu bölgesinde Muş ili leishmaniasis açısından endemik alandır. 
Bu kapsamda çalışmamızda Muş ilinin kum sineği faunasının belirlenmesi ve kum sineği türlerinde Leishmania 
paraziti varlığının moleküler yöntemlerle belirlenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Sağlık Bakanlığı, Türkiye Halk Sağlığı il müdürlüklerinden alınmış verilere (leishmaniasis olguların 
görüldüğü odaklar) göre kum sineği örneklerin toplanacağı köyler veya mahalleler belirlenmiştir. Bu doğrultuda 
Muş ilinde Ağustos 2020 tarihinde, 5 ilçeden toplam 13 köyde, CDC ışık tuzakları kullanılarak kum sineği örnekleri 
toplanmıştır. Tür tayini için kum sineklerinin baş ve genital organları disseke edilerek preparat yapılıp, önceden 
yayınlanmış tayin anahtarları kullanılarak morfolojik tür tayinleri yapılmıştır. Tür tayini sonrasında, kum sineği 
türlerinin dağılışı coğrafik yazılım programı (ArcGIS 10.2) kullanılarak dağılım haritaları hazırlanmıştır. Toplanan 
dişi örnekler tür ve lokalite bazında gruplara ayrılarak en fazla 30 örnek içeren havuzlar oluşturulmuştur. Bu 
havuzlardan ilk olarak Roche High Pure Template Preparation Kit kullanılarak, protokole uygun şekilde DNA 
izolasyonu gerçekleştirilmiştir. İzolasyondan sonra ITS-1 bölgesini hedefleyen primer ve prob kullanarak PZR 
yöntemi ile Leishmania spp. varlığı araştırılmıştır. 
Bulgular: Muş ilinde yapılan çalışmalar sonucunda 2235 kum sineği örneği toplanmıştır. Tür tayini sonuçlarına 
göre Phlebotomus cinsine ait 9, Sergentomyia cinsine ait 1 olmak üzere toplam 10 kum sineği türü saptanmıştır. Bu 
türler arasında dominant tür olarak P. perfiliewi (%58,57), daha sonra ise P. papatasi ve P. jacusieli türleri öne 
çıkmaktadır. Yapılan ITS-1 PZR sonuçları erime eğrileri değerlendirildiğinde, 3 farklı türe ait havuzda parazit 
varlığı saptanmıştır. Birer adet Adlerius spp ve P. tobbi havuzunda L. tropica ve bir P. papatasi havuzunda L. 
infantum/donovani pozitifliği saptanmıştır. 
Sonuç: Muş, ilinde gerçekleştirilen bu projede leishmaniasis hastalığının görüldüğü endemik alanlarda 10 kum 
sineği türü saptanarak ülkemizde visseral ve kutanöz leishmaniasise sebep olan L. İnfantum’un vektörü ve P. 
perfiliewi ve L. major’un vektörü P. papatasi çalışma alanından elde edilen türlerin % 80’inden fazlasını oluşturan 
dominant türler olarak bulunmuşlardır. Çalışma alanında yoğun olarak görülen Phlebotomus cinsine ait bu iki 
türün Leishmania parazitlerini taşıyabilecek olası vektör türler olduğu tespit edilmiştir. Vektör-parazit ilişkisi 
açısından değerlendirildiğinde, kesin vektör olmayan türlerde tespit edilen Leishmania türleri, kum sineğinin kan-
besin kaynağından beslenmelenmelerinin yanı sıra bu türlerin vektörlüklerinin daha detaylı araştırılması gerektiği 
sonucuna varılmıştır. 
Anahtar kelimeler: Sand fly, Phlebotomus, Leishmania, Muş, Turkey 
Bu çalışma 1001 projeleri kapsamında (Proje No:118Z362) TÜBİTAK tarafından desteklenmiştir.  
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Investigation of Sand Fly (Psychodidae: Phlebotominae) Species and the 
Presence of Leishmania Parasites in the Leishmaniasis Endemic Area in 

Manisa Province 
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Objective: Phlebotomine sand flies spread Leishmania, bacteria and viruses that affect humans and animals in many 
countries around the world and cause canine leishmaniasis (CanL) in dogs. In this study, it was aimed to detect sand 
fly species in endemic areas in Manisa province, to investigate the presence of DNA of Leishmania parasites in the 
female sand flies captured from the study area and to contribute to the assessment of potential risks and vector 
control against vector-borne diseases in our country by making distribution vectors of possible vector species. 
Methods: Sand fly samples were collected from 14 locations where leishmaniasis was seen in Manisa with the help 
of CDC light traps. They were dissected and then morphologically identified according to previously published 
keys. DNA isolation was performed on the samples. With the Rotor-Gene device program real-time PCR (ITS1 
probe) test was used to determine both the presence of the Leishmania parasite and the melting point according to the 
type of Leishmania parasite. In distinguishing between L. donovani and L. infantum, which cannot be distinguished 
according to their melting point, the target gene region was amplified with a primer pair designed specifically for the 
cysteine protease B (cpb) gene regions. The obtained PCR amplification products were visualized with SYBR Green 
nucleic acid dye and 3% agarose gel electrophoresis under UV light. Distribution maps of the sand fly species were 
prepared with the Geographic Information Systems software (ArcGIS 10.2). 
Results: Total 2050 sand fly sample was collected including 6 species belonging to the genus Phlebotomus (P. papatasi, 
P. major s.l, P. tobbi, P. alexandri, P. sergenti s.l and P. simici), 2 species belonging to the genus Sergentomyia (S. minuta 
and S. dentata). 178 pools were made from the female samples obtained, and the positivity of Leishmania was detected 
in 12 pools. Among these, 3 P. tobbi, 1 P. major s. l. and 1 P. alexandri pool was found positive with L. donovani,  2 P. 
tobbi, 3 P. major s. l. pool was found positive with L. infantum and L. tropica was found positive in 2 P. papatasi pools. 
Conclusion: The first detection of L. donovani DNA in sand flies in our country and its finding in proven vector P. 
alexandri species is one of the most important results obtained in this study. Distribution maps were prepared for risk 
areas. It is thought that the obtained results reveal the data about the distribution and vector roles of sand flies in 
Manisa province and will contribute to the assessment of potential risks and vector control programs in the fight 
against vector-borne diseases in our country. 
Key words: Sand fly, Leishmania, vector, Manisa, Turkey 
 
This study was supported by the Manisa Celal Bayar University Scientific Research Projects 
Coordination Unit. Project Number: 2018-117’  
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Bir Yumurtacı Tavuk Işletmesinde Dermanyssus gallinae’nin Farklı Kafes 
Katlarındaki Dağılımı 
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Giriş: Kırmızı tavuk akarı (Dermanyssus gallinae), dünya çapında olduğu kadar ülkemizde de yumurta 
tavuklarının önemli ektoparazitlerinden biridir. Bu akar, yumurta üretiminin azalması, yem dönüşüm 
oranlarının ve yumurta kalitesinin düşmesi (kabuk incelmesi ve kabukta kan lekeleri), bazı bakteriyel 
ve viral hastalıklara vektörlük etmesi gibi sebeplerden dolayı yumurta endüstrisinde önemli ekonomik 
kayıplara neden olur. Bu çalışma, D. gallinae’nin kümes içinde kafes katları arasındaki dağılımını 
belirlemek amacıyla yapılmıştır.  
Yöntemler: Üç katlı, konvansiyonel (geleneksel) tip kafeslere sahip bir yumurtacı tavuk çiftliği, kafes 
katları arasındaki akar dağılımı açısından bir yıl boyunca takip edilmiştir. Bu amaçla D. gallinae varlığını 
saptamakta kullanılan klasik karton tip tuzaklar, her ay üç farklı kafes katına yerleştirilmiş ve 48 saat 
sonra toplanmıştır. Deliksiz, şeffaf poşet içerisinde laboratuvara getirilen tuzaklarda bulunan parazitler 
sayım öncesi 0 0ͦC’de 1 saat bekletildikten sonra stereo mikroskopta sayılmıştır.  
Bulgular: Yıl boyunca toplanan ve sayılan akarların birinci, ikinci ve üçüncü (en üst) katlardaki 
ortalama sayıları birbirinden önemli düzeyde farklı bulunmuştur (1:336, 2:549 ve 3:1004).  
Sonuç: Bu bulgu, bu parazitle mücadelede oluşturulacak stratejiler açısından önemli olup, gerek 
tavuklar kafesteyken, gerekse kümeslerin boş dönemlerinde uygulanacak kontrol tedbirlerinde dikkate 
alınması gereken bir parametredir. Örneğin, kümes boş dönemlerinde çiftlik sahipleri tarafından 
uygulanan “kafeslerin sıcak (kaynar) su ile yıkama işlemi”, kafeslerin üst katlarının zor ulaşılmasından 
dolayı her zaman önerilen ölçütlerde yapılamamaktadır. Bu da akarların, kafeslerde daha yoğun 
oldukları üst katlardan elimine edilememe riskini ortaya çıkarmaktadır. Yine sıvı-püskürtme tarzında 
uygulanacak akarisit vb. ürünlerin üst katlara yeterince ulaşmaması durumunda buradaki parazitler 
yapılan uygulamadan etkilenmeyecek ve bulundukları kümesin sürekli kontamine kalmasına neden 
olacaktır. Sonuç olarak, kümeslerde söz konusu mücadele şekillerinin uygulanmasında tüm tavuk 
bölmeleri ve özellikle de kafeslerin üst katlarına ayrı bir özen gösterilmesi gerekmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Dağılım, Dermanyssus gallinae, kafes, tavuk 
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Türkiye’de Kuzey Anadolu’da Dağılım Gösteren Bazı Reptillerin Ektoparazit 
Faunasının Araştırılması 

 
Gökhan EREN1,2,*, Mustafa AÇICI3 

 
1T. C. Tarım ve Orman Bakanlığı, Borçka İlçe Tarım Müdürlüğü, ARTVİN; 2Ondokuz Mayıs Üniversitesi, Lisansüstü 

Eğitim Enstitüsü, Parazitoloji, AD, SAMSUN; 3Ondokuz Mayıs Üniversitesi, Veteriner Fakültesi,  
Parazitoloji AD, SAMSUN 

E-mail: gokhaneren54@gmail.com 

 
Amaç: Sürüngenler, Crocodilia (timsahlar), Rhynchocephalia (kalak başlılar), Squamata (pullular, 
kertenkeleler ve yılanlar) ve Testudines (kaplubağalar) olmak üzere dört takım altında 10 000’in 
üzerinde tür çeşitliliğiyle dünya üzerinde geniş dağılım gösteren karasal omurgalılardır. Türkiye sahip 
olduğu zoocoğrafik konumundan dolayı sürüngen faunası açısından zengin çeşitlilik göstermektedir. 
Türkiye’de herpetofauna çalışmaları 19. yüzyılın başlarında başlamış olup, günümüze kadar Türk ve 
yabancı araştırmacılar tarafından 11 kaplumbağa, 72 kertenkele, 3 kör kertenkele ve 57 yılan türü olmak 
üzere 143 sürüngen türü bildirilmiştir. Bu kadar geniş dağılım ve çeşitlilik gösteren sürüngenler hem 
kendileri için hem de insanlar için birçok patojen (artropod vektörlerle taşınan) ve paraziter etkene 
konaklık yapmaktadır. Türkiye’deki parazitoloji öğreniminin 1875’de, bilimsel anlamda ilk 
parazitolojik yayınların 1940’lı, sürüngenlerin ektoparazitlerine yönelik çalışmaların ise 1950’li yıllarda 
başladığını görmekteyiz. Sürüngenlerde kısıtlı sayıda ve dar kapsamlı çalışmalar yürütülmesinden 
dolayı sürüngenlerin ektoparaziter faunası tam olarak ortaya çıkartılamamıştır; 3 aileye (Anguidae, 
Lacertidae, Testudinidae) ait 11 konak türünden 2 kene türü rapor edilirken, 2 aileye (Colubridae, 
Lacertidae) ait 13 konak türünden ise 6 akar türü rapor edilmiştir. Bu çalışma ile Türkiye 
sürüngenlerinin ektoparaziter faunasının ortaya çıkarılmasına yönelik sürdürülen çalışmalara katkı 
sağlanması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Bu çalışma 2021 - 2022 yılları içerisinde, sürüngenlerin aktif olduğu aylarda Sakarya, Samsun 
ve Artvin olmak üzere konak habitatının uygun olduğu alanlarda yürütülmüştür. Çalışma öncesinde 
ilgili kurumlar olarak Tarım ve Orman Bakanlığı Doğa Koruma ve Milli Parklar Genel Müdürlüğü ve 
Ondokuzmayıs Üniversitesi Hayvan Deneyleri Yerel Etik Kurulu’ndan gerekli izinler alınmıştır. 
Konaklar gerek zaman gerek de maliyet gözeterek, minimum habitat rahatsızlığı da sağlanarak 
koruyucu bir eldiven yardımıyla aktif arama yöntemiyle yakalanıp sırasıyla önce konak zaptıraptı 
sağlandı. Sonrasında bulunduğu alanda ektoparazit muayenesi yapılarak (dış bakı ve stereo 
mikroskop) tekrar aynı alana kontrollü bir şekilde serbest bırakıldı. Konakların teşhisi ilgili 
literatürlerde bulunan dağılım haritaları ve morfolojik karakterler dikkate alınarak yapılmıştır. Bunun 
yanı sıra Türkiye Kurbağa ve Sürüngenleri Gözlemciliği ve Fotoğrafçılığı Topluluğu’ndan 
(turkherptil.org) amatör ve profesyonel sürüngen bilimcilerden de destek alınmıştır. Konakların ve 
yakalandığı habitatlara ait temsili fotoğraflar Nikon Coolpix P610 dijital kompakt fotoğraf makinesi ile 
kayıt altına alınmıştır. Kene örnekleri küt uçlu pensle toplanırken akar örnekleri ise çelik enjektör iğnesi 
(17G) ile toplanıp %70’lik etanol içeren eppendorf tüplerinde morfolojik tanıya kadar muhafaza 
edilmiştir. Ektoparazit örneklerinin tanısı ilgili literatürler ışığında ışık ve stereo mikroskop altında 
yapılmıştır.  

mailto:gokhaneren54@gmail.com
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Bulgular: Çalışma süresince Sakarya, Samsun ve Artvin’deki saha çalışmalarının yürütüldüğü 
alanlardan 26 sürüngen türüne ait 988 farklı konak ektoparaziter muayeneye tabi tutulmuştur. 
Mikroskobik incelemeler neticesinde 2 kene türü tespit edilirken (Ixodes ricinus ve Hyalomma aegytium) 
6 da akar türü tespit edilmiştir (Hemilaelaps farrieri, Ophionyssus (O) natricis, O. saurarum, Odontacarus 
efferus, Odontacarus sp., Lacertacarus (L) callosus ve L. similis). 
Sonuç: Bu çalışmada Ixodes ricinus hem Türkiye’den hem de dünyada ilk defa Oluklu kertenkeleden 
(Pseudopus apodus) rapor edilmiştir. Bununla birlikte Acara kertenkelesi (Darevskia adjarica), Uludağ 
kertenkelesi (D. bithynica), Klark kertenkelesi (D. clarkorum), Artvin Kertenkelesi (D. derjugini), Yeşil 
kertenkele (Lacerta viridis) ve Duvar kertenkelesi (Podarcis muralis) Türkiye’de Ixodes ricinus için yeni 
konak kaydı niteliği taşımaktadır. Ayrıca Trakya kertenkelesi (Podarcis tauricus), Hyalomma aegyptium 
için de Türkiye’den yeni konak kaydı niteliği taşımaktadır. Mesostigmatik akarlardan Ophionyssus 
saurarum, Acara Kertenkelesi (Darevskia adjarica), Artvin Kertenkelesi (Darevskia derjugini), Duvar 
kertenkelesi (P. muralis) ve Trakya kertenkelesi (P. tauricus) için Türkiye’den yeni konak kaydı niteliği 
taşırken Hemilaelaps farrieri ise Türkiye’de ilk kez Hazer yılanından (Dolichophis caspius) bildirilmiştir. 
Trombikülid akarlardan Lacertacarus callosus için, Acara kertenkelesi (D. adjarica), Klark kertenkelesi (D. 
clarkorum), Artvin Kertenkelesi (D. derjugini), Trabzon kertenkelesi (D. rudis) ve Duvar kertenkelesi (P. 
muralis); Lacertacarus similis için ise Acara kertenkelesi (D. adjarica), Artvin Kertenkelesi (D. derjugini), 
Uludağ kertenkelesi (D. bithynica) ve Duvar kertenkelesi (P. muralis) Türkiye’den yeni konak kaydı 
niteliği taşımaktadır. Odontacarus efferus ise Türkiye’de ilk defa Acara kertenkelesi (D. adjarica) ve 
Trabzon kertenkelesinde (D. rudis) tespit edilmiştir. Ayrıca Odontacarus sp. Avusturya yılanı (Coronella 
austriaca), Ok yılanı (Platyceps najadum), Kedigözlü yılan (Telescopus fallax) ve Eskülap yılanından 
(Zamenis longissimus) Türkiye’de ilk kez tespit edilmiştir.  
Anahtar kelimeler: Acariformes, Hemilaelaps farrieri, Odontacarus efferus, Parasitiformes 
 

Bu çalışma Ondokuz Mayıs Üniversitesi tarafından PYO.VET.1904.21.022 proje numarası ile 
desteklenmiştir. Yazarlar trombikülidlerin tür tanımlarının konfirmasyonu için Rusya Bilimler Akademisi 
Zooloji Enstitüsünden Alexandr A. Stekolnikov’a teşekkür ederler. 
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Oturum Başkanları:  
Oktay ALVER / Ülkü KARAMAN 
 
 
 
SB55. Hatay Defne Belediyesi Çöp İşçilerinde Enterobius vermicularis ve Bağırsak Parazitleri 
Araştırılması 
Gülnaz ÇULHA, Nazan SAVAŞ, Tuğba KAYA, Ceren ÜNAL 
 
 
SB56. Van Il Merkezi Market ve Tarlalarında Satılan Sebzelerde Paraziter Etkenlerin 
Araştırılması 
Fethi BARLIK, Maksut ŞAHİN, Milad AFSHAR, Rahmi YILDIZ, Asım ÖZBEK, Sedat KAVAK, Esra GÜRBÜZ 
 
 
SB57. Bursa Uludağ Üniversitesi Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında Saptanan 
Bağırsak Parazitlerinin Dağılımının Retrospektif Olarak Değerlendirilmesi  
Oktay ALVER, Büşra ÇALIŞIR, Beyza ENER 
 
 
SB58. Ankara Ili Kedilerinde Görülen Gastrointestinal Cestod, Nematod ve Protozoon 
Enfeksiyonları 
Gökben ÖZBAKIŞ BECERİKLİSOY, Hande İrem SÖNMEZ, Elif MADAK, Nafiye KOÇ İNAK, Ufuk KAYA 
 
 
SB59. Arkeolojik Kalıntı Topraklarında Bit DNA’sı Saptanması: Deneysel Yaklaşım 
Parisa SHARAFI, Ayça ÖZSİPAHİ, Bengü AKGÖK, Fatma Güfran SÜLEYMAN, Kosta Y. MUMCUOĞLU,  
Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 09  SB55 2 Kasım 2023 – 17:00 – 18:00 
 

Hatay Defne Belediyesi Çöp İşçilerinde Enterobius vermicularis ve Bağırsak 
Parazitleri Araştırılması 

 
Gülnaz ÇULHA1, Nazan SAVAŞ2, Tuğba KAYA1, Ceren ÜNAL1 

 
Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp Fakültesi, 1Parazitoloji AD, Hatay; 2Halk Sağlığı AD, HATAY 

 
E-mail: crnunl19@gmail.com 

 
Giriş: Toplum tarafından üretilen katı atıklar, sanitasyon eksikliği, kişisel bakım ve hijyenin yetersiz 
olması gibi çeşitli nedenler parazit enfeksiyonlarının yayılmasına uygun çevre koşullarını 
oluşturmaktadır. Bireyler tarafından atılan her türlü atık parazit ve parazit enfeksiyonları için 
potansiyel bir risk oluşturmaktadır. Atılan atıkları toplama ve ayrıştırmadan sorumlu çöp işçileri bu 
nedenle birçok sağlık sorunu ile karşı karşıya kalmaktadır. Çalışmada, Hatay’ın Defne Belediyesine 
bağlı olarak çalışan, çöp toplamakla sorumlu bireylerde parazit hastalıklarının araştırılması 
amaçlanmıştır.  
Yöntem: Katılımcılara, araştırmacılar tarafından yapılandırılan anket formu uygulandı. Ayrıca 
katılımcılara el yıkama-hijyen, bağırsak parazitleri ve örnek alımı ile ilgili eğitim verildi. Gaita örneği 
ve selofanlı lam örneği toplandı. Toplanan gaita örnekleri Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp 
Fakültesi Parazitoloji AD’nda makroskobik ve nativ-lugol yöntemi ile değerlendirildi. Selofanlı lam 
örnekleri Enterobius vermicularis açısından incelendi. Enterobius vermicularis pozitif olduğu belirlenen 
katılımcılara ait gaita örneklerinden DNA izolasyonu yapıldı ve PZR yöntemi ile Diantamoeba fragilis 
araştırıldı.  
Bulgular: Toplam 78 belediye çalışanı anketi yanıtlayarak, örneklerinin incelenmesini kabul etti. 
İncelenen gaita ve selofanlı lam örneğinin 22’sinde (%28) bir veya birden fazla bağırsak parazitinin 
(Enterobius vermicularis, Taenia spp., Iodomoeba butschlii, Blastocystis hominis, Entamoeba coli, Entamoeba 
histolytica/dispar, Dicrocelium dentriticum) olduğu belirlendi.  
Sonuç: Çalışmada çöp işçilerinin çalışma koşulları nedeniyle risk altında oldukları, bu nedenle belirli 
periyotlarla paraziter enfeksiyonlar ile ilgili eğitimlerin verilmesi ve taramaların yapılması gerektiği 
sonucuna varıldı. Çalışmanın ilimizde çöp işçilerinde parazit taranması ile ilgili yapılan ilk çalışma 
olması nedeniyle de önemli olduğu düşünülmektedir.  
Anahtar Kelimeler: Bağırsak parazitleri, Çöp işçileri, Hatay 
 
Bu çalışma Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi 
tarafından desteklenmiştir. Proje Numarası: 22.GAP.044. 
 

  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 191 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 09  SB56 2 Kasım 2023 – 17:00 – 18:00 
 

Van İl Merkezi Market ve Tarlalarında Satılan Sebzelerde Paraziter Etkenlerin 
Araştırılması 

 
Fethi BARLIK1, Maksut ŞAHİN2, Milad AFSHAR3, Rahmi YILDIZ4, Asım ÖZBEK5,  

Sedat KAVAK6, Esra GÜRBÜZ7 
 

1Van Yüzüncü Yıl Üniversitesi, Van Sağlık Hizmetleri MYO, VAN; 2Yüzüncü Yıl Üniversitesi, Dursun Odabaş Tıp 
Merkezi, VAN; 3Yüzüncü Yıl Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Parazitoloji AD, VAN; 4Yüzüncü Yıl Üniversitesi, Gevaş 

MYO, VAN; 5Siirt Üniversitesi, Sağlık Hizmetleri MYO; VAN; 6Ardahan Üniversitesi, Sağlık Hizmetleri MYO, 
VAN; 7SBÜ, Van Eğitim ve Araştırma Hastanesi, Enfeksiyon Hastalıkları AD, VAN 

 
E-mail: fethi_barlik@hotmail.com 

 
Amaç: Bu çalışmanın amacı, Van il merkezi market ve tarlalarında satılan, ön yıkama işlemi uygulanmış 
sebzelerde paraziter kontaminasyon oranının belirlenmesidir.  
Yöntem: Çalışma için 10 market ve 2 tarladan alınan; marul, maydanoz, yeşil soğan, roka, brokoli, 
karnabahar, kara lahana, havuç, domates, biber, reyhan, fındık turp, ıspanak, tere, dere otu, patates ve 
pancardan toplam 50 adet örnek alındı. Toplanan örnekler Van Yüzüncü Yıl Üniversitesi, Tıp Fakültesi, 
Parazitoloji laboratuvarına getirildi. Tüm örnekler serum fizyolojik ile yıkandı. Elde edilen yıkama suyu 
sedimantasyon yöntemi ile mikroskobik olarak paraziter etkenler açısından incelendi.  
Bulgular: Mikroskobik inceleme sonucunda; bir örnekte Giardia spp. kisti (%2), iki örnekte Blastocystis 
spp. kisti (%4), iki örnekte Toxocara spp. yumurtası (%4), bir örnekte Taenia spp. yumurtası (%2) ve iki 
örnekte Fasciola spp. yumurtası (%4) saptandı.  
Sonuç: Yerel marketlerden ve seralardan satın alınan sebzelerin iyi yıkanmadan çiğ tüketilmesi 
sonucunda paraziter enfeksiyonlara neden olabilir. Bu nedenle hem üreticilerin hem de tüketicilerin, 
gıdalarla bulaşan paraziter hastalıklar konusunda bilgilendirilmesi gerektiği kanaatindeyiz. 
Anahtar Kelimeler: Market, paraziter etkenler, sebze, tarla 
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SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 09  SB57 2 Kasım 2023 – 17:00 – 18:00 
 

Bursa Uludağ Üniversitesi Hastanesinde 2019-2022 Yılları Arasında Saptanan 
Bağırsak Parazitlerinin Dağılımının Retrospektif Olarak Değerlendirilmesi  

 
Oktay ALVER, Büşra ÇALIŞIR, Beyza ENER 

 
Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD., BURSA 

 
E-mail: oktayalver@uludag.edu.tr 

 
Amaç: Intestinal parazitlerin neden olduğu hastalıklar özellikle az gelişmiş ülkelerde olmak üzere 
morbidite ve mortalite nedeni olan önemli bir halk sağlığı sorunudur. Bu çalışmada çeşitli 
gastrointestinal sistem yakınmaları ile Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesi hastanesinin kliniklerine 
başvuran hastalardaki bağırsak parazitlerinin irdelenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Bu çalışmada, Bursa Uludağ Üniversitesi Tıp Fakültesinin kliniklerine 2029-2022 yılları 
arasında çeşitli gastrointestinal yakınmalarla başvuran hastalar bağırsak parazitleri yönünden 
irdelenmiştir. Toplam 2381 dışkı ve 387 selofan bant, Cryptosporidium spp. saptanması için 71 dışkı ve 
Entamoeba histolytica adezin antijeni saptamak için 324 dışkı örneği parazitolojik olarak 
değerlendirilmiştir. Tüm dışkı örnekleri helmint yumurtaları ve protozoon kistlerinin saptanması 
amacıyla formol etil asetat yoğunlaştırma metodu sonrası lugol inceleme yöntemiyle ışık 
mikroskobunda (x10 ve x40) incelenmiştir. Protozoon varlığı için tüm örnekler direkt boyasız olarak 
ışık mikroskobunda 40X büyütmede ve trikrom boyama yöntemi, Cryptosporium spp. için modifiye 
kinyoun asit fast boyama yöntemi sonrası immersiyon objektifiyle (x100) değerlendirilmiştir. Selofan 
band yöntemi ile alınan örnekler Enterobius vermicularis yumurtası açısından ışık mikroskobunda (x10 
ve x40) incelenmiştir. Dışkıda E. histolytica adezin antijenini saptamaya yönelik ticari ELISA kiti 
(WampoleR E. histolytica II Test Kit; TechLab, USA) kullanılmıştır. Kategorik veriler Ki-kare trend 
analizi ile test edilmiştir. Tüm istatistiksel analizlerde p<0.05 varlığı anlamlı kabul edilmiştir. 
Bulgular: Çalışmada incelenen 2381 dışkı örneğinin 65 (%2,72)’inde bir veya birden fazla bağırsak 
paraziti saptanmıştır (Tablo 1). Parazit saptanan toplam 65 olgunun 26 (%40)’sı kadın 39 (%60)’u erkek 
olup aralarında istatistiksel olarak fark saptanmamıştır (Tablo 2). (p= 0,820). Protozoon parazitlerden 
en fazla saptanan tür Giardia intestinalis (%1,08), helmintlerden ise E. vermicularis (%5,16) olarak 
belirlenmiştir (Tablo 3). İncelenen 387 selofan bant örneğinin 20 (%5,16)’sinde E. vermicularis yumurtası 
saptanmıştır. E. vermicularis saptanan toplam 20 olgunun 7 (%35)’si kadın, 13 (%65)’ü ise erkek olup 
aralarında istatistiksel olarak fark saptanmamıştır (Tablo 4). (p=0,061). Son dört yıl içinde 324 amip 
şüpheli örneğin antijen testi incelemesinde sadece 11 örnekte (%3,39) E. histolytica antijeni pozitif sonuç 
vermiştir. Dışkı incelemesinde en fazla pozitiflik %4,79 (14/292) oran ile 30-39 yaş aralığında saptanmış 
olup parazit türlerinin dağılımı yaş gruplarına göre incelendiğinde anlamlı bir trend bulunmuştur 
(p=0,021). Çalışmada aylık parazit pozitiflik oranları %1.03 ile %6,66 arasında değişmekte olup en fazla 
Eylül ayında (%6,66) saptanmıştır. Saptanan parazit türleri oranlarının aylara göre dağılımında 
istatistiksel olarak anlamlı bir trend bulunmamıştır (p= 0,701). 
Sonuç: Çalışmamızda daha önceki yıllarda hastanemizde yapılan çalışmalarla karşılaştırdığımızda son 
dört yılda istek yapılan yıllık ortalama örnek sayısında belirgin azalma olmasına rağmen parazit 
saptanma oranlarında (E. vermicularis hariç) az da olsa artışın görülmesi kayda değer bulunmuştur. 
Güney Marmara’da üçüncü basamak olarak hizmet veren hastanemizden elde edilen sonuçların 
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ilimizin geneli hakkında bilgi vermese de bağırsak parazitlerinin ilimiz ve ülkemizde göz ardı 
edilmemesi gereken önemli bir halk sağlığı sorunu olarak önemini koruduğunu düşünmekteyiz. 
 

Tablo 1. Son dört yılda saptanan parazit türlerinin cinsiyete göre dağılımı* 
Yıllar Sayı n (%) Kadın, n (%) Erkek, n (%) 
2019 695 23 (3,3) 7 (30,4) 16 (69,6) 
2020 301 9 (2,99) 7 (77,7) 2 (22,3) 
2021 609 23 (3,77) 10 (43,5) 13 (56,5) 
2022 776 10 (1,28) 2 (20,0) 8 (80,0) 

Toplam 2381 65 (2,72) 26 (1,12) 39 (1,69) 
n; pozitiflik saptanan örnek sayısı; N; cinsiyetteki çalışılan örnek sayısı 

* Hastanemizde 23.03.2020-10.08.2020 tarihleri arasında COVID-19 salgını nedeniyle Parazitoloji laboratuvarında örnek 
kabulü yapılmamıştır. 

 
 

Tablo 2. Son dört yılda saptanan parazit türlerinin kendi içinde cinsiyete göre dağılımı 
Yıllar Kadın, n/N (%) Erkek, n/N (%) 
2019 7/ 355 (1,97) 16/333 (4,8) 
2020 7/ 149 (4,69) 2/133 (1,5) 
2021 10/302 (3,31) 13/281 (1,06) 
2022  2/404 (0,49) 8/350 (2,28) 
Toplam 26/1248 (2,08) 39/1133 (2,55) 
n; pozitiflik saptanan örnek sayısı; N; cinsiyetteki çalışılan örnek sayısı 

 
 

Tablo 3. 2019-2022 yılları arsında saptanan parazit türlerinin dağılımı 
Parazit N % A %B % C,D,E 
Protozoonlar     
Giardia intestinalis 25 1,04 38,46 - 
Blastocystis sp. 10 0,42 15,38 - 
E. coli 5 0,21 7,69 - 
E. histolytica/E. dispar/ E. moskowski  8 0,33 12,3 - 
Ioadamoea bütschlii 3 0,12 4,61 - 
Dicrocoelium dentriticum 1 0,04 1,53 - 
Blastocystis sp. + E. histolytica/ E. dispar/ E. moskowski 2 0,08 3,06 - 
G. intestinalis + I. bütschlii 1 0,04 1,53 - 
G. intestinalis + E. histolytica/ E. dispar/ E. moskowski 1 0,04 1,53 - 
E. coli + E. histolytica/ E. dispar/ E. moskowski 1 0,04 1,53 - 
E. histolytica adezin antijeni C 11 - - 3,39C 
Cryptosporidium sp. D  2 - - 2,81D 
Helmintler     
Strongyloides stercoralis 3 0,12 4,61  
Taenia sp. 1 0,04 1,53  
Çengelli solucan (A. duodenale, N. americanus) 1 0,04 1,53  
Enterobius vermicularis E 20 - - 5,16E 

n; pozitiflik saptanan örnek sayısı 
A İncelenen tüm dışkı (n= 2381) örneklerine göre oranı; B  Pozitiflik (n= 65) saptanan dışkı örneklerine göre oranı;  

C Değerlendirme toplam 324 dışkı örneği üzerinden yapılmıştır; D Değerlendirme toplam 71 dışkı örneği üzerinden 
yapılmıştır; E Değerlendirme toplam 387 selofan bant örneği üzerinden yapılmıştır. 
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Tablo 4. Selofan bant incelemesinde son dört yılda saptanan E. vermicularis’in pozitiflik oranlarının cinsiyete 
göre dağılımı 

Yıllar Kadın, n/N (%) Erkek, n/N (%) 
2019 2/47 (4,25) 2/36 (5,5) 
2020 3/15 (20.0) 2/25 (8,0) 
2021 2/89 (2,24) 3/58 (5,17) 
2022  0/64 (0,0) 6*/ 53 (11,32) 
Toplam 7 (35,0) 13 (65,0) 

n; pozitiflik saptanan örnek sayısı; N; cinsiyetteki çalışılan örnek sayısı 
* İki örnekte selofan bantta yumurta saptanmasının yanı sıra dışkıda E. vermicularis erişkin formu saptandı 

 
 
Anahtar Kelimeler: Bağırsak parazitleri, Bursa, Türkiye 
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Ankara Ili Kedilerinde Görülen Gastrointestinal Sestod, Nematod ve Protozoon 
Enfeksiyonları 

 
Gökben ÖZBAKIŞ BECERİKLİSOY1, Hande İrem SÖNMEZ2, Elif MADAK1,  

Nafiye KOÇ İNAK1, Ufuk KAYA3 
 

1Ankara Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, ANKARA; 2Ankara Üniversitesi Sağlık Bilimleri 
Enstitüsü, Veterinerlik Parazitolojisi AD, ANKARA; 3Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Veteriner Fakültesi,  

Biyoistatistik AD, HATAY 
E-mail: iremsonmez@hotmail.com.tr 

 
Amaç: Çalışmada Ankara‘da bulunan kedilerdeki gastrointestinal sestod, nematodların ve 
protozoonlardan Cystoisospora spp. ve Giardia spp.‘nin varlığı/yaygınlığını saptamak amaçlanmıştır. 
Yöntem: Kasım 2021- Temmuz 2023 tarihleri arasında farklı yaş ve cinsiyetteki toplam 504 kediye ait 
dışkı örneği toplanmıştır. Dışkı muayeneleri kedilerin fiziksel defekasyonları sonrası aynı gün 
icerisinde bekletilmeden yapılmıştır. Örnekler önce makroskobik olarak cestod halkaları ve erişkin 
helmintler yönünden incelenmiştir. Akabinde Sheathers’ şekerli su (dansite: 1,27) flotasyon yöntemi 
uygulanarak cestod, nematod yumurtaları ve Cystoisospora spp. ookistleri yönünden ışık mikroskobu 
(10x, 40x) altında incelenmiştir. Giardia spp. trofozoit ve kistlerini tespit etmek amacıyla Giemsa boyama 
yapılmış ve hazırlanan preparatlar ışık mikroskobunda (100x) incelenmiştir. Kedilerin sahiplik 
durumu, yaş ve cinsiyet değişkenleri ile enfeksiyon varlığı arasındaki ilişkiler Pearson Ki-kare analizi 
ve Fisher'in kesin testi kullanılarak belirlenmiştir. Değişkenlere ait tanımlayıcı istatistikler 
hesaplanmıştır. Yapılan istatistiksel analizlerde anlamlılık sınırı p<0,05 olarak değerlendirilmiştir. Tüm 
istatistiksel analizler Stata 12/MP4 istatistik paket programı kullanılarak gerçekleştirilmiştir.  
Bulgular: İncelemesi yapılan 504 kedi dışkısının %25,4’inde (n= 128) bir ve/veya birden fazla parazite 
rastlandı. Pozitif örneklerde 3 sestod (Joyeuxiella pasqualei, Dipylidium caninum ve Taenia spp.), 4 nematod 
(Toxocara spp., Toxascaris leonina, Capillaria spp. ve kancalı kurt) ve 2 protozoon (Cystoisospora spp. ve 
Giardia spp.) olmak üzere toplam 9 cins/türe ait gelişim dönemleri (yumurta/ookist/trophozoit/kist) 
tespit edildi. J. pasqualei %2,4 (n=12), D. caninum %0,6 (n=3), Taenia spp. %0,6 (n=3), Toxocara spp. % 7,7 
(n=39), Toxascaris leonina % 0,2 (n=1), Capillaria spp. %0,2 (n=1); Kancalı kurt % 0,2 (n=1), Cystoisospora 
spp. %16,3 (n=82) ve Giardia spp. %1 (n=5) olarak kaydedildi. Ayrıca miks enfeksiyonlar %2,4 (n= 12) 
olarak saptandı. Kedilerin yaş (0-5 ay, 6-12 ay, >12 ay) ve sahiplik durumu (sahipli/sokak) ile enfeksiyon 
oranı arasında istatistiksel olarak anlamlı bir fark saptanırken (p<0,001), cinsiyet değişkeni ile 
enfeksiyon oranı arasında istatistiksel fark bulunmadı (p= 0,757).  
Sonuç: Sunulan çalışma ile Ankara’daki kedilerde bulunan sestod, nematod ve protozoonların varlığı 
ve yaygınlığı hakkında veriler elde edilmiştir. Alınan sonuçlar kedilerde yapılması olası yeni 
araştırmalar için veri alt yapısı oluşturmuştur. Zoonotik öneme sahip parazitlerin tespiti de halk sağlığı 
açısından son derece önemlidir. Bu enfeksiyonlara karşı önlem alınması gerektiği; hayvan sahipleri 
başta olmak üzere toplumun bilgilendirilmesi, etkin ve bilinçli korunma-kontrol yöntemlerinin 
uygulanması amacıyla ulusal kontrol programlarının oluşturulması gerekliliği ön görülmüştür. 
Anahtar Kelimeler: Dışkı muayenesi, Parazit, Zoonoz 
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Arkeolojik Kalıntı Topraklarında Bit DNA’sı Saptanması: Deneysel Yaklaşım 
 

Parisa SHARAFI1, Ayça ÖZSİPAHİ1, Bengü AKGÖK1, Fatma Güfran SÜLEYMAN1,  
Kosta Y. MUMCUOĞLU2, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN1 

 
1TOBB Ekonomi ve Teknoloji Üniversitesi, Tıp Fakültesi Ankara, Türkiye; 2Parasitology Unit, Department of 

Microbiology and Molecular Genetics, The Kuvin Center for the Study of Infectious and Tropical Diseases, The 
Hebrew University-Hadassah Medical School, Jerusalem, Israel 

 
E-mail: parisasharafi@gmail.com 

 

İnsanları enfeste eden baş biti (Pediculus humanus capitis), vücut biti (Pediculus humanus humanus) 
ve kasık biti (Pthirus pubis) coğrafi, sosyoekonomik veya kültürel engelleri tanımamakta ve dünyanın 
her yerinde yaygın olarak saptanmaktadır. Muhtemelen insanlığın en eski ektoparazitlerinden biri olan 
bitler antik çağdan kalma birçok mumya, saç ve giysi kalıntıları üzerinde daha çok mikroskobik 
yöntemlerle saptanmaktadır. Bununla birlikte moleküler yöntemlerle antik bitler ve DNA’larının 
incelenmesi bizlere bu parazitin gelişimi hakkında önemli ipuçları verebilir. Ancak tüm antik 
kalıntılarda mumyalanmış cesetlere rastlamak mümkün değildir. Çoğunlukla açılan mezarlarda sadece 
kemik kalıntıları ile karşılaşılmaktadır. Bununla birlikte bitler soğuyan cesetleri terk etme 
eğilimindedir. Bu nedenle özellikle erişkin bitleri cesedin yakınındaki toprakta bulunma ihtimali 
mümkündür. Araştırmamızda insan kemiklerinin yakınındaki toprakta bulunabilecek olası bitlerin 
saptanması için valide ve optimize bir moleküler yöntem geliştirilmesi hedeflenmiştir. Toprak ile 
karışık bit parçalarının hazırlanması için birer ölü saç ve vücut biti homojenize edilerek 100 gr killi, 
kumlu, kireçli ve humuslu toprak ile karıştırılmıştır. Şekerli su tekniği ile (Dritsoulas ve Duncan, 2020) 
elde edilen supernatant pastör pipetiyle toplanmış, 10, 100, 1000, 10000 ve 100000 kat sulandırılarak 
DNA ekstrakte edilmiştir. Aynı şekilde pozitif ve negatif kontrollerde ekstrakte edilmiştir (Kittler ve 
ark, 2003; Raoult ve ark, 2008). PCR primerleri olarak Cox1 (cytochrome oxidase subunit 1) sitokrom b 
genlerini hedef alan CytbF1 (5'-GAGCGACTGTAATTACTA ATC-3'), CytbR1 (5'-CAA CAA AAT TAT 
CCG GGT CC-3'), CytbF2 (5'-GAG GAG GGT TTT CAG TTA-3'), ve CytbR2 (5'-ACT TTA TCA CTA 
TCC AAA TC-3') primerler kullanılmıştır (Raoult ve ark, 2008). Yöntemin killi ve kireçli toprakta 
olumlu sonuç verdiği ve 1/1000 sulandırıma kadar pozitiflik saptanabildiği belirlenmiştir. Bu araştırma 
TUBİTAK 2209/A Üniversite Öğrencileri Araştırma Projeleri Desteği Programı tarafından 
desteklenmiştir. 
Anahtar Kelimeler: Pediculus humanus capitis, Pediculus humanus humanus, arkeoparazitoloji 
 
Bu araştırma TUBİTAK 2209/A Üniversite Öğrencileri Araştırma Projeleri Desteği Programı tarafından 
desteklenmiştir. 
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Oturum Başkanları:  
Ahmet ÖZBİLGİN / Erdoğan MALATYALI 
 
SB60. Semen cannabis ve Oleum hyperici Ekstrelerinin Türkiye’den Izole Edilen Leishmania tropica’ya 
Karşı Antileishmanial Etkinliğinin Araştırılması 
Ahmet YILDIRIM, Tülay AKSOY, Hüsniye KAYALAR, İ. Cüneyt BALCIOĞLU 
 
SB61. Kuzey Kıbrıs Türk Cumhuriyeti Leishmaniasis etkeni Leishmania tropica ve Leishmania donovani 
Izolatlarının in vivo Modellerindeki Klinik Yansımaları 
Ahmet ÖZBİLGİN, Emrah GÜLER, Yener ÖZEL, İbrahim ÇAVUŞ, Tamer ŞANLIDAĞ 
 
SB62. Distribution and Recent Status of Free-Living Amoebae in Clinical and Environmental Samples 
in Türkiye 
Mehmet AYKUR 
 
SB63. T4 (Neff, A, B, D, E), T5, T11, T12 Genotipine Sahip Acanthamoeba Türlerinin Osmotolerans ve 
Termotolerans Özelliklerinin Karşılaştırılması 
Merve KAHRAMAN, Zübeyda AKIN POLAT 
 
SB64. Cryptosporidium spp'nin Neden Olduğu İshalle İlgili Faktörlerin Makine Öğrenimi 
Yöntemleriyle Modellenmesi 
Türkan Mutlu YAR, Zeynep TUNÇ, Ülkü KARAMAN 
 
SB65. Giresun, Samsun ve Tokat Illerinde Koyunlarda Anaplasma phagocytophilum ve Ilişkili Suşların 
Yaygınlığının Moleküler Yöntemlerle Araştırılması ve Filogenetik Analizi 
Kürşat ALTAY, Ufuk EROL, Ahmet ATAŞ, Ömer Faruk ŞAHİN, Osman Furkan URHAN 
 
SB66. Determination of the Effect of Allium tuncelianum Extract on in vivo Animal Model Infected with 
Blastocystis spp. 
Mehmet AYKUR, Nazan GÖKSEN TOSUN, Aykut ÖZGÜR 
 
SB67. Demir Eksikliği ile Başvuran Hastalarda Blastocystis Varlığı: Olgu Serisi 
Muhammet ÖZBİLEN, Türkan Mutlu YAR, Ülkü KARAMAN 
 
SB68. Tek Sağlık Yaklaşımı ile Blastocystis Özelinde Saha Çalışması Tasarlanması 
Eylem AKDUR ÖZTÜRK, Funda AL 
 
SB69. Tokat'ta Örümcek (Latrodectus spp.) Isırığı Sonrası Gelişen Geri Dönüşümlü Miyokardit ve 
Rabdomiyoliz Olgusu 
Nezahat KOŞAR, Mustafa AKARCA, Büşra ÖZTÜRK, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN 
 
SB70. Nazogastrik Yolla Çıkarılan Taenia saginata: Olgu Sunumu 
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Semen cannabis ve Oleum hyperici Ekstrelerinin Türkiye’den Izole Edilen 
Leishmania tropica’ya Karşı Antileishmanial Etkinliğinin Araştırılması 

 
Ahmet YILDIRIM1, Tülay AKSOY1, Hüsniye KAYALAR2, İ. Cüneyt BALCIOĞLU1 

 
1Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA; 

2Ege Üniversitesi Eczacılık Fakültesi, Farmakognozi AD, İZMİR 

E-mail: ahmet.yildirim@cbu.edu.tr 

Giriş: Kutanöz leishmaniasis (KL) tedavisinde kullanılan ilaçların maliyetinin ve toksik etkisinin 
yüksek olması, kullanılan ilaçlara karşı direnç gelişmesi nedeniyle tedavide kullanılabilecek alternatif 
etken madde ve yeni ilaç adaylarının araştırılması gerekmektedir. Çalışmamızda, Cannabis sativa L. 
(kendir) bitkisinin tohumlarından (Semen Cannabis) ve Hypericum perforatum L. (sarı kantaron) 
bitkisinin yağlı maseratından (Oleum Hyperici) farklı polaritedeki çözücüler (n-hekzan, kloroform, 
etanol ve %60 sulu etanol) yardımıyla hazırlanan ekstrelerin Leishmania tropica promastigotları ve 
amastigotları üzerine in vitro ve ex vivo antileishmanial etkinliğinin araştırılması amaçlanmıştır. 
Yöntem: Manisa ilimizden KL’li bir hastadan izole edilen ve Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp 
Fakültesi Parazit Bankası’nda saklanan Leishmania izolatı, ITS1 problu gerçek zamanlı PCR testi 
uygulanarak yapılan tür tayini sonucunda Leishmania tropica (MHOM/TR/2012/CBCL-LT) olarak 
saptanmıştır. Semen Cannabis ve Oleum Hyperici ekstrelerinin, L. tropica promastigotlarına karşı in 
vitro antileishmanial aktivitesi (IC50promastigot) CelltTiter-glo ve hemositometri yöntemleri, L. tropica 
amastigotlarına karşı ex vivo antileishmanial aktivitesi (IC50amastigot) Giemsa boyalı preparatların 
mikroskobik incelenmesi ve sitotoksik aktivitesi (CC50) ise CelltTiter-glo yöntemi ile incelenmiştir. Elde 
edilen IC50promastigot, IC50amastigot ve CC50 değerleri kullanılarak seçicilik indeks (SI) değerleri 
hesaplanmıştır.  
Bulgular: Semen Cannabis kloroform, Semen Cannabis n-hekzan, Oleum Hyperici %60 sulu etanol ve 
Oleum Hyperici n-hekzan ekstreleri sitotoksik aktivite göstermiş ve diğer ekstreler sitotoksik aktivite 
göstermemiştir. Leishmania tropica üzerine in vitro ve ex vivo aktivite sonuçları, ilaçsız kontrol grupları 
ile karşılaştırıldığında; en yüksek inhibisyon derecesine sahip olan ekstrelerin sırasıyla Oleum Hyperici 
kloroform, Semen Cannabis etanol, Semen Cannabis %60 sulu etanol ve Oleum Hyperici etanol olarak 
saptandığı, antileishmanial etki gösterdiği saptanmıştır (p<0,05, Sidak). Çalışmamızda kullanılan bitki 
ekstrelerinin SI değerleri değerlendirildiğinde Oleum Hyperici kloroform, Semen Cannabis etanol, 
Semen Cannabis %60 sulu etanol ve Oleum Hyperici etanol ekstrelerinin SI değerlerinin 1’den büyük 
olmasından dolayı bu dört bitki ekstresinin L. tropica promastigotları ve amastigotları üzerine 
antileishmanial aktivite gösterdiği düşünülmektedir.  
Sonuç: Sırasıyla Oleum Hyperici kloroform, Semen Cannabis etanol, Semen Cannabis %60 sulu etanol 
ve Oleum Hyperici etanol ekstrelerinin IC50, CC50 ve SI verilerine göre sitotoksik aktivite 
göstermemesi ve L. tropica promastigotları ve amastigotları üzerine antileishmanial aktivite göstermesi 
projenin amacı olan antileishmanial etken maddeler saptanması konusunda önemli ve ümit verici bir 
gelişme olarak değerlendirilmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Antileishmanial aktivite, kutanöz leishmaniasis, Leishmania tropica, Oleum 
Hyperici, Semen Cannabis  



 

23. Parazitoloji Kongresi 
30 Ekim – 3 Kasım 2023, Antalya 

 

 

PK23 – Sözlü Bildiriler 199 

SÖZLÜ BİLDİRİ OTURUMU 10  SB61 3 Kasım 2023 – 09:30 – 11:00 
 

Kuzey Kıbrıs Türk Cumhuriyeti Leishmaniasis etkeni Leishmania tropica ve 
Leishmania donovani Izolatlarının in vivo Modellerindeki Klinik Yansımaları 

 
Ahmet ÖZBİLGİN1,2, Emrah GÜLER2,3, Yener ÖZEL4, İbrahim ÇAVUŞ1, Tamer ŞANLIDAĞ2 

 
1Manisa Celal Bayar Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA; 2Yakın Doğu Üniversitesi, DESAM 

Araştırma Enstitüsü, Tropikal ve Vektörel Hastalıklar Çalışma Grubu, LEFKOŞA, KKTC; 3Lefke Avrupa 
Üniversitesi, Fen Edebiyat Fakültesi, Moleküler Biyoloji ve Genetik Bölümü, LEFKE, KKTC; 4Balıkesir Üniversitesi, 

Tıp Fakültesi, Tıbbi Mikrobiyoloji AD, BALIKESİR 
 

E-mail: eguler@eul.edu.tr 
 
Amaç: Leishmaniasis, zorunlu hücre içi bir protozoon olan Leishmania cinsi parazitlerin neden 
olduğunu zoonotik karakterli bir hastalıktır. Kıbrıs, Akdeniz’in doğusunda yer alan ve leishmaniasis’in 
endemik olduğu bir ada ülkesidir. Çalışmamızın amacı, Kuzey Kıbrıs Türk Cumhuriyeti (KKTC)’nden 
izole edilen Leishmania tropica ve Leishmania donovani izolatlarının in vivo fare modelinde klinik 
sunumunun belirlenmesi ve Türkiye’den elde edilen izolatlar ile karşılaştırılarak ileride planlanacak 
ilaç, aşı ve yeni tanı kitlerinin geliştirilmesi için temel in vivo modellerin oluşturulmasıdır.  
Yöntem: Bu çalışmada, Türkiye ve KKTC’den izole edilerek sıvı azotta muhafaza edilmiş olan 
Leishmania. tropica ve Leishmania. donovani izolatları kullanıldı. Sıvı azottan çıkarılan Türkiye ile KKTC 
kökenli L. tropica ve L. donovani izolatları zenginleştirilmiş NNN besiyerinde üretildikten sonra 107 
promastigot/mL yoğunluğunda olacak şekilde çalışma süspansiyonları hazırlandı. Her bir grupta 5 adet 
Mus musculus (Balb/c) cinsi erkek fare olacak şekilde 10 çalışma grubu oluşturuldu. Dört gruba kutanöz 
leishmaniasis (KL) için intradermal (ID) yolla sağ ayak tabanından ve 4 gruba da visseral leishmaniasis 
(VL) için intraperitoneal (IP) yolla peritondan 100 ul promastigot süspansiyonu verildi. Bir grup VL ve 
bir grup ise KL için kontrol grubu olarak ayrıldı ve bu gruptaki farelere herhangi bir madde verilmedi. 
KL gruplarında yer alan farelerin ayak tabanlarının genişliği ve yüksekliği mikrometrik ölçüm aleti ile 
ölçüldü. VL gruplarındaki farelerde ise vücut ağırlıkları ölçülerek VL semptomları takip edildi.  
Bulgular: ID yolla ayak tabanı enfekte edilen farelerin ayak tabanlarında kutanöz lezyonların oluştuğu 
görülmüş, 7. ve 10. gündeki ölçümler Tablo 1’de verilmiştir. VL grubunda bulunan farelerin tümünde 
10. günün sonunda klinik semptomların (kilo kaybı, tüylerde dikleşme, hareketlerde yavaşlama, iştah 
azalması vb.) geliştiği ve kontrol grubuna göre farelerin ağırlıklarında ortalama 1.5 gr azalma olduğu 
tespit edilmiştir.  
Sonuç: Çalışmamızda, Türkiye ve KKTC’den izole edilen L. tropica ve L. donovani izolatları ile hayvan 
modelleri oluşturulmuş ve söz konusu izolatların klinik sunumları birbirleriyle karşılaştırılmıştır. Bu 
bağlamda, her iki ülkeden izole edilen izolatların fare modelinde klinik sunumlarının benzer özellik 
gösterdiği tespit edilmiştir. Bu veriler ışığında çalışmamızın, ileride yapılacak olan ilaç, aşı ve tanı kiti 
çalışmalarında rol model olarak değerlendirilebileceğini düşünmekteyiz. 
Anahtar Kelimeler: KKTC, Türkiye, in vivo model, Leishmania donovani, Leishmania tropica 
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Distribution and Recent Status of Free-Living Amoebae in Clinical and 
Environmental Samples in Türkiye 

 
Mehmet AYKUR 

 
Tokat Gaziosmanpasa University, Faculty of Medicine, Department of Parasitology, TOKAT 

E-mail: mehmetaykur@gmail.com 

 
Objective: Free-living amoebas (FLAs) are widely found in the natural environment. Since these 
amoebae are widely found in various water and soil sources, they pose an important public health 
problem. FLA group includes the potentially pathogenic genera Acanthamoeba, Naegleria, Balamuthia, 
Sappinia, and Vermamoeba, causative agents of human infections (encephalitis, keratitis, and 
disseminated diseases). The knowledge of potential pathogenic FLA has gained interest and 
significance throughout the world due to the cause of infection in humans and animals and their role in 
the environment. Recently, the cases caused by potential pathogenic FLA, particularly Acanthamoeba, N. 
fowleri, B. mandrillaris, and V. vermiformis have dramatically increased around the world. However, most 
of the reported cases were in developed countries due to the lack of a diagnosis of FLA, which was 
reported as extremely rare and went unnoticed in developing countries. A summary of existing 
knowledge, according to the investigation obtained, does not have sufficient information about the 
prevalence of FLA in clinical and environmental samples in Turkey. In the present study, we aimed to 
show the distribution of free-living amoebae in clinical cases and environmental samples that are 
pathogenic for humans in Turkey. In light of this information, the presence of potentially pathogenic 
FLA in various environmental samples can be considered, and it is bringing to mind what kind of risk 
people face when exposed to these examples. 
Methods: The present study was performed according to the recommendations of the Preferred 
Reporting Items for Systematic Reviews and Meta-Analysis (PRISMA). In order to determine the 
prevalence of FLA in the case report and the environmental samples, articles were searched English and 
Turkish databases, including PubMed, Web of Science, Scopus, Science Direct, ProQuest, DergiPark, 
and National Academic Network and Information Center (ULAKBIM). The search was limited to 
articles published in English and Turkish until 15 September 2023 since this study was focused on 
Turkey. Publication search keywords used various combinations of the following: “Acanthamoeba”, 
“Acanthamoeba keratitis”, “Soil”, “Water”, “Case reports”, “Naegleria fowleri”, “Balamuthia 
mandrillaris”, “Vermamoeba”, “Prevalence”, "Free-living amoeba", "Epidemiology" and “Turkey”. 
Results: Out of 1345 articles from the literature search, 52 articles records were eligible for inclusion in 
this meta-analysis. All data were obtained from 21 cities in all regions of Turkey. The presence of free-
living amoebae was studied in 2695 soil and water samples in Turkey, and the positivity rate was found 
to be 23.95%. The most common Vermamoeba spp., Acanthamoeba spp., and Naegleria spp. were detected 
at 7.45%, 4.34%, and 1.36%, respectively. The T4 Acanthamoeba genotype, which is the most common 
in the world, was detected as the most common genotype in Turkey. Additionally, T3, T2, T15, T5, T11, 
T7, and T9 genotypes were commonly detected, respectively. Pathogenic FLAs Naegleria fowleri and 
Balamuthia mandrillaris were detected in environmental samples. So far, 94 cases of Acanthamoeba 
Keratitis (AK) have been reported in the literature in Turkey. The most common genotype causing AK 
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has been identified as the T4 genotype, while T2, T3, T5, T9, and T15 have been identified. So far, 4 cases 
of granulomatous amebic encephalitis (GAE) caused by Acanthamoeba and 4 cases of primary amebic 
meningoencephalitis (PAM) have been reported in Turkey. In our studies, the first case of GAE caused 
by Balamuthia mandrillaris was detected in Turkey, but it has not been published yet. 
Conclusion: FLAs are widely found in Turkey as well as all over the world. Although Acanthamoeba is 
commonly detected in environmental samples, the low number of AK and GAE cases is the reason for 
the difficulties in diagnosis and the fact that it does not come to mind first. It is necessary to bring to 
mind the cases of N. fowleri, known as the brain-eating amoeba, and raise awareness on this issue. 
Additionally, clinicians and public health professionals need to raise awareness of these issues with the 
help of civil authorities. 
Key words: Acanthamoeba, Naegleria fowleri, Balamuthia mandrillaris, Cases, Environmental samples, FLA, 
Turkey 
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T4 (Neff, A, B, D, E), T5, T11, T12 Genotipine Sahip Acanthamoeba Türlerinin 
Osmotolerans ve Termotolerans Özelliklerinin Karşılaştırılması 

 
Merve KAHRAMAN1, Zübeyda AKIN POLAT2 

 
1Kırşehir Ahi Evran Üniv., Tıp Fak., Parazitoloji AD; 2Sivas Cumhuriyet Üniv., Tıp Fak., Parazitoloji AD, KIRŞEHİR 

 
E-mail: merve.kahraman@ahievran.edu.tr 

 
Amaç: Acanthamoeba türleri, çeşitli kaynaklardan izole edilen ve T1-T23 olmak üzere farklı genotiplerden 
oluşan serbest yaşayan amiplerdir. Bu amiplerin potansiyel patojenitesini belirlemede amiplerin termotolerans 
ve osmotolerans özellikleri kullanılmaktadır. Termotolerans özellik sergilemesi, yüksek dereceli sıcaklıklara 
direnmesi ve aynı şekilde osmotolerans özellik sergilemesi, yüksek konsantrasyonlu osmolariteye 
direnmesidir. Daha önce yapılan çalışmalarda, Acanthamoeba suşlarına uygulanan tolerans testleri için 37-41 °C 
sıcaklığı ve 0,5-1 M mannitolü tolere edenler potansiyel patojen türler olarak kabul edilmişlerdir. Bu çalışmada 
amaç, T4, T5, T11 ve T12 genotipine sahip Acanthamoeba suşlarında genotip grupları arasında, aynı genotipe 
sahip türler içerisinde ve çevresel ve keratit olgularından izole edilen Acanthamoeba suşlarının osmotolerans ve 
termotolerans özelliklerini karşılaştırarak patojenlikle ilişkisini değerlendirmektir. 
Yöntem: Bu çalışmada, klinik ve çevresel örneklerden izole edilmiş T4 (Neff, A, B, D, E), T5, T11 ve T12 
genotipine sahip, 22 Acanthamoeba suşunun aksenik kültürleri yapılmıştır. Termotolerans testleri için Escherichia 
coli sürülmüş agar plaklarına 1×103 amip/mL Acanthamoeba ekildi ve 37, 39 ve 41 °C olan üç farklı sıcaklıktaki 
etüvlere konulmuştur. Osmotolerans testleri için 0,5 ve 1 M mannitol içeren besin değeri olmayan agar plakları 
hazırlanmıştır. Escherichia coli sürülmüş agar plaklarına 1×103 amip/mL Acanthamoeba ekildi ve oda sıcaklığında 
bekletilmiştir. Her iki test 10 gün sonra sonlandırılmıştır. Üreme olan plaklar pozitif (+), olmayan plaklar negatif 
(-) olarak sonuçlandırılmıştır 
Bulgular: Bütün suşlar hem 37 oC sıcaklıkta hem de 0,5 M osmolaritede üreme yeteneği göstermiştir. 
Acanthamoeba keratitli hastalardan izole edilen 5 suşun tamamında 37 o C’de ve 0,5 M osmolaritede üreme 
yeteneği gösterirken, aynı genotipe sahip (T4B ve T4E) klinik suşların üçünde 39-41 oC ve 1 M osmolaritede 
üreme saptanmamıştır. T4 genotipine sahip Acanthamoeba suşları genel olarak değerlendirildiğinde, 39 oC’de 
suşların %62,5’inde, 41 oC’de ise %6,25’inde üreme saptanmıştır. Osmotolerans testlerinde ise 1 M osmolaritede 
%56,25’inde üreme görülmüştür. T5 genotipindeki suşlar 39 oC’de ve 0,5 M mannitolde üreme tespit edilmiştir. 
T11 genotipine ait 1 suş, bütün sıcaklık derecelerinde ürerken yalnızca 0,5 M osmolaritede üremiştir. T12 
genotipindeki suş ise 41 oC’de ve 1 M osmolaritede ürememiştir. 
Sonuç: Araştırma sonuçlarımıza göre, Acanthamoeba keratitli hastalardan izole edilen Acanthamoeba suşları 
yüksek osmotolerans ve yüksek termotolerans özellik göstermemiştir. Bu bulgu, Acanthamoeba türlerinin 
patojenik potansiyellerini belirlemede tolerans testlerinin doğru bir yöntem olup olmadığı konusunda soru 
işareti oluşturmaktadır. Bu sonucu desteklemek için, çevresel kaynaklardan ve klinik vakalarından izole edilen 
daha fazla sayıda Acanthamoeba türü ile çalışması, in vivo deneyler ve sitopatik etkilerinin araştırılması daha 
güvenilir sonuçlar ortaya koyacağı kanaatindeyiz. 
Anahtar Kelimeler: Acanthamoeba, osmotolerans, termotolerans, genotip, patojen. 
Not: Bu çalışma Merve KAHRAMAN isimli ilk yazarın Yüksek Lisans tezinden özetlenmiştir. Bu proje 
Cumhuriyet Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Komisyonu tarafından T-938 numaralı Yüksek 
Lisans Tez Projesi olarak desteklenmiştir.  
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Cryptosporidium spp'nin Neden Olduğu İshalle İlgili Faktörlerin Makine 
Öğrenimi Yöntemleriyle Modellenmesi 
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Amaç: Oldukça farklı şekillerde bulaşma riski taşıyan Cryptosporidium spp, hastalarda ciddi 
semptomlara neden olmaktadır. Bu çalışma, ishalli çocuklar hakkında bilgi içeren açık erişimli bir veri 
seti kullanarak Cryptosporidium'ları sınıflandırmayı ve makine öğrenimi yöntemleriyle ilgili faktörlerini 
belirlemeyi amaçladı.  
Yöntem: Çalışma kapsamında, makine öğrenme yöntemlerinden random forestand baging CART 
teknikleri kullanılarak Cryptosporidium spp. Model sonuçları doğruluk, dengeli doğruluk, duyarlılık, 
seçicilik, pozitif tahmin değeri, negatif tahmin değeri ve F1 skoru performans metrikleri ile 
değerlendirildi. Ayrıca modelleme aşamasında 5 katlı çapraz doğrulama yöntemi kullanılmıştır. Son 
olarak, değişken önem değerleri modelleme ile elde edilmiştir.  
Bulgular: Çalışmada kullanılan modellerin sınıflandırma başarısına bakıldığında torbalı CART 
modelinin, orman modeline göre biraz daha iyi sonuçlar verdiği görülmüştür. Modelden elde edilen 
performans metriklerinden doğruluk, dengeli doğruluk, duyarlılık, özgüllük, pozitif tahmin değeri, 
negatif tahmin değeri ve F1 puanı değerleri sırasıyla %87,2, %56,3, %97,2, %15,4, %89,3, %42,9 ve %93,0 
olarak bulunmuştur.  
Sonuç: Çalışmadan elde edilen bulgular dikkate alındığında Cryptosporidium'un en önemli bulaşma 
nedeninin su kaynaklı olduğu söylenebilir. Sonuçlara göre hastalıkla mücadele yaklaşımı içme suyunun 
kalitesini artırmak ve suların dezenfekte edilmesine önem vermek olmalıdır. 
Anahtar Kelimeler: Cryptosporidium spp, ishal, makine öğrenimi, randomforest, torbalı CART 
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Giresun, Samsun ve Tokat Illerinde Koyunlarda Anaplasma phagocytophilum 
ve Ilişkili Suşların Yaygınlığının Moleküler Yöntemlerle Araştırılması ve  

Filogenetik Analizi 
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Amaç: Anaplasma phagocytophilum, Anaplasma soyunda bulunan vektör kaynaklı zoonoz bir patojendir. 
A. phagocytophilum başta sığır, koyun, keçi, at köpek olmak üzere çok sayıda vertebralı konağı enfekte 
edebilmektedir. Etken ruminantlarda lökopeni, trombositopeni, yüksek ateş, iştahsızlık ve süt 
veriminde azalmaya neden olmaktadır. Son yıllarda moleküler teşhis yöntemlerinde yaşanan 
gelişmeler ve yöntemlerin parazitoloji alanında kullanım alanın genişlemesiyle konaklarda daha önce 
varlığı bildirilmeyen tür, suş ve genotipler tespit edilmiştir. Dünyanın çeşitli bölgelerinde yapılan 
çalışmalar A. phagocytophilum ile yakın ilişkili suşların (A. phagocytophilum-like 1 ve A. phagocytophilum-
like-2) konaklarda sirküle olduğunu ortaya çıkarmıştır. Bu çalışmanın amacı Giresun, Samsun ve Tokat 
illerinde koyunlarda A. phagocytophilum ve ilişkili suşların (A. phagocytophilum-like 1 ve A. 
phagocytophilum-like-2) yaygınlığının ve dağılımının PCR ve RFLP yöntemleriyle araştırılması ve pozitif 
örneklerin 16S rRNA geni özelinde filogenetik analizinin yapılmasıdır.  
Yöntem: Çalışma materyali Giresun (n:100), Samsun (n:116) ve Tokat (n:122) illerinin farklı 
bölgelerinden temin edilen 338 koyun kan örneği ile oluşturulmuştur. EDTA'lı tüplere alınan kan 
örnekleri soğuk zincir şartları sağlanarak Sivas Cumhuriyet Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji 
Anabilim Dalı laboratuvarına getirilmiştir. Kan örneklerinden DNA izolasyonu 25:24:1 
fenol:kloroform:isoamil alkol kullanılarak yapılmış ve elde edilen gDNA’lar PCR’da kullanılıncaya 
kadar -20ºC’lik derin dondurucuda saklanmıştır. Genomik DNA A. phagocytophilum, A. 
phagocytophilum-like 1 ve A. phagocytophilum-like-2 yönünden patojenlerin 16S rRNA gen bölgesinin 641-
642 bp kısmını çoğaltan SSAP2F (GCT GAA TGT GGG GAT AAT TTA T) ve SSAP2R (ATG GCT GCT 
TCC TTT CGG TTA) primerleri kullanılarak araştırılmış ve spesifik amplikon görülen örnekler kayıt 
altına alınmıştır. Pozitif örnekler Restriction Fragment Length Polymorphism (RFLP) ile olan A. 
phagocytophilum ve ilişkili suşlar yönünden araştırılmıştır. RFLP işleminde XcmI ve BsaI restrüksiyon 
enzimleri kullanılmıştır. XcmI enzimi A. phagocytophilum bulunan örneklerde kesim işlemi yaparak 344 
ve 297 bp’lik iki amplikon haline getirirken, A. phagocytophilum-like 1 ve like 2’de ise herhangi bir kesim 
yapmamaktadır. BsaI enzimi ile yapılan RFLP işlemi sonucunda A. phagocytophilum-like 1’de herhangi 
bir kesim gözlenmezken, A. phagocytophilum-like 2’de ise 219 ve 422-423 bp’lik amplikonlar 
görülmektedir. RFLP işlemi sonucunda elde edilen kesim sonuçları kayıt altına alınmıştır. PCR ve RFLP 
sonuçlarının doğrulanması için her ilden tesadüfi olarak seçilen bir örnek DNA dizi analizine 
gönderilmiştir. Çift yönlü DNA dizi analizinde PCR aşamasında kullanılan SSAP2F ve SSAP2R primer 
çifti kullanılmıştır. DNA dizi analizi sonucunda elde edilen dizilimler Finch TV (version 1.4.0) 
(Geospiza Inc., Seattle, Washington, DC, ABD) programı kullanılarak açılmış ve chromatogramlar kalite 
skoru açısından değerlendirilmiştir. Konsensus sekanslar MEGA-11 (Version 11.0.13) programı ile 
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oluşturulmuştur. Elde edilen konsensüs sekanslar GenBank’ta bulunan sekanslarla benzerlik açısından 
karşılaştırılmıştır.  
Bulgular: Çalışma kapsamında incelenen 338 koyun kan örneğinin 58’i (%17,15) A. phagocytophilum 
veya ilişkili suşlar yönünden pozitif bulunmuştur. Giresun’da örneklerin %44,00’ü (44/100), Samsun’da 
%6,89’u (8/116) ve Tokat’ta ise %4,91’i (6/122) etken tespit edilmiştir. Pozitif örneklerin RFLP 
incelenmesi sonucunda tamamının A. phagocytophilum-like 1 ile enfekte olduğu belirlenmiştir. Çalışma 
bölgesinde A. phagocytophilum ve A. phagocytophilum-like 2 ise tespit edilememiştir. DNA dizi analizi 
sonucunda elde edilen konsensüs sekanslar GenBank’ta kayıtlı sekanslarla nükleotid benzerliği 
açısından karşılaştırıldığında dünyanın farklı bölgelerinde çeşitli konaklarda tespit edilen A. 
phagocytophilum-like 1 sekanslarıyla %99,50-100 oranında benzerlik belirlenmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile Karadeniz bölgesindeki farklı coğrafik ve ekolojik özelliklere sahip illerinde 
koyunlarda A. phagocytophilum ve ilişkili suşlar (A. phagocytophilum-like 1 ve A. phagocytophilum-like-
2) PCR, RFLP ve DNA dizi analizi ile araştırılmış ve A. phagocytophilum-like 1 tespit edilmiştir. A. 
phagocytophilum-like 1’in vektörleri ve etkenin konaklarda meydana getirdiği klinik semptomlar 
hakkında ciddi bilgi eksikliği bulunmamaktadır. Patojenin biyolojisinin ve epidemiyolojisinin 
anlaşılması için Türkiye’nin farklı bölgelerinde evcil ve yabani konaklar ile vektörlerin araştırılacağı 
çalışmalara ihtiyaç duyulduğu değerlendirilmektedir.  
Anahtar Kelimeler: Anaplasma phagocytophilum-like 1, DNA dizi analizi, PCR, RFLP 
 
Bu çalışma, Sivas Cumhuriyet Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi (CÜBAP) 
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Objective: Blastocystis is a parasite that inhabits the gastrointestinal tract which is commonly found in 
humans and animals all over the world. It is present in humans both asymptomatically and symptomatically. 
It commonly causes acute and chronic diarrhea, gas, abdominal pain, vomiting, and other gastrointestinal 
symptoms. Metronidazole (MTZ) is recommended as the first drug of choice in treatment. Recently, studies 
have reported that resistance to MTZ has developed. In addition, this drug has adverse effects on dizziness, 
headache, and intestinal microbiota. Therefore, people prefer treatment options with natural herbal products 
in treatment. The project aims to investigate the effect of A. tuncelianum extract, a natural plant, on in vivo 
animal model infected with Blastocystis using microscopic methods.  
Methods: Blastocystis was isolated in stool samples sent to Tokat Gaziosmanpaşa University Faculty of 
Medicine Hospital Parasitology Laboratory and detected directly through a microscope using Lugol’s iodine 
wet smear. Positive samples were incubated at 37°C by adding 10% horse serum to Jones's medium. Aqueous 
extraction of Allium tuncelianum plant was performed. In this study, 36 male Wistar albino rats, 3-4 weeks old, 
with an average weight of 30-70 g, were used. In the study, six groups were formed: G1 (Control), G2 (Blastocystis 
infected), G3a (Infected + 50 mg/kg/day, A. tuncelianum extract), G3b (Infected + 150 mg/kg/day, A. tuncelianum 
extract), G3c (Infected + 250 mg/kg/day, A. tuncelianum extract) and G4 (Infected + 10 mg/kg/day, Metronidazole). 
Each animal was infected orally with previously prepared Blastocystis cysts in the infected groups (G2, G3a, G3b, 
G3c and G4) at a rate of approximately 1x105 cysts/ml.  
Results: First, the results of the microscopic parasitological examination were obtained. On day three post-
infection, fecal examination of infected rats showed an early reduction in fecal parasite count of 61.9% and 
42.9% in the G3c group and G4 group, respectively. While the G3c group had 100% stool parasite reduction 
on the 12th day, the G4 group had an 84.1% effect on the 15th. In the G3b group, 88.1% of fecal parasites were 
reduced on the 12th day, and 100% intestinal parasite clearance was achieved on the 15th. Treatments in the 
G3b and G3c groups (150 mg and 250 mg/kg/day, A. tuncelianum extract) provided a better effect than the 
MTZ treatment in the G4 group.  
Conclusion: Our results demonstrated the effect of the aqueous extract of A. tuncelianum on potential anti-
Blastocystis activity in an in vivo animal model. A. tuncelianum extract was effective with a 100% reduction in stool 
in the early period. This study has shown that A. tuncelianum extract is more effective than the current commercial 
treatment in the early period, and it can be used instead of commercial therapy in the future.  
Anahtar Kelimeler: Allium tuncelianum, Anti-Blastocystis, Blastocystis, In vivo, Microscopic examination 
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Amaç: Dünya nüfusunun üçte birini etkileyen ve en yaygın görülen mikro besin eksikliği olan demir 
eksikliği (DE) ve neden olduğu anemi (DEA) tüm anemilerin de yaklaşık yarısını oluşturmaktadır 
(Camaschella, 2019). Demir eksikliği sıklıkla genito üriner ve gastrointestinal kan kayıplarına bağlı 
ortaya çıkarken diğer önemli bir neden ise emilim bozukluklarını ilgilendirmektedir. Başta bağırsak 
parazitleri olmak üzere enfeksiyöz etkenler ise hem kan kaybını hem de emilim bozukluğu üzerinden 
demir eksikliğine neden olabilen patojenlerdir. Blastocystis türlerinin patojenite mekanizmaları tam 
gösterilememiş olmakla birlikte ise birtakım bağırsak hastalıkları ilişkilendirildiği bildirilmektedir. 
Demir eksikliği ile Blastocystis spp. ilişkisi kısıtlı birkaç çalışma bildirilmiştir. Bu çalışma ile demir 
eksikliği polikliniğimize başvuran ve tipik DE/DEA nedenlerinin dışlanmasının ardından ve klinik 
olarak DE/DEA ile ilişkilendirilen 7 (yedi) ayrı olgu takdim edilecektir.  
Yöntem: Ordu Üniversitesi Eğitim ve Araştırma Hastanesi Demir Eksikliği Polikliniğine başvuran 
verutin tetkiklerinde belirgin bir demir eksikliği etyolojisi bulunamayan hastalar ikinci bir detaylı 
parazitolojik incelenmeye tabi tutulmaktadır. Nisan 2021 döneminden bugüne hasta dosyaları 
taranmıştır ve detaylı inceleme ile tespit edilen Blastocystis vakaları not edilmiştir.  
Bulgular: İncelemenin ardından 7 (yedi) ayrı olguda Blastocystis spp. tespit edilmiştir. Vakaların 
hiçbirinde ilk başvuruları esnasında istenen gaita tetkiklerinde paraziter hastalık tespit edilememiştir. 
Hastaların ikisi erkek, beşi kadın cinsiyette olduğu görülmüştür. Olgulardan dördü demir eksikliği 
anemisine sahipken üçünde ise izole demir eksikliği (non-anemik demir eksikliği) izlenmiştir. Erkek 
hastaların yaş ortalaması >50 iken, kadın hastalarda bu rakam <40 yaş olmuştur. Vakalar içerisinde 
yalnızca ikisinde (Olgu 2 ve Olgu 3) eşlik eden başka bir parazit daha mevcuttu. Vakaların üçünde 
kontrol gaitalara bakılabildi, diğer dört vaka kontrollerine gelmemiştir. Verilen antibiyoterapi sonrası 
kontrolleri görülebilen üç vakanın birinde (Olgu 2) trimetoprim+sulfametoksazol (TMP+SMX)’e yanıt 
alındı. Bir vaka (Olgu 3) TMP+SMX dirençli olduğu görüldü. Bir vaka ise hem TMP+SMX’e hem de 
metronidazole direnç gösterdi (Olgu 5). Antibiyoterapi yanıtı takip edilip Blastocystis varlığı ortadan 
kalktığı görülen tek vaka olan Olgu 2’nin takiplerinde ferritin minimal iyileşmelerin izlendiği görüldü. 
Fakat bu hastada aynı zamanda Helicobacter pylori de tespit edilmiş ve eradikasyon tedavisi verilmiştir.  
Sonuç: Açıklanamayan demir eksikliği etyolojileri içerisinde Blastocystis varlığına ulaşılması dikkate 
değer görülmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Blastocystis, Demir eksikliği, etyoloji 
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Tek Sağlık Yaklaşımı ile Blastocystis Özelinde Saha Çalışması Tasarlanması 
 

Eylem AKDUR ÖZTÜRK1, Funda AL2 
 

1Çukurova Üniversitesi Tıp Fakültesi, Parazitoloji AD, ADANA; 
 2Gazi Üniversitesi Tıp Fakültesi, Mikrobiyoloji AD, Parazitoloji BD, ANKARA 

 
E-mail akdureylem@gmail.com 

 
Amaç: Bu çalışmada Türkiye’de ilk kez Blastocystis bulaş dinamiğinin Tek Sağlık yaklaşımıyla insan-
hayvan(farklı hayvan türleri) ve çevresel örneklerin aynı anda incelendiği bir çalışma modeli 
oluşturulması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Çalışma için Çukurova Üniversitesi Girişimsel Olmayan Etik Kurulu’ndan ve Tarım ve Orman 
Bakanlığı’ndan gerekli izinler alınmıştır. Çalışma alanı; çalışmanın Adana İlinin Karaisalı ilçesine bağlı 
Kırıklı köyünde yapılması planlanmıştır. Kırıklı köyü; Seyhan Baraj gölünün sınırlarında yerleşim alanı 
bulunan ve burada yaşayanların geçimini çiftçilik ve hayvancılıkla sağladığı yerleşim yeridir. Bu 
bölgede baraj gölünden elde edilen su kaynağı, hayvan ve tarım alanlarının sulanmasında 
kullanılmaktadır. Çalışma evreni; Blastocystis’in zoonotik döngüsü hedeflendiği için hayvancılıkla 
uğraşan insanların ve hayvanlarının dışkı örnekleri ile çevresel örnekler dahil edilecek şekilde 
oluşturulmuştur. Örneklem yapılırken iki aşamalı örnekleme yönteminden faydalanılacaktır. 
Çalışmaya farklı türden hayvanlar dahil edileceği için ‘’Orantısal Tabakalı Örneklem Yöntemi” 
kullanılarak hayvan sayısı belirlenmiştir. Hayvanlar bu işletmelerden ‘’Basit Rastgele Örneklem 
Yöntemi” ile seçilecektir.  
Bulgular: Çalışmaya 100 insan, 370 hayvan ve 30 çevre örneği olmak üzere toplam 500 örneğin dahil 
edilmesi planlanmıştır. Planlanan bu çalışma TÜBİTAK 1002 Hızlı Destek Programı kapsamında 
desteklenmeye hak kazanmıştır.  
Sonuç: Tasarlanan bu çalışma; Blastocystis’in insan, çevre ve hayvan ekosistemindeki zoonotik 
potansiyelinin “Tek Sağlık Yaklaşımı” ile incelenmesine ve aynı zamanda Tek Sağlık Yaklaşımı’yla 
diğer bağırsak parazitleri ile ilgili yapılacak saha çalışmalarına model oluşturacaktır. 
Anahtar Kelimeler: Tek Sağlık Yaklaşımı, Blastocystis, bulaş dinamiği 
 
Bu çalışma TÜBİTAK 1002 hızlı destek programı (Proje no: 123S965) kapsamında desteklenmiştir. 
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Tokat'ta Örümcek (Latrodectus spp.) Isırığı Sonrası Gelişen Geri Dönüşümlü 
Miyokardit ve Rabdomiyoliz Olgusu 

 
Nezahat KOŞAR1, Mustafa AKARCA2, Büşra ÖZTÜRK2, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN3 

 
1Erbaa Devlet Hastanesi, Tıbbi Mikrobiyoloji Bölümü, TOKAT; 2Erbaa Devlet Hastanesi, Acil Tıp Bölümü, 

TOKAT; 3TOBB Ekonomi ve Teknoloji Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi Mikrobiyoloji AD, ANKARA 
 

E-mail: nezahatkosar@hotmail.com 
 

Amaç: Latrodectus spp, çeşitli alt türleri ile dünya üzerinde yaygın görülen bir örümcek cinsidir. 
Örümcek ısırıkları kas spazmı, ağrı, kusma, hipertansiyon, taşikardi gibi belirtilerle birlikte şiddetli 
zehirlenmeye (latrodektizm) neden olur. Ölümcül etki nadir olup reversible miyokardit, rabdomiyolizle 
sonuçlanan az sayıda vaka bildirilmiştir. Bu yazıda örümcek ısırığı şikayeti ile acil servise başvuran 
hasta vakası bildirilmektedir. 
Olgu Sunumu: 67 yaşında kadın hasta örümcek ısırığından bir saat sonra halsizlik, terleme, alt 
ekstremitede bilateral ağrı ve güçsüzlük şikayetleri ile Erbaa Devlet Hastanesi acil servise başvurdu. 
Hastanın bulantı, kusma, karın ağrısı, göğüs ağrısı, nefes darlığı, baş dönmesi, baş ağrısı, fotofobi-
fonofobi şikayetleri yoktu. Vital bulguları normal izlendi. Fizik muayenede karın orta hatta ısırık 
çevresinde hipermi dışında patolojik bulguya rastlanmadı. Laboratuvar sonuçlarında Troponin I: 1111 
(0-16) pg/ml, Kreatin Kinaz: 254 (26-140) U/L, LDH: 331 (0-247) U/L, AST: 20 (0-35) U/L, ALT: 22 (0-35) 
U/L, CRP: 2,82 (0-5) mg/L, idrar dansitesi: 1.038 (1.015-1.025) olarak ölçüldü. EKG’de patolojik dalga 
görülmedi. Kardiyolojiye danışılan hastanın ekokardiyografisi normal olarak yorumlandı ve troponin 
yüksekliğinin sekonder nedenlerden kaynaklı olabileceği belirtildi. Alt ekstremite doopler ultrason 
sonucunda akut oklüzyon saptanmadı. Torakoabdominal anjiyografi ve spinal MR görüntüleme 
sonuçları normal rapora edildi. Ek hastalığı ve ilaç kullanım öyküsü olmayan hastada nörolojik ve 
kardiyovasküler patolojiler dışlandıktan sonra mevcut bulgular Latrodectus spp. örümcek ısırığı ile 
gelişen klinik tablo ile uyumlu bulundu. Hastaya acil serviste sıvı resüsitasyonu ve semptomatik tedavi 
başlandı, hasta 72 saat yakın takip izleme alındı. Şikayetleri gerileyen ve laboratuvar sonuçları regrese 
olan hasta şifa ile taburcu edildi. 
Sonuç: Latrodectus spp.’ye bağlı örümcek ısırıkları sonucunda insan vücudunda zararlı etkiler ortaya 
çıkmaktadır. Şiddetli zehirlenme durumlarında hastalar yoğun bakım şartlarında takip edilmeli 
gerekirse bir üst merkeze hasta transfer edilmelidir. Ülkemizde yaygın bulunan Latrodectus spp'ye bağlı 
zehirlenmelerde miyokardit ve rabdomiyoliz gelişebileceği akılda tutulmalı ve bu hastaların yakın 
takip izlem yapılması göz önünde bulundurulmalıdır. 
Anahtar Kelimeler: Latrodectus spp., örümcek ısırıkları, miyokardit, rabdomiyoliz, Tokat. 
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Nazogastrik Yolla Çıkarılan Taenia saginata: Olgu Sunumu 
 

Neriman MOR1, Bedri Burak SUCU2 
 

1Kafkas Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, KARS; 2Kars Harakani Devlet Hastanesi Genel Cerrahi 
Kliniği, KARS 

 
E-mail: nerimanmor@gmail.com 

 

Giriş: İnguinal herni onarımı, elektif şartlarda genel cerrahide en sık uygulanan ameliyatların başında 
gelmektedir. Buna karşın inkarserasyon ve özelikle de strangülasyon gibi acil cerrahi gerektiren 
komplikasyonlarla karşımıza çıkabilmektedir. Bu şekilde komplikasyonların eşlik ettiği acil vakalarda 
basit fıtık onarımından, barsak rezeksiyonuna kadar gidebilen yüksek morbidite hatta mortaliteye 
neden olabilen tablolar ortaya çıkabilmektedir. Cerrahi sonrası veya sırasında ortaya çıkan paraziter 
enfeksiyonlar literatürde mevcut olsa da sayıları oldukça azdır. Bu olgu sunumunda nazogastrik yolla 
çıkarılan Taenia saginata endo-parazitine dikkat çekmek istedik. 
Olgu Sunumu: Acil servise bulantı kusma şikayetleri ile başvuran 66 yaşında kadın bir hastada 
inkarsere herniye bağlı ileus tanısı nedeniyle ince bağırsak rezeksiyonu yapılmıştır. Mide içeriği 
aspirasyonu sırasında nazogastrik sondaya sarılmış olan gastrointestinal sistem paraziti olduğu tespit 
edilmiştir. Yapılan makroskobik ve mikroskobik inceleme sonucu T. saginata paraziti olduğu tanısı 
konulmuştur. Oral alımı uygun görüldükten sonra antihelmintik tedavi başlanan ve genel durumu 
düzelen hasta taburcu edilmiştir.  
Sonuç: Klinik ve laboratuvar testleri sırasında saptanamayan, rastlantısal olarak ortaya konulan T. 
saginata paraziter enfeksiyonun, özellikle sanitasyonun iyi olmadığı, çiğ ya da iyi pişmemiş et 
tüketiminin fazla olduğu, sosyo -ekonomik düzeyi düşük olan bölgelerde, inguinal herni olan bir 
hastada inkarserasyon gelişmesinde olası bir neden olabileceği göz önünde bulundurulmalıdır.  
Anahtar Kelimeler: İnguinal herni, inkarsere herni, strangüle herni, nazogastrik, Taenia saginata 
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P05. Leishmania tropica’ya Karşı İlaç Direncinin Değerlendirilmesinde Kolorimetrik 
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Tülay AKSOY, Ali KİLİMCİOĞLU 
 
P07. Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi Öğrencilerinde Toxoplasma gondii Antikorlarının 
ELISA ile Araştırılması ve Risk Faktörlerinin Belirlenmesi 
Figen ÇELİK, Ertuğ YALÇINKAYA, Savaş KARATEPE, Sami ŞİMŞEK 
 
P08. Toxoplasma gondii’nin Her Üç Dönemine Karşı Etkili MIC3 Proteininin Saccharomyces 
cerevisiae Tabanlı Rekombinant Protein Aşı Stratejisinde Kullanılması Amacıyla in silico 
Analizlerinin Gerçekleştirilmesi 
Seren KAPLAN, İrem YAVUZ, Muhammet KARAKAVUK, Tuğba KARAKAVUK, Ceren GÜL, Mervenur GÜVENDİ,  
Hüseyin CAN, Aysu DEĞİRMENCİ DÖŞKAYA, Cemal ÜN, Adnan Yüksel GÜRÜZ, Mert DÖŞKAYA 
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P11. Ağrı Yöresindeki İnsanlarda Saptanan Cryptosporidium Türlerinin Moleküler 
Karakterizasyonu 
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İçin Optimizasyonu 
Eylem AKDUR ÖZTÜRK, Mesude ANGIN, Cumhur GÜNDÜZ, Ayşegül ÜNVER 
 
P16. Bir Bozayıda (Ursus arctos) Tespit Edilen Uncinaria spp.’nin Moleküler Karakterizasyonu 
Rıdvan KİRMAN, Muzaffer AKYÜZ, Esin GÜVEN 
 
P17. Toros Sediri (Cedrus libani) Katranının Kahverengi Köpek Kenesi (Rhipicephalus 
sanguineus sensu lato) Erginleri Üzerindeki Toksik Etkisi  
Samed KOÇ, Zeynep Nur GÜLTEKİN, Sevval KAHRAMAN, Ayşegül CENGİZ, Burak POLAT, Cansu ÇALIŞKAN,  
Özge TUFAN ÇETİN, Hüseyin ÇETİN  
 
P18. Anopheles sacharovi Favre Larvalarına Karşı Gilaburu (Viburnum opulus) Yaprak 
Ekstresinden Sentezlenen Gümüş Nanopartiküllerinin Larvisit Etkinliğinin Araştırılması 
Ömer ULUER, Fatih KOCA, Alparslan YILDIRIM 
 
P19. Kırşehir Yöresinde Stomoxys Türlerinin Moleküler Karakterizasyonu ve Filogenetik 
Analizleri 
Yiğit UZUN, Arif ÇİLOĞLU 
 
P20. İshalli Çocuklarda Giardia intestinalis, Entamoeba histolytica, Cryptosporidum spp 
Sıklığının Hızlı Tanı Testi ile Değerlendirilmesi 
Şeymanur ÜNLÜ EMIR, Fatma ESENKAYA TAŞBENT 
 
P21. Gelişme Geriliği Bulunan Çocuklarda Dışkıda Nativ-Lugol, Hızlı Tanı Testleri ve Selofan 
Band Yöntemi Ile Parazit Taraması 
Tuğba KAYA, Gülnaz ÇULHA, Necati ÖZPINAR, Çiğdem EL, Kemal BALIKÇI 
 
P22. 2015-2023 Yılları Arasında Bir Üniversite Hastanesinde Enterobius vermicularis 
Olgularının Epidemiyolojik Olarak Değerlendirilmesi 
Önder AKKAŞ, Barış GÜLHAN, Bülent DABANLIOĞLU, Sümeyye AKYÜZ, Selahattin ÇELEBİ 
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Suna Aslı ZENGİN, Levent AYDIN, İ. Ayça ÖZSOY, İbrahim İsmet TÜRKMEN 
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P27. Providing Better Understanding of Climate and Environmental Drivers of Sand Fly 
Borne Diseases – The CLIMOS Project 
Seray TOZ, Yusuf OZBEL, Ozge ERISOZ KASAP, Eduardo BERRIATUA, Manos ATHANATOS, Suzana BLESIC, Gioia 
BONGIORNO, Remi CHARREL, Orin COURTENAY, Maya DAVIDOVICH-COHEN, Jerome DEPAQUIT, Vit DVORAK, Federica 
FERRARO, Maria MAIA, Valentina FOGLIA MANZILLO, Nenad GLIGORIC, Vladan GLIGORIJEVIC, Diana GUARDADO, 
Gordon HAMILTON, Nils HEMPELMANN, Tally HATZAKIS, Vladimir IVOVIC, Edwin KNIHA, Laor ORSHAN, Shlomit PAZ, 
Florence ROBERT-GANGNEUX, Jovana SADLOVA, Luis SAMANIEGO, Daniel SAN MARTIN, Elmas SARI, Frank VAN 
LANGEVELDE, Petr VOLF, David WRIGHT, Carla MAIA 
 
P28. Klinik Ön Tanıları ile Leishmaniasis Olgularının Histopatolojik Değerlendirilmesi 
Süheyla EKEMEN, Yusuf ÖZBEL, Seray TÖZ, Chizu SANJOBA, Cuyan DEMIRKESEN, Emel D. ÇETIN, Tülay TECIMER,  
Pelin YILDIZ, Nevin TAYMAZ, Ümit İNCE, Cevayir COBAN 
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P01. 
 

Mikrobiyal Keratit Düşünülen Hastalarda Acanthamoeba spp. Araştırılması 
 

Hatice YAZISIZ1, Yusuf AYAZ2, Mete EYİGÖR1, Mustafa ÜNAL2, Özlem KOYUNCU ÖZYURT1,  
Betil ÖZHAK1, Hatice ERTABAKLAR2 

 
Akdeniz Üniversitesi Tıp Fakültesi, 1Tıbbi Mikrobiyoloji AD; Göz Hastalıkları AD, ANTALYA;  

2Aydın Adnan Menderes Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, AYDIN 

 
E-mail: drhyazisiz@yahoo.com.tr 

 
Amaç: Acanthamoeba’nın yaşam döngüsünde, trofozoit ve kist olmak üzere iki formu bulunur. 
Acanthamoeba cinslerine ait üyeler serbest yaşayan toprak ve tatlı su amiplerdir. Bu nedenle hava, 
musluk suyu, hastane ekipmanları, cerrahi aletler, duşlar, havalandırma kanalları, klima cihazları, 
klorlanmış yüzme havuzları, kanalizasyon gibi yerlerde bulunabilirler. Acanthamoeba keratiti nadir 
görülür ancak körlüğe kadar gidebilir. Bu çalışmada Akdeniz Üniversitesi Tıp Fakültesi Hastanesi Göz 
hastalıkları Kliniği’nde mikrobiyal keratit düşünülen hastalarda mikroskobi, kültür, moleküler 
yöntemler ile Acantamoeba spp. araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Akdeniz Üniversitesi Tıp Fakültesi Hastanesi Göz hastalıkları Kliniği’nde mikrobiyal keratit 
düşünülen ve mikrobiyolojik tanıya ihtiyaç duyulan hastalardan aydınlatılmış onamları alındıktan 
sonra korneal kazıntı örnekleri alınmıştır. Örnek alınırken steril şartlarda çalışılmıştır. Örneklerden 
Acantamoeba spp. araştırılması için mikroskobik inceleme, Non-nutrient agar plağında kültür ve 
Acanthamoeba spp. 18S ribosomal RNA (18S) gene genesig Advanced Kit (Primerdesign Ltd)) ile 
polimeraz zincir reaksiyonu yapılmıştır.  
Bulgular: Çalışmaya Nisan 2021 ile Mayıs 2023 tarihleri arasında 54 hastadan 61 korneal kazıntı örneği 
dahil edilmiştir. 31’i (%57,4) erkek, 23’ü (% 42,6) kadın olan hastaların; ortalama yaşı (Ortalama±SD) 
54.7±22.9 olarak saptanmıştır. Mikroskobik değerlendirme ve kültür ile pozitiflik saptanmamıştır. 
Polimeraz zincir reaksiyonu ile 61 örneğin birinde (%1,6) pozitiflik saptanmıştır.  
Sonuç: Çalışmaya alınan 61 korneal kazıntı örneğinde %1,6 oranında Acantamoeba spp. saptanmıştır. 
Anahtar Kelimeler: Acantamoeba spp., keratit, polimeraz zincir reaksiyonu 
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P02. 
 

Computational Drug Repurposing Targeting Babesia bigemina Lactate 
Dehydrogenase for Identification of Alternative Therapeutics in Bovine 

Babesiosis 
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 2Department of Parasitology, Faculty of Veterinary Medicine, University of Firat, ELAZIĞ 

 
E-mail: sozubek@firat.edu.tr 

 
Babesia, an intraerythrocytic protozoan parasite transmitted by ticks, poses significant threats to animals 
and human worldwide, particularly in endemic regions. Bovine babesiosis, caused mainly by Babesia 
bovis and Babesia bigemina, necessitates effective prevention and treatment strategies. Current 
interventions involve live and attenuated vaccines, babesicidal drugs, and management of tick vectors. 
However, concerns regarding drug residues and resistance have led to the exploration of alternative 
chemotherapeutic options. Bioinformatics plays a pivotal role in drug discovery, aiding in the 
identification of potential drug targets within the Babesia genome. The glycolytic pathway, essential for 
ATP generation, is considered a promising target, with lactate dehydrogenase (LDH) being a crucial 
enzyme. LDH, predominantly cytosolic in Babesia parasites, exhibits differences from mammalian 
counterparts, offering opportunities for targeted drug development. In vitro studies on B. bigemina LDH 
suggest its potential as a drug target, with differences in the substrate specificity loop. Utilizing off-label 
FDA-approved drugs for humans as potential LDH inhibitors in bovine babesiosis treatment is 
investigated in this study. Structure-based virtual screening and molecular dynamics simulations were 
employed to identify promising drug candidates. Darolutamide and Risedronic acid emerged as 
promising candidates for B. bigemina LDH inhibitors as a result of in silico methods. This research 
presents a promising avenue for the development of effective LDH inhibitors, offering new prospects 
for the control and treatment of bovine babesiosis. These findings signal the need for in vitro studies 
and clinical trials to confirm the effectiveness and safety of these drugs in combating bovine babesiosis. 
Anahtar Kelimeler: Babesia bigemina, babesiosis, computational structural biology, drug repurposing, 
lactate dehydrogenase 
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P03.	
 

İnce Damla Kan Yaymalarından Elde Edilen Görüntülerden Derin Öğrenme 
Modeli Ile Plasmodium Parazitlerinin Saptanması: Pilot Çalışma Verileri 
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Amaç: Sıtma, enfekte dişi Anofel sivrisineklerin ısırması yoluyla insana bulaşan Plasmodium 
parazitlerinin neden olduğu, etkili tedavisinin olmasına rağmen halen tropikal ve subtropikal 
bölgelerde ciddi derecede mortalite oranları ile seyreden bir enfeksiyon hastalığıdır (1,2). Halen en 
ölümcül patojenler arasında yer alan sıtma parazitleri insanlarda kırmızı kan hücrelerini enfekte eden 
protozoonlardandır (3). Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) raporuna göre, tüm dünya genelinde 2021 yılında 
247 milyon sıtma vakası tespit edilmiş ve bunların 619.000’i sıtma kaynaklı nedenlerden dolayı hayatını 
kaybetmiştir. Sıtmanın erken teşhisi ve tedavisi hastalığın görülme oranının düşmesine, ölümlerin 
önlenmesine ve bulaşın azalmasına katkıda bulunur (4). Sıtma tanısında kullanılan yöntemlerin 
doğruluğu, güvenilirliği, hızı ve maliyeti, hastalığın tedavi ve eradikasyonunda oldukça önemlidir (3). 
Periferik kandaki parazitlerin araştırılmasına dayanan mikroskopi yöntemi, gelişen tanı testlerine 
rağmen halen daha sıtma tanısında altın standart olarak kabul edilmektedir. Fakat mikroskopi 
yönteminin, zaman alıcı, zahmetli ve insan hatalarına açık bir yöntem olması gibi bazı dezavantajları 
bulunmaktadır (5). Genel olarak, enfeksiyon hastalıklarının tanısını kolaylaştırmak amacıyla yapay 
zeka kullanımı son on yılda muazzam bir gelişme göstermiştir. Bu bağlamda, yapay zeka modellerinin 
patojen mikroorganizmaların tespiti ve enfeksiyonların tanısında kullanımı ile yanlış sonuçların önemli 
ölçüde önüne geçilebilmektedir (6,7). Bu çalışmanın amacı, yapay zekanın derin öğrenme (deep 
learning) modelleri ile sıtma tanısında kullanılabilecek yeni, hızlı ve güvenilir tanı yöntemleri 
geliştirmek ve dolayısıyla mortalite oranlarının düşmesine katkıda bulunmaktır.  
Yöntem: Sıtma tanısı almış hastalara ait Giemsa boyalı ince damla kan yaymalarından cep telefonu-
mikroskop aparatı kullanılarak 100x objektifle toplam 1081 görüntü elde edildi. Görüntülerdeki 
Plasmodium parazitlerine ait taşlı yüzük ve trofozoit formalarını öğrenmesi için derin öğrenme 
modellerinden biri olan nesne algılama algoritması (CenterNet Object Detection) kullanıldı (Şekil 1). Bu 
teknik, paraziti tanıma ve yayma görüntüleri içerisindeki konumunu belirleme yeteneğine sahiptir. 
Çekilen görüntüler üzerindeki parazitli alanlar bir mikrobiyoloji uzmanı tarafından tanımlandı ve her 
parazit için tek bir sınırlayıcı kutu kullanılarak etiketlendi (Şekil 2). Şüpheli bulunan noktalar için 
işaretleme yapılmadı. Daha sonra, görüntüler ve görüntülerdeki işaretlenmiş sınırlayıcı kutular eğitim, 
doğrulama ve test grupları olmak üzere üç gruba ayrıldı. Eğitim, doğrulama ve test setleri sırasıyla 756, 
215 ve 110 görüntü içermekteydi. Modelin performansı test setindeki görüntüler kullanılarak belirlendi.  
Bulgular: Test edilen 110 görüntü içerisinde uzman tarafından etiketlenmiş toplam 252 tane 
Plasmodium paraziti vardı. Nesne algılama algoritması 252 parazit içerisinden 238 tanesini doğru tespit 
ederek (Şekil 3) %94,4 duyarlılık göstermiştir. Model, resim bazlı bakıldığında ise test setindeki tüm 
görüntülerde en az bir (1) parazit tespit ederek %100 başarı ile çalışmıştır.  
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Sonuç: Nesne algılama algoritmasının kan yaymalarındaki Plasmodium parazitlerinin tespitinde 
bağımsız olarak ve/veya uzmanlarla birlikte kullanılabileceğini düşünmekteyiz. Böylece, sıtma tanısı 
daha hızlı ve doğru bir şekilde yapılabilecektir. Ayrıca, çalışmamız içerisinde mikrobiyoloji uzmanı 
tarafından şüpheli görülüp etiketlenmemiş bölgeleri veya uzman tarafından gözden kaçırılmış bölgeleri 
de tespit eden bu model (Şekil 4), insan hatalarını en aza indirgeyerek yalancı negatiflik oranını da 
azaltabilecektir. Bu tip güçlü yapay zeka modellerinin ileride dizayn edilecek cihazlar içerisine entegre 
edilebileceğini ve böylece sıtma tanısının yüksek doğruluk oranıyla verilebileceğini düşünmekteyiz. 
Anahtar Kelimeler: Sıtma, yapay zeka, derin öğrenme, tanı 
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P04. 
Leishmania infantum DNA Aşısı Adayı Gp63 Proteinin in silico Analizi 
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Leishmania, yaklaşık yüz ülkede endemik olan, vektör kaynaklı protozoon bir parazittir. Enfekte dişi 
kum sinekleri (tatarcık) tarafından ısırılarak bulaşan bu parazit, insanlarda ve hayvanlarda 
leishmaniasis adı verilen bir hastalığa neden olmaktadır. Leishmaniasis, dünyanın en yaygın bulaşıcı 
hastalıklarından biridir ve her yıl yaklaşık olarak 2 milyon insanı etkiler. Leishmaniasis, Dünya Sağlık 
Örgütü (DSÖ)’ne göre kutanöz (ciltte yaralar), mukokutanöz (cilt ve mukozalarda yaralar) ve viseral (iç 
organlarda hasar) olmak üzere üç ana formda görülür. Son zamanlarda leishmaniasise karşı koruma 
sağlama potansiyeline sahip yeni aşı teknolojileri geliştirilmektedir. Bu teknolojilerden biri de DNA 
aşılarıdır. Bu aşı platformunun hem hücresel hem de humoral immün yanıtı indüklüyebilmesi, yüksek 
stabilitesi sayesinde raf ömrünün uzun olması, kolay üretim ve düşük nakliye maliyetleri gibi 
avantajları bulunmaktadır. Bu çalışmada, in silico yöntemler kullanılarak, Leishmania infantum'un önemli 
antijeninden biri olan Gp63 kodlayan bir DNA aşısının tasarımı gerçekleştirilmiştir. Bu yenilikçi 
yaklaşımla, Gp63 proteininin hücre içi, transmembran ve hücre dışı bölgeleri, T ve B hücre epitopları, 
moleküler ağırlığı, yarılanma ömrü ve kararlılık gibi fiziko-kimyasal özelliklerine ek olarak antijenite 
ve allerjenitesi in silico yöntemler kullanılarak belirlenmiştir. Proteinin hem kararlı hem de yüksek 
antijenik özelliklerinin korunabilmesi için hücre içi bölgesi çıkarılmış ve sonuç olarak 21 adet T hücre 
ve 9 adet B hücre epitop bölgelerini içerecek şekilde kısaltılmış olan 61 kDa ağırlığındaki tasarıma ait 
proteinin antijenik (0.5267) olduğu ve allerjen olmadığı gösterilmiştir. Ek olarak, yapılan analizler 
sonucunda stabil olduğu (38.72) belirlenen bu tasarıma ait proteinin memeli hücrelerinde yarılanma 
ömrü 100 saate kadar artırılmıştır. Biyoinformatik araçlar kullanılarak tasarımı gerçekleştirilen Gp63 
sekansına sinyal peptidi (IgE) ve histidin etiketi (H) in frame olarak eklenmiştir. Daha sonra klinik 
araştırmalar için uygun bir DNA aşı vektörü olan pVAX1 vektöründeki enzim kesim bölgeleri 
Snapgene programı kullanılarak belirlenmiş ve pVAX1-Gp63 DNA aşısı tasarlanmıştır. Sonuç olarak, 
leishmaniazise karşı potansiyel bir aşı adayı olan pVAX1-Gp63 DNA aşısı, in silico çalışmalarda stabil 
ve antijenik olduğu gösterilmiştir. İlerideki çalışmalarda bu aşının protein eksprese etme profili ve 
immünojenisitesi in vitro ve in vivo çalışmalarla test edilerek aşının koruyuculuğu hakkında daha fazla 
bilgi edinilmesi planlanmıştır. 
Anahtar kelimeler: Leishmania infantum, leishmaniasis, Gp63, in silico, ters aşılama 
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Amaç: Kutanöz leishmaniasis (KL) tedavisinde ülkemizde beş değerli antimon bileşikleri (meglumin 
antimonat ve sodyum stiboglukonat) kullanılmaktadır. Son yıllarda beş değerli antimon bileşiklerine 
karşı direnç geliştiği bildirilmektedir. Dirençli olguların tedavisinde hangi ilaçların hangi dozlarda 
etkili olduğunun araştırılarak klinisyenlerin bu konuda bilgilendirilmesi hastaların tedavileri açısından 
büyük önem taşımaktadır. Çalışmamızda, kolorimetrik yöntemlerden MTT, XTT, MTS ve WST-8 
testlerinin etkinliklerinin karşılaştırılması ile Leishmania tropica’ya karşı antileishmanial ilaç direncinin 
değerlendirilmesinde duyarlılığı en yüksek olan testin seçilmesi amaçlanmıştır.  
Yöntem: MCBÜ Tıp Fakültesi Parazit Bankası’nda bulunan meglumin antimonat tedavisine duyarlı KL 
olgularından elde edilen iki Leishmania spp. izolatı ve iki kez meglumin antimonat tedavisine rağmen 
iyileşmemiş KL olgularından elde edilen iki Leishmania spp. izolatı olmak üzere deney grubunu 
oluşturan toplam dört hasta izolatının ITS1 bölgesine özgü primer ve problar yardımıyla Real-Time 
PCR yöntemi ile tür tayini yapılmıştır. Promastigot sayısının standardizasyonu için hemositometri 
yöntemi ile 0,08x106, 0,16x106, 0,31x106, 0,63x106, 1,25x106, 2,5x106, 5x106 ve 10x106 promastigot/ml olacak 
şekilde sayımı yapılarak fenol kırmızısı içeren FK(+) ve fenol kırmızısı içermeyen FK(-)-RPMI-1640 sıvı 
besiyerleri içerisinde farklı yoğunluklarda promastigot süspansiyonları elde edilmiştir. Promastigot 
süspansiyonları farklı kolorimetrik testler (MTT, XTT, MTS ve WST-8) kullanılarak ELISA yöntemi ile 
çalışılmış ve spektrofotometrede 450-570 nm dalga boyunda yapılan okumalar sonucunda spesifik 
absorbans aralıkları en geniş kolorimetrik test/testler belirlenmiştir. Ardından, duyarlılığı en yüksek 
kolorimetrik test/testler tedaviye duyarlı/dirençli KL hasta izolatlarının antileishmanial ilaç direncinin 
(meglumin antimonat, sodyum stiboglukonat, miltefosin, pentamidin ve amfoterisin b) 
değerlendirilmesinde kullanılmıştır. 
Bulgular: KL hastalarından elde edilen dört Leishmania spp. izolatı tür tayini sonucunda L. tropica olarak 
saptanmıştır. FK(-)-RPMI-1640 sıvı besiyerleri içerisinde hazırlanan 0,08x106-10x106 promastigot/ml 
arasındaki artan yoğunluklarda promastigot süspansiyonlarından XTT testi için en geniş spesifik 
absorbans aralığı elde edilmiştir. Duyarlılığı en yüksek olarak saptanan XTT testi ile Türkiye’de KL 
etkeni olan ve iki kez meglumin antimonat tedavisine rağmen klinik ve paraziter iyileşme göstermeyen 
hasta lezyonlarından elde edilen tedaviye dirençli L. tropica izolatlarının meglumin antimonat’a direnç 
gösterdikleri ve diğer referans ilaçlara karşı duyarlı oldukları saptanmıştır.  
Sonuç: Antileishmanial ilaç direncinin değerlendirilmesinde duyarlılığı en yüksek olan kolorimetrik 
testin XTT olarak belirlenmesinin tedaviye dirençli KL vakaları ile çalışan bilim insanları ve klinisyenler 
için yararlı olacağı düşünülmektedir. 
Anahtar Kelimeler: İlaç direnci, kolorimetrik yöntemler, kutanöz leishmaniasis, Leishmania tropica 
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Manisa Celal Bayar Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Tıbbi Parazitoloji AD, MANİSA 

E-mail: tulay.aksoy@inonu.edu.tr 

 
Amaç: Kutanöz leishmaniasis (KL), Leishmania türü protozoon parazitlerin oluşturduğu, deride uzun 
süren nodülo-ülseratif yaralarla seyreden atrofik skarlarla iyileşen bir hastalık tablosudur. Kutanöz 
leishmaniasis tedavisinde kullanılan ilaçların maliyetinin ve toksik etkisinin yüksek olması ve 
kullanılan ilaçlara karşı direnç gelişmesi gibi nedenler tedavide kullanılabilecek etkili antileishmanial 
aktiviteye sahip, aynı zamanda konakçı hücrelerin adaptif bağışıklık sistemini uyaran yenilikçi 
terapötik ajanların araştırılması gerektiğini düşündürmüştür. Bu çalışmada, timol ekstrelerinin 
Türkiye’den izole edilen Leishmania tropica’ya karşı immünomodülatör özelliği ile in vitro ve ex vivo 
deneysel modellerde antileishmanial etkinliğinin araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Manisa ilinden KL’li bir hastadan izole edilen ve Manisa Celal Bayar Üniversitesi Tıp Fakültesi 
Parazit Bankası’nda saklanan Leishmania izolatı, ITS1 problu gerçek zamanlı PCR testi uygulanarak 
yapılan tür tayini sonucunda Leishmania tropica (MHOM/TR/2012/CBCL-LT) olarak saptanmıştır. Timol 
ekstrelerinin sitotoksik aktivitesi (CC50) CellTiter-Glo yöntemi, L. tropica promastigotlarına karşı in vitro 
antileishmanial aktivitesi (IC50promastigot) CellTiter-Glo ve hemositometri yöntemleri, L. tropica 
amastigotlarına karşı ex vivo antileishmanial aktivitesi (IC50amastigot) Giemsa boyalı preparatların 
mikroskobik incelenmesi ve sitokin sekresyonları (IFN-γ, IL-4, IL-10 ve IL-12) ELISA yöntemiyle 
değerlendirilmiştir. Elde edilen CC50, IC50promastigot ve IC50amastigot değerleri kullanılarak 
seçicilik indeks (SI) değerleri hesaplanmıştır.  
Bulgular: Timol ekstrelerinin CC50 değeri 160,7 µM/mL olup sitotoksik aktivite göstermemiştir. L. 
tropica promastigotları üzerine in vitro antileishmanial aktivitesi (IC50 promastigot) 79,41 µM/mL, L. 
tropica amastigotları üzerine ex vivo antileishmanial aktivitesi (IC50 amastigot) 105,2 µM/mL olarak 
saptanmıştır. CC50, IC50 (promastigot) ve IC50 (amastigot) değerleri kullanılarak hesaplanan SI 
değerleri; L. tropica promastigotları için 2,02, amastigotları için ise 1,53 olarak belirlenmiştir. Ayrıca L. 
tropica ile enfekte THP-1 makrofaj hücrelerine kıyasla timol ekstreleri uygulanan enfekte THP-1 
makrofaj hücrelerinde IFN-γ ve IL-12 sitokinlerinde artış gözlenirken, IL-4 ve IL-10 sitokinlerinde 
azalma gözlenmiştir.  
Sonuç: Sonuç olarak, timol ekstrelerinin sitotoksik aktivite göstermeyip L. tropica promastigotları ve 
amastigotları üzerine antileishmanial aktivite ve immünomodülatör etki göstermesi çalışmanın amacı 
olan antileishmanial etken maddeler saptanması konusunda önemli ve ümit verici bir gelişme olarak 
değerlendirilmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Antileishmanial aktivite, kutanöz leishmaniasis, Leishmania tropica, sitokin, timol 
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Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi Öğrencilerinde Toxoplasma gondii 
Antikorlarının ELISA ile Araştırılması ve Risk Faktörlerinin Belirlenmesi 

 
Figen ÇELİK1, Ertuğ YALÇINKAYA2, Savaş KARATEPE3, Sami ŞİMŞEK1 
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ELAZIĞ 
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Amaç: Toxoplasma gondii, Apicomplexa şubesinde yer alan zorunlu hücre içi bir parazittir. Bu çalışma, 
Elazığ ilindeki Fırat Üniversitesi Veteriner Fakültesi öğrencilerinde, ticari bir ELISA kitiyle T. gondii 
antikorlarının varlığı ve yaygınlığının araştırılması ve risk faktörlerinin belirlenmesi amacıyla 
yapılmıştır.  
Yöntem: Araştırmaya dahil edilecek öğrencilere öncelikle araştırma sırasındaki yaşlarını, cinsiyetlerini, 
çiğ et yiyip yemediklerini, nadir veya orta derecede et tüketim sıklığını ve kedi sahipliği geçmişini 
belirtmelerinin istendiği bir anket uygulandı. Anketlerin ön değerlendirmesi sonucunda risk grubunda 
(kedi sahibi olma, çiğ et tüketimi alışkanlığı vs) olduğu değerlendirilen 90 öğrenci seçildi. Bu yolla her 
sınıftan 18 öğrenci seçilerek gerekli koşulları sağlayan öğrencilerden 5 ml kan örnekleri alınıp, serumları 
ayrıldıktan sonra çalışılıncaya kadar -20 ºC’de saklandı. Çalışma günü oda ısısında çözdürülen 
serumlar, ticari bir ELISA kiti (Human Toxoplasma gondii ELISA Kit; SunRed, İzmir, Türkiye) 
kullanılarak üretici firmanın önerileri doğrultusunda çalışıldı.  
Bulgular: Serolojik olarak kanlarında anti-T. gondii antikorları araştırılan öğrencilerin 42’si kadın, 48’i 
erkek olup, ELISA sonucunda kadın öğrencilerin 11’inde (%26,2) ve erkek öğrencilerin 11’inde (%22,9) 
olmak üzere toplam 22 (%24,4) öğrencide seropozitiflik saptanmıştır. Araştırmaya katılan 90 öğrencinin 
29’u (%32) çiğ veya az pişmiş et tükettiğini ifade etmiştir. Öğrencilerin 31’i (%34) sebze veya meyveleri 
yıkmadan tükettikleri ve 34’ ü (%37) kontrolsüz, kaynağı belirsiz su tükettiğini bildirmiştir. 
Öğrencilerin 87’si (%96) sokak hayvanlarının yoğun olduğu bölgelerde yaşadığını belirtirken, 78’i (% 
86) sokak kedilerini düzenli olarak beslemekte olup, 22’si (%24) evinde kedi beslediğini beyan etmiştir. 
Katılımcıların 49’unun (%54) T. gondii etkeni hakkında (kedilerden bulaştığını) bilgisi 
bulunmamaktaydı. Yine katılımcı öğrencilerin 37’si (%41) etkenin gebelerde düşüğe sebep olduğunu 
bilmiyordu.  
Sonuç: Ankete katılan öğrencilerin 72’si (%80) etkene karşı bireysel bir önlem almadığını belirtmiştir. 
Anahtar Kelimeler: Toxoplasma gondii, ELISA, öğrenci, risk faktörü, anket. 
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Toxoplasma gondii’nin Her Üç Dönemine Karşı Etkili MIC3 Proteininin 
Saccharomyces cerevisiae Tabanlı Rekombinant Protein Aşı Stratejisinde 

Kullanılması Amacıyla in silico Analizlerinin Gerçekleştirilmesi 
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6Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, İZMİR 
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Toxoplasma gondii, insan ve hayvanları enfekte edebilen protozoan bir parazittir. Seroprevalans 
raporlarına dünya nüfusunun üçte birinin enfekte olduğu düşünülmektedir. (1). Ayrıca, ekonomimizde 
oldukça önemli yeri olan küçükbaş hayvanlar da T. gondii enfeksiyonuna karşı oldukça duyarlıdır. Bu 
sebeple ekonomik anlamda T. gondii enfeksiyonunun dünyada önemli bir yeri vardır. Ek olarak, 
toksoplazmozis zoonozdur; küçükbaş hayvanlardaki enfeksiyon doğal koşullar altında insanlara 
bulaşabilmektedir (2). T. gondii paraziti apikompleksan bir parazittir ve büyük ölçüde zorunlu bir hücre 
içi replikasyon döngüsü oluşturan karmaşık yaşam döngülerine sahiptir. Bu nedenle T.gondii'ye karşı 
uygun bir aşı adayının geliştirilmesinde zorluklar yaşanmaktadır ve piyasada sadece koyunlarda 
kullanılabilen tek bir aşı yer almaktadır. Bu nedenle insanları ve hayvanları T. gondii enfeksiyonuna 
karşı korumaya yönelik güvenli ve etkili bir aşıya ihtiyaç duyulmaktadır (3,4).  
Rekombinant protein aşıları patojenin enfektif forma dönüşmesi riskini taşımaması, yüksek saflıkta 
ürün eldesinin mümkün olması hem hücresel hem humoral yanıtı uyarabilme yetenekleri nedeniyle aşı 
çalışmalarında tercih edilmektedirler (5). Rekombinant protein ekspresyon sıklıkla E. coli 
kullanılmaktadır. Ancak sistemlerinde post-translasyonel modifikasyonları yapabilme ve yetenekleri 
olmaması nedeniyle ökaryotik bir organizma olan mayalar E. coli’nin yerini almaktadır (6).  
Konvensiyonel olarak kullanılan Saccharomyces cerevisiae GRAS (genellikle güvenilebilir) statüsüne 
dahil olduğu için ekspresyon sistemi olarak tercih edilmektedir (7).  
T.gondii’ye karşı etkili güçlü aşıların geliştirilmesi gerekmektedir. Bu sebeple parazitin bütün yaşam 
döngülerinde ortak olan bir antijenin seçimi önemlidir.  Rezai ve ark. tarafından yapılan incelemede 
MIC3 proteininin parazitin her üç döneminde eksprese edildiği ve yüksek immünojen etki gösterdiği 
ifade edilmektedir. Toksoplazmozise karşı geliştirilmesi hedeflenen bir aşı tasarımında birçok antijene 
kıyasla MIC3 proteini umut vadetmektedir (9). Bu sebeple bu çalışmada MIC3 proteininin aşı antijeni 
olarak kullanılması, S. cerevisiae’da ifade edilmesi amacıyla in silico analizlerin yapılması 
amaçlanmıştır. Öncelikle ToxoDB veri tabanından (https://toxodb.org/toxo/app) MIC3 aminoasit 
sekansı (ToxoDB: TGME49_319560) alınmıştır. MIC3 proteininin antijenitesi Vaxijen v2 server 
(http://www.ddg-pharmfac.net/vaxijen/VaxiJen/VaxiJen.html)(10), fizikokimyasal özellikleri Expasy 
Prothparam (https://web.expasy.org/protparam/) (11), allerjenitesi Algpred online server 
(http://crdd.osdd.net/raghava/algpred/) (12), ekstraselüler bölgesi TMHMM server 
(http://www.cbs.dtu.dk/services/TMHMM/) (13), ikincil ve üçüncül yapıları sırasıyla I-TASSER server 
(https://zhanggroup.org/I-TASSER/) (14) ve SWISS-MODEL (https://swissmodel.expasy.org/) (15) 
kullanılarak belirlenmiştir. Ayrıca, lineer ve no-lineer sırayla B hücre epitopları İmmün Epitop 

https://toxodb.org/toxo/app
http://www.ddg-pharmfac.net/vaxijen/VaxiJen/VaxiJen.html
http://crdd.osdd.net/raghava/algpred/
https://zhanggroup.org/I-TASSER/
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Veritabanı (IEDB: https://www.iedb.org/) altında çalışan Bepipred Linear Epitope Prediction 2.0 (16) ve 
Bcepred (http://crdd.osdd.net/raghava/bcepred/) (17) ile belirlenmiştir. T hücre epitopları ise ANN 4.0 
yöntemi kullanılarak ve insan gen havuzunda en sık rastlanan MHCI allelleri, NetMHCIIpan yöntemi 
kullanılarak MHCII allelleri ile belirlendi ve çıktılar yarı maksimal inhibitor konsantrasyonu (IC50) ve 
yüzdelik sıra değerlerine göre analiz edildi (16). MIC3 proteininin B ve T hücre epitopları tespit 
edildikten sonra post-translasyonel modifikasyon profilini belirlemek amacıyla NetNGlyc 1.0 server 
(http://www.cbs.dtu.dk/services/NetNGlyc/) (20), NetOGlyc 4.0 server 
(http://www.cbs.dtu.dk/services/ NetOGlyc/) (18), NetPhos 3.1 server (http://www. 
cbs.dtu.dk/services/NetPhos/) (19) ve CSS-Palm Online Service (http://csspalm. 
biocuckoo.org/online.php) altında çalışan GPS-MSP server ve GPS-PAIL server (20) ile belirlendi. 
Ayrıca, MIC3’ün translasyon sonrası modifikasyon bölgelerinin yüzey erişilebilirliğini tahmin etmek 
amacıyla NetSurfP 2.0 (http://www.cbs.dtu.dk/services/NetSurfP/) (21) kullanıldı.  
Çalışmada yapılan analizler sonucunda MIC3 proteininin yüksek antijenite özellik gösteren, çözünür, 
allerjen olmayan ve memeli hücrelerinde yarılanma ömrü 30 saat olan ve stabil bir protein olduğu tespit 
edilmiştir. MIC3 proteinine ait 14 tane lineer B hücre epitopu ve 11 tane T hücre epitopu tespit 
edilmiştir. Ayrıca, N ve O glikozilasyon profiline bakılduğında ise 8 N-glikozilasyon bölgesi ve 28 O-
glikozilasyon bölgesi olduğu tespit edilmiştir. Bu sebeple MIC3 post-translasyonel modifikasyon profili 
göz önüne alındığında proteinin doğru katlanma yapabilmesi için E. coli’ye kıyasla S. cerevisiae’nın 
konak ekspresyon sistemi olarak tercih edilmiştir. MIC3 proteini S. cerevisiae ekspresyon vektöründe 
eksprese edilmek üzere tasarlanmıştır.  
Anahtar kelimeler: MIC3, T. gondii, Rekombinant protein aşısı, Saccharomyces cerevisiae, biyoinformatik 
analiz 
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Toxoplasma gondii (T. gondii) is a parasite that can infect all warm-blooded animals, including humans. 
It causes toxoplasmosis, which has different forms, including chronic and acute toxoplasmosis. This 
parasite can lead to severe consequences, such as toxoplasmic encephalitis and abortions in pregnant 
individuals. While a vaccine exists for livestock animals but it's unsafe for humans. Herein, we describe 
to develop a DNA vaccine encoding SRS13 against all stages of T. gondii for the first time and determine 
the immunogenicity and protective efficacy of the DNA vaccine in BALB/c mice. 
In silico analysis revealed that the wild-type SRS13 protein, known to be immunogenic in all three forms 
of T. gondii, was found to be unstable. To address this issue, the protein was minimized containing on 
the T and B cell epitope regions, to design a soluble, stable, and highly antigenic protein. Subsequently, 
the designed SRS13 gene was cloned into the pVAX1 vector to generate the pVAX1-SRS13 DNA vaccine. 
The protein expression profile of the DNA vaccine was determined in human embryonic kidney 
(HEK293T) cells by Western blot and immunofluorescent antibody staining assays. To evaluate the 
vaccine's immunogenicity, BALB/c mice were immunized three times with naked pVAX1-SRS13, either 
through intramuscular (IM) injection or intradermally via electroporation (ID+EP). Humoral immune 
response was determined by Western blot and ELISA assays, while the cell-mediated immune response 
was determined by flow cytometry, ELISA, and MTT assays. Furthermore, to determine the protective 
efficacy of the DNA vaccine, BALB/c mice were challenged with T. gondii PRU strain tissue cysts orally 
and monitored for 42 days. At the end of 42 days mice were euthanized and the number of tissue cysts 
were investigated by microscopy and the T. gondii DNA concentration were analyzed by real-time 
polymerase chain reaction (RT-PCR). 
The pVAX1-SRS13 DNA vaccine expressed the SRS13 protein in HEK293T cells and induced antigen-
specific IgG antibodies in BALB/c mice. In the ELISA test performed to determine the humoral immune 
response, it was observed that tachyzoites lysate antigen (TLA) and recombinant SRS13 (rSRS13) 
proteins formed complexes with immunoglobulin (IgG) antibodies in the serum of mice in the pVAX1-
SRS13 (IM) group, stimulating approximately 6-fold and 2-fold higher IgG responses, respectively 
(P<0.05). The percentage of IFN-γ-secreting CD8+ T cells in mice immunized with pVAX1-SRS13 (IM) 
and pVAX1-SRS13 (ID+EP) was approximately 2-fold and 4-fold higher compared to the control groups, 
respectively (P<0.05). Furthermore, the percentage of IFN-γ-secreting CD8+ T cells in mice immunized 
with pVAX1-SRS13 (ID+EP) was approximately 2-fold higher compared to mice immunized with 
pVAX1-SRS13 (IM) (P<0.05). The percentage of CD4+ T cells secreting IFN-γ was approximately 2-fold 
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higher in the pVAX1-SRS13 (ID+EP) group compared to the control group (P<0.05). The IFN-γ levels in 
the spleen cell culture supernatants from both vaccine groups were significantly higher compared to 
the control groups (P<0.05; P<0.0001). Additionally, the IFN-γ levels in the pVAX1-SRS13 (ID+EP) group 
were found to be 8-fold higher than in the pVAX1-SRS13 (IM) group (P<0.05). It was observed that the 
extracellular IL-4 cytokine secretion levels were too low to be detected in all groups. In the pVAX1-
SRS13 (IM) vaccine group, a 1.3-fold higher cell viability compared to the control group was observed, 
while in the pVAX1-SRS13 (ID+EP) vaccine group, an approximately 1.5-fold higher cell viability 
compared to the control group was observed (P<0.0001). The cell viability in the pVAX1-SRS13 (ID+EP) 
vaccine group was found to be statistically higher than in the pVAX1-SRS13 (IM) vaccine group (P<0.05). 
According to the data obtained from microscopy, it was determined that the number of tissue cysts 
decreased by approximately 2-fold in both vaccine groups compared to the control groups (P<0.05). 
Consistent with the concentration values obtained from RT-PCR, a statistically lower T. gondii DNA 
concentration was found in the vaccine groups compared to the controls (P<0.05). 
Key words: T. gondii, SRS13, vaccine 
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Zorunlu bir hücre içi ve zoonotik bir parazit olan Toxoplasma gondii toksoplazmozise neden olmaktadır 
(1). Kesin konağı kedi ve kedigiller olan bu parazit geniş bir ara konak yelpazesine sahiptir. Etken 
insanlar dahil olmak üzere tüm sıcakkanlı hayvanları enfekte edebilme özelliğine sahiptir. Parazitin üç 
farklı enfektif formu bulunmaktadır. Bunlar; tüm çekirdekli hücreleri enfekte edebilen ve hastalığın 
akut döneminde hızla çoğalan takizoit formu, hastalığın latent evresine neden olan doku kistleri 
içerisinde barınan bradizoit formu ve sporozoitler içeren ookist formudur. Karmaşık bir yaşam 
dönüsüne sahip olan bu parazit ana konak olan kedilerin intestinal sistemlerinde eşeyli olarak çoğalıp 
dışkı yoluyla ookistlerin atılmasıyla toprak ve su kaynaklarını kontamine etmektedir. Kontamine su ve 
besin kaynaklarının tüketilmesi ile ara konakları enfekte edebilen bu parazit insanlara kontamine su ve 
besin tüketiminin yanı sıra organ transplantasyonu, kan transfüzyonu veya konjenital yolla bulaş 
sağlayabilmektedir (2).  
T. gondii koyun ve keçi başta olmak üzere hayvancılık endüstrisi üzerinde önemli bir ekonomik yük 
oluşturmaktadır. Etken özellikle koyun ve keçi gibi çiftlik hayvanlarında abortlara neden olmasının 
yanı sıra enfekte hayvanlardan elde edilen kontamine ürünlerin tüketilmesiyle insan sağlığını tehdit 
edilmekte olup bakım masrafları gibi sağlık giderlerine neden olmaktadır (2,3). Sağlıklı bireylerde 
genellikle asemptomatik bazen de grip benzeri hafif miyalji gibi semptomlar vererek izleyen hastalık 
immün sistemi zayıf olan kişilerde ciddi klinik tablolara sebep olabilmektedir. İmmün sistemin aktif 
olduğu durumda doku kistleri içerisinde saklanan bradizoitler immün sistemin aktif olmadığı ya da 
baskılandığı durumlarda takizoitlere dönüşerek akut enfeksiyona sebep olmakta ve bu bireylerde 
oküler, nörolojik veya sistemik bozukluklara kadar dayanan şiddetli etkiler gösterebilmektedir. Ayrıca, 
toksoplazmozis hamile kadınlarda düşüklere veya bebeklerde doğuştan gelen sağlık sorunlarına sebep 
olmaktadır (4). Gelişen enfeksiyona karşı en etkili şekilde kullanılan tedavi şekli primetamin ve 
sülfadizinin kombine şekilde uygulanmasıdır. Ancak bu uygulama bile ciddi sayıda başarısız tedaviyle 
sonuçlanmaktadır ve bu durum vücutta aktif bağışıklığı uyarabilecek bir aşı ihtiyacı doğurmaktadır (5).  
Toksoplazmozise karşı koruma sağlayabilecek güvenli ve etkili bir aşıya ihtiyaç duyulmaktadır.  
Parazitin neden olduğu ekonomik yükün önüne geçmek için koyun ve keçiler üzerinde uygulanabilen 
sadece bir adet lisanslı Toxovax isimli aşı bulunmaktadır. Ancak bu aşı mutant S48 suşunu içeren canlı-
zayıflatılmış bir aşı olduğundan dolayı insanlarda kullanılması güvenli değildir. Ayrıca raf ömrünün 
kısa olması ve transport sorunlarından dolayı aşı ithal edilemediği için ülkemizde koyun ve keçilere 
uygulanamamaktadır (3,6). Bu nedenle toksoplazmozise karşı koruma sağlayabilecek güvenli ve etkili 
bir aşıya ihtiyaç duyulmaktadır. Bu noktada, uygun maaliyet avantajının yanı sıra hem humoral hem 
de hücresel immün yanıtı uyarabilme kabiliyetinde olan DNA aşıları toksoplazmozis tedavisi için iyi 
bir alternatif olarak ortaya çıkmaktadır (7). 
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DNA aşısı, konak hücrede patojene karşı spesifik antijen üretilmesini sağlayacak DNA dizisinin 
plazmid vektör aracılığıyla transfekte edilip bağışıklığın indüklenmesini sağlayan bir aşı yaklaşımıdır 
(8). DNA aşıları genelde enfeksiyonun ilerlemesini kısıtlayan, IFN-y ve IL-2 seviyelerini yükselterek 
hücresel immün yanıtı uyaran yardımcı T hücre yanıtı 1 (Th1) tepkisini uyarmaktadır (9). 
Konvansiyonel aşılara kıyasla üretiminin daha kolay olması, enfektif forma dönüş riskinin 
bulunmaması, spesifik antijen hedeflerinin saptanarak tasarlanabilmesi, uzun süreli bağışıklığı 
uyarabilmesi, stabil olması sebebiyle soğuk zincire ihtiyaç duymaması ve geliştirilen ürünün farklı 
coğrafyalara taşınması gibi avantajlara sahip olan DNA aşıları toksoplazmozise karşı gelecek gelecek 
vadetmektedir (10). 
Başarılı DNA aşısının geliştirilmesinde uygulanan stratejiler; 
• Antijen seçimi ve Biyoinformatik analizler: DNA aşının geliştirilme stratejisinde en önemli kısım 

antijenik bölgenin belirlenmesi ve aşı tasarımının gerçekleştirilmesidir. Çeşitli biyoinformatik 
araçlar kullanılarak antijenik gen bölgesinin tasarımı yapılmaktadır. Hedef genin verimli şekilde 
ifade edilmesi hedef kodon optimizasyonu ile sağlanmaktadır. Kodon optimizasyonu protein 
stabilitesi ve katlanmasını iyileştirmekte olup, aşının bağışıklık tepkisini ve etkinliğini arttırmada 
önemli bir rol oynamaktadır.  

• Hedef genin DNA Antijen vektörüne klonlanması: Hedef genin seçilerek aşı tasarımının 
yapılmasının ardından DNA aşı vektörüne klonlama yapılarak bakteri hücresine transformasyon 
yapılmaktadır. Günümüzde insanlara ve insan tüketimine uygunluğu FDA tarafından onaylı 
pVAX-1 DNA aşı vektörü en çok tercih edilmektedir. DNA aşı vektöründe prokaryotik kısımda yer 
alan bakteriyel replikasyon orijini sayesinde plazmit DNA bakteri hücresinde çoğaltılabilmektedir.  

• Bakteri hücresine transformasyon: Klonlamanın ardından DNA aşının çoğaltılması amacıyla 
bakterilere transformasyon yapılmaktadır. Transformasyonda en sık hızlı üremesi nedeniyle E. coli 
kullanılmaktadır. Tek hücre kolonilerinin seçilmesi ve doğrulanmasının ardından elde edilen 
pozitif kolonilerden çalışma stokları oluşturulmaktadır.  

• İn-vitro transfeksiyon: Sıvı bakteri kültüründe çoğaltılıp saflaştırılması gerçekleştirilen DNA 
aşısının protein eksprese etme profili memeli hücrelerinin aşı ile transfekte edilmesiyle 
belirlenmektedir.  

• İn-vivo aşı uygulanması: Memeli hücrelerinde protein eksprese ettiği belirlenen DNA aşı adayı bu 
süreçten sonra immünojenisitesinin ve koruyuculuğunun belirlenmesi amacıyla deney 
hayvanlarına uygulanmadır. DNA aşıları tek başına uygulanabildiği gibi adjuvantlarla birlikte de 
uygulanabilmektedir. Ayrıca aşını uygulanmasında etkinliğin artırılması amacıyla 
elektroporasyon, mikro iğne, gen tabancası gibi aygıtlar kullanılabilmektedir.  

• Gelişen immun yanıtın ve korunmanın belirlenmesi: Aşılama sonrası alınan kan ve dalak 
örnekleri kullanılarak ELİSA, Western Blot, Flow sitometri testleri ile hücresel ve humoral immun 
yanıt tespit edilmektedir. Ayrıca aşının oluşturduğu korunmanın belirlenmesi amacıyla challenge 
çalışmaları yapılmaktadır. T. gondii challenge çalışmaları doku kisti veya takizoitler kullanılarak 
gerçekleştirilmektedir. 

Key words: Toxoplasma gondii, DNA aşısı, toksoplazmozis, aşı teknolojisi, biyoteknolojik aşılar 
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Amaç: Bu çalışmanın amacı, Ağrı yöresinde insanlarda saptanan Cryptosporidium türleri ve alt türlerini 
belirleyerek bu parazitin Ağrı ilinde bulaş kaynakları hakkında bir fikir sahibi olmaktır.  
Yöntemler: Çalışmaya, Ağrı ilinde çeşitli klinik şikayetlerle hastanelere başvuran 184 hasta dahil edildi. 
Cryptosporidium spp. pozitif örneklerin teşhisi için immünokromatografik kaset test yöntemi kullanıldı. 
Cryptosporidium spp. saptanan pozitif örneklerden DNA izolasyon kiti kullanılarak ihtiyaç duyulan 
DNA elde edildi. Cryptosporidium türlerinin belirlenmesi için COWP genine, alt türlerinin belirlenmesi 
için gp60 genine spesifik primerler kullanılarak Nested PCR yöntemi uygulandı. Elde edilen PCR 
ürünleri ticari bir firmaya gönderilerek sekans analizi yapıldı. Sekans analiz sonuçları SnapGene 3.3 
yazılımı ile kontrolden geçirildikten sonra elde edilen diziler blastlandı. 
Bulgular: Bu çalışmaya dahil edilen 184 dışkı örneğinin yedisinde (%3,8) Cryptosporidium spp. saptandı. 
Ağrı ilinde insanlarda enfeksiyona sebep olan yedi türün C. parvum olduğu, subtiplerinin C. parvum 
IId olduğu saptandı.  
Sonuç: Ağrı ilinde cryptosporidiosisin insanlara bulaşmasında başta koyun ve keçiler olmak üzere 
sığırlarda önemli bir rol oynamaktadır. 
Anahtar Kelimeler: Ağrı, Cryptosporidium, subtip 
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Amaç: Bu çalışmanın amacı, Erzurum ili tarla farelerinde gastrointestinal helmintlerin varlığının ve 
yaygınlığının araştırılmasıdır.  
Yöntemler: Fare yakalama çalışmaları Erzurum iline bağlı 20 ilçede gerçekleştirildi. İlçelerin kırsal 
alanlarındaki aktif fare yuvaları belirlendi ve bu alanlara Sherman tipi tuzaklar kurularak yakalanan 
fareler günlük olarak toplandı. Servikal dislokasyon ile ötenazi yapılan farelerin mide-bağırsak 
sistemleri çıkarılarak mikroskobik incelemeleri yapıldı. Morfolojik kriterler doğrultusunda parazitlerin 
cins/tür düzeyinde identifikasyonları gerçekleştirildi.  
Bulgular: Toplanan 219 tarla faresinde, Hymenolepis nana [%7,3 (16/219)], Hymenolepis diminuta [%4,57 
(10/219)], Paranoplocephala omphalodes [%1,37 (3/219)], Syphacia obvelata [%30,6 (67/219)], Aspiculuris 
tetraptera [%0,91 (2/219)], Nematospiroides dubius [%9,59 (21/216)], Capillaria gastrica [%3,65 (8/219)] ve 
Moniliformis spp. [%4,11 (9/219)] tespit edildi. Enfekte farelerin en az bir en fazla üç türle enfekte olduğu 
belirlendi.  
Sonuç: Bu çalışma ile Erzurum yöresi tarla farelerinde gastrointestinal helmintlerin varlığı ve yaygınlığı 
belirlendi. Tarla farelerinin konaklık yaptığı H. nana ve Moniliformis spp. gibi zoonoz paraziter 
etkenlerin bölgede yaygın olduğu ve halk sağlığını tehdit edebileceği bu çalışma ile ortaya 
konulmuştur. 
Anahtar Kelimeler: Erzurum, Gastrointestinal helmintler, Tarla faresi, Zoonoz 
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Amaç: Bu çalışmada, Bursa Uludağ Üniversitesi Veteriner Fakültesi Hayvan Hastanesi’ne değişik sağlık 
sorunları nedeniyle getirilen ancak tedaviye cevap vermeyip ölen 41 adet kedi, helmintolojik yönden 
incelenmiştir.  
Yöntem: Tüm kedilere sistematik nekropsi uygulanarak gözler, sindirim sistemi, karaciğer, akciğerler, 
kalp, pankreas, dalak, böbrekler, idrar kesesi, karın boşluğu helmint parazitler açısından araştırılmıştır. 
Organlar önce makroskobik, sonra usulune uygun yöntemlerle hazırlanan yıkama sıvıları mikroskobik 
(streo mikroskop) olarak incelenmiş, bu şekilde toplanan helmintler ilk önce %0,9'luk fizyolojik tuzlu 
suya alınmış ve sonrasında teşhis edilinceye kadar %70’lik etil alkolde bekletilmiştir.  
Bulgular: Kedilerin 26’sının (%63,4) değişik helmintlerle enfekte olduğu saptanmıştır. Bulunan 
helmintlerin organlara göre dağılımı şu şekildedir: Karaciğerde Metorchis albidus (1 kedi), midede 
Physaloptera spp. (6 kedi), ince bağırsakta Toxocara cati (19 kedi), Dipylidium caninum (16 kedi), Joyeuxiella 
spp. (3 kedi), Diplophylidium spp. (4 kedi), Mesocestoides spp. (1 kedi).  
Sonuç: İncelenen kedilerde en sık rastlanan helmintler sırasıyla T. cati, D. caninum ve Physaloptera spp. 
olmuştur. T. cati özellikle zoonoz olma yönüyle halk sağlığı açısından da önemli bir parazittir. Zira bu 
türün larva ihtiva eden yumurtaları insanlar tarafından ağız yoluyla alındığında, “visceral larva 
migrans”a yol açabilmektedir. Enfekte kedi oranının bu şekilde yüksek bulunması, potansiyel insan 
vakaları riskini de beraberinde getirmektedir. Diğer taraftan Physaloptera spp. enfeksiyonları çok yüksek 
oranlarda olmamakla birlikte ülkemizde daha önce yapılan bazı çalışmalarda da saptanmıştır. Ana 
yerleşim yeri mide olan bu parazit şiddetli enfeksiyonlarda mide mukoza yangısına, kusma ve 
melenaya neden olabilmektedir. Bu bağlamda, bu semptomları gösteren kedilerde (örneğin sahipli ve 
ev dışına çıkan) ayırıcı tanıda bu parazitin de değerlendirilmesi önemli olacaktır. Günümüzde kedilere 
değişik zaman aralıklarıyla verilen/uygulanan klasik veya modern antelmentik formülasyonlarının 
(özellikle etken madde dozajı) bu parazite karşı bir endikasyonu bildirilmediği için, yapılan bu rutin 
antelmentik uygulamaların, olası bir Physaloptera enfeksiyonunda etkisiz kalma riski bulunduğu 
Veteriner Hekimler tarafından dikkate alınmalıdır. 
Anahtar Kelimeler: Bursa, Helmint, Kedi, Nekropsi 
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P14. 
 

Kayseri Yöresindeki Atlarda Parascaris equorum’un Moleküler Prevalansı ve 
Filogenisi 

 
Emre ÖZCAN, Önder DÜZLÜ, Sadullah USLU, Gamze YETİŞMİŞ, Alparslan YILDIRIM 

 
Erciyes Üniversitesi, Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KAYSERİ 

 
E-mail: emre_ozcan.51@hotmail.com 

 
Amaç: Tek tırnaklılardaki Parascaris türleri büyük parazitik nematodlar olup genellikle tayların 
bağırsaklarında yaşarlar. Atlarda Parascaris equorum ve Parascaris univalens olmak üzere iki tür tarif 
edilmiştir. Bu iki türün morfolojik olarak ayırt edilmesi neredeyse imkânsız olup moleküler analizlerle 
tür tanımları yapılabilmektedir. Bu çalışmada, Kayseri yöresindeki atlardan toplanan dışkı 
örneklerinde Parascaris equorum türünün moleküler prevalansının araştırılması ve filogenetik 
karakterlerinin belirlenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Kayseri yöresindeki 120 attan toplanan dışkı örneklerinde P. equorum yumurtalarının varlığı 
doymuş tuzlu su flotasyon yöntemi ile kontrol edilmiş ve pozitif örnekler belirlenmiştir. Atlara ait dışkı 
örneklerinden ön homojenizasyon işlemlerini takiben yumurta süspansiyonlarından genomik DNA 
ekstraksiyonu gerçekleştirilmiştir. Parascaris equorum’un moleküler karakterizasyonu ve filogenetik 
analizleri için mitochondrial cytochrome c oxidase subunit 1 (mt-cox1) gen bölgesinin yaklaşık 783 
bp’lik kısmını amplifiye eden orijinal olarak dizayn edilmiş primerlerle (Pareq COX1R, COX1F1, 
COX1F2), ilgili protokole göre Nested PCR analizleri gerçekleştirilmiştir. Pozitif amplikonların sekans 
analizleri nested primerleriyle çift yönlü olarak gerçekleştirilmiş ve final dizilimler elde edilmiştir. 
Geneious Prime 2023.0.4 yazılımı üzerinden homolog veya yakın izolatlara ait ilgili gen bölgesi 
sekanslarıyla çoklu hizalamalar yapılarak moleküler karakterizasyonları sağlanmış ve GenBank 
kayıtları gerçekleştirilmiştir. Maximum Likelihood (ML) analizlerinde sekans evrimi için en uygun 
substitution modelin belirlenmesinde jModelTest v.0.1.1 kullanılmış ve en düşük AIC değerine sahip 
belirlenen modeller filogenetik ağaçların oluşturulmasında kullanılmıştır. ML analizleri Geneious 
Prime 2023.0.4 yazılımı üzerinden sırasıyla PhyML plugin kullanılarak gerçekleştirilmiştir. ML 
analizleriyle oluşturulan ağaçların güvenilirliğinin tespit edilmesinde 1000 tekrarlı Bootstrap testi 
kullanılmıştır. 
Bulgular: Toplanan 120 at dışkısının morfolojik analizlerinde 11 (%9,2) dışkı örneğinin Parascaris 
yumurtaları yönünden pozitif olduğu belirlenmiştir. Nested PCR analizlerinde ise 13 (%10,8) örnek 
pozitif olarak tespit edilmiştir. PCR analizleri ile pozitif belirlenen 13 izolatın sekans analizleri sonucu 
P. equorum türü olduğu belirlenmiş ve tüm örneklerin birbirleriyle %100 identik oldukları saptanmıştır. 
Tek bir haplotipe ait oldukları belirlenen örneklerden temsili olarak bir izolatın GenBank kaydı 
(OR545366) gerçekleştirilmiştir. İlgili sekans ile birlikte Türkiye ve Dünyanın farklı bölgelerinden 
GenBank veri tabanına kaydedilmiş P. equorum, P. univalens, Baylisascaris laevis, B. columnaris, B. 
procyonis, T. cati, T. canis, T. vitulorum, T. malaysiensis, Toxascaris leonina, Ascaris lumbricoides, A. suum, 
Ancylostoma caninum ve Anisakis pegreffii izolatlarını içeren toplam 27 sekanstan oluşan mt-cox1 data seti 
oluşturulmuştur. Filogenetik analizlerde, Kayseri yöresindeki atlardan izole edilen TR-ERUPeq-1 
izolatının P. equorum izolatlarıyla birarada kümelendikleri ve P. univalens türlerine oldukça benzerlik 
gösterdikleri belirlenmiştir. Ancak birbirlerinin sinonimi oldukları tartışılan bu iki türe ait Genbank’ta 
kayıtlı bazı izolatların türler arasındaki benzerliklerinin %100 olduğu dikkati çekmiştir. Nitekim TR-
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ERUPeq-1 izolatımızın da en yüksek identikliği (%99,88) bu iki türe ait izolatlarla verdiği belirlenmiştir. 
Bu iki türe ait gruptaki diğer türlerle benzerlik oranlarının ise %98,86-99,73 olduğu saptanmıştır. Pozitif 
izolatımızın diğer askarid türleriyle genetik farklılığının %10,22-14,68 arasında değiştiği görülmüştür.  
Sonuç: Bu tez çalışması ile Kayseri yöresindeki atlardan izole edilen P. equorum türlerinin moleküler 
prevalansı ve mt-cox1 gen bölgesinin moleküler karakterleri ortaya çıkarılmış, dünyadaki benzer 
izolatlarla filogenetik yakınlıkları belirlenmiş ve mt-cox1 gen bölgesi yönünden Türkiye’den ilk 
GenBank kaydı gerçekleştirilmiştir.  
Anahtar Kelimeler: At, filogenetik karakterizasyon, moleküler prevalans, Kayseri, Parascaris equorum  
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P15. 
Kistik Ekinokokkozis (KE) Hastalarına Ait Arşiv Serum Örneklerinin miRNA 

Araştırmaları İçin Optimizasyonu 
 

Eylem AKDUR ÖZTÜRK1, Mesude ANGIN1, Cumhur GÜNDÜZ2, Ayşegül ÜNVER3 
 

1Çukurova Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, ADANA; 2Ege Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Biyoloji AD, 
İZMİR; 3Ege Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Parazitoloji AD, İZMİR 

E-mail: akdureylem@gmail.com 

Amaç: MikroRNA'lar (miRNA'lar), yaklaşık 18~24 nükleotid uzunluğunda olup, proteine çevirimi 
olmayan, vücut sıvılarında kararlı bir formda bulunan küçük RNA molekülleridir (1) Kistik 
ekinokokkoz (KE), ölümcül tipte bir zoonoz olup, patogenezinde mikroRNA'lar (miRNA'lar)’ın rolü 
olduğu bilinmektedir. (2)Uzun süreli saklama ve değişen pre-analitik faktörlerin arşiv serum 
örneklerinde miRNA kalitesi ve miktarı üzerine etkileri henüz bilinmemektedir (3). Parazitoloji AD. 
arşivinde -20˚ C’de yedi yıl boyunca muhafaza edilen Kistik Ekinokokkus (KE) hastalarına ait arşiv 
serum örneklerinde, gerçek zamanlı (RT) PCR yöntemi ile internal kontrol U6 snRNA ekspresyon 
düzeyinin incelenmesi amaçlandı.  
Yöntem: Çalışmaya KE hastalarına ait ve -20˚ C’de yedi yıl boyunca muhafaza edilen üç arşiv serum 
örneği dahil edildi. RNA izolasyonu, miRvana™ RNA İzolasyon Kiti (Exiqon, Almanya) ile izole edildi. 
Her hasta için izolasyonda 500 µl serum kullanıldı. miRNA örnekleri, Mir-X miRNA First Stand Sentez 
kiti (Takara, Tokyo, Japonya) ile transkribe edildi ve çoğaltıldı. Mir-X miRNA qRT-PCR TB Green Kit 
(638314, Clontech, Japonya) kullanılarak, cDNA’lardan RT-qPCR reaksiyonu Roche LightCycler 480 
Instrument II cihazı ile gerçekleştirildi. Housekeeping U6 snRNA ekspresyon düzeyi incelendi. 
LightCycler 480 cihazından veriler eşik döngüsü (Ct) olarak alındı  
Bulgular: Çalışmada arşiv hastalarına ait serum örneklerinden izole edilen miRNA örneklerinde, 
housekeeping gen U6 snRNA ekspresyon düzeyi incelendi. Kontaminasyon yokluğunu doğrulamak 
için cDNA içermeyen reaksiyon karışımı ve primer ile sadece PCR reaksiyon karışımı içeren negatif 
kontroller dahil edildi. Her hasta örneğinde eşik döngüsü (Ct) değerleri elde edildi. Negatif 
kontrollerde eşik döngüsü (Ct) değeri elde edilmedi. Hastalara ait housekeeping gen U6 snRNA 
amplifikasyon ürünü agaroz jel elektroforezinde öngörülen boyutlarında(106bp) görüldü.  
Sonuç: Housekeeping gen (U6 snRNA)’un uzun süreli depolama sırasında stabil olması, KE tanı ve 
takibine yönelik hedef biyobelirteç keşfinde arşiv serum örneklerinin değerli bir materyal olabileceğinin 
ön verisi niteliği taşımaktadır.  
Anahtar Kelimeler: Arşiv materyali, miRNA, Kistik ekinokokkozis 
Kaynaklar: 
1. He Z, Yan T, Yuan Y, Yang D, Yang G. miRNAs and lncRNAs in Echinococcus and Echinococcosis. Int J Mol Sci. 2020 Jan 

22;21(3):730. doi: 10.3390/ijms21030730. PMID: 31979099; PMCID: PMC7037763. 2.  
2. 2.Hoy AM, Lundie RJ, Ivens A, Quintana JF, Nausch N, Forster T, vd. (2014) Parasite-Derived MicroRNAs in Host Serum 

As Novel Biomarkers of Helminth Infection. PLoS Negl Trop Dis 8(2): e2701. 
https://doi.org/10.1371/journal.pntd.0002701  

3. Rounge, T. B., Lauritzen, M., Langseth, vd. (2015). microRNA Biomarker Discovery and High-Throughput DNA 
Sequencing Are Possible Using Long-term Archived Serum Samples. Cancer epidemiology, biomarkers & prevention : a 
publication of the American Association for Cancer Research, cosponsored by the American Society of Preventive 
Oncology, 24(9), 1381–1387. 
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P16.  

 
Bir Bozayıda (Ursus arctos) Tespit Edilen Uncinaria spp.’nin Moleküler 

Karakterizasyonu 
 

Rıdvan KİRMAN, Muzaffer AKYÜZ, Esin GÜVEN 
 

Atatürk Üniversitesi Veteriner Fakültesi Parazitoloji AD, ERZURUM 
 

E-mail: ridvan.kirman@atauni.edu.tr 
 
 
Amaç: Bu çalışma ile morfolojik tanımlamalarla cins düzeyinde tanımlanmış olan Uncinaria spp.’nin 
moleküler analizlerle tür bazında teşhisinin yapılması amaçlanmıştır.  
Yöntemler: Erzurum’un Pasinler ilçesinde ölü olarak bulunan bir bozayının nekropsisi gerçekleştirildi. 
Nekropsi sırasında elde edilen erişkin Uncinaria spp.’ler morfolojik kriterler doğrultusunda tür tayini 
için değerlendirildi. Sadece cins düzeyinde tanımlanabilinen etkenler moleküler analiz yapılana dek 
%70’lik alkolde muhafaza edildi. Erişkin parazitlerden bireysel DNA ekstraksiyonu ticari kit (G-spin™ 
Total DNA Extraction Kit; Intron, Kore) prosedürü uygulanarak gerçekleştirildi. Kancalı kurt 
örneklerinden elde edilen DNA, ITS-1 gen bölgesinin kısmi amplifikasyonu için genus spesifik 93 (5'-
TTGAACCGGGTAAAAGTCG) ve 264 (5'-CGTTTTCATCGATACGCG) primer çifti, ITS-2 gen 
bölgesinin kısmi amplifikasyonu için genus spesifik 623 (5'ACGTCTGGTTCAGGGTTTT) ve 94 
(5'TTAGTTTCTTCCTCCGCT) primer çifti kullanılarak PZR analizine tabi tutuldu. PZR analizi 
sonucunda kuvvetli bant veren amplikonların ticari bir firmada çift yönlü sekans analizleri 
gerçekleştirildi. Sekans sonucunda elde edilen Erzurum izolatları referans suşlarla karşılaştırılarak 
GenBank veri tabanına kaydedildi.  
Bulgular: ITS-1 PZR ile güçlü bant veren 4 örneğin ve ITS-2 PZR ile güçlü bant veren 3 örneğin 
nükleotid BLAST analizi yapıldı ve tüm örnekler Uncinaria stenocephala olarak tanımlandı.  
Sonuç: Bu çalışma ile bir bozayıda Uncinaria stenocephala Türkiye’den ilk kez bildirildi. Yaşam ve 
beslenme alanlarının insanlar tarafından sınırlandırılması vahşi hayvanları insanlarla daha fazla karşı 
karşıya getirmektedir. Bu da vahşi hayvanların barındırdığı enfeksiyöz etkenlerin insanlara ve evcil 
hayvanlara bulaşma oranını arttırmaktadır. Vahşi hayvanların paraziter etkenlerine yönelik çalışma az 
sayıda olup zoonotik önem arz eden etkenlerin de varlığı göz önünde bulundurularak bu etkenlerin 
varlığının ve yaygınlığının ortaya konması için daha fazla çalışma yapılması gerekmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Bozayı, PZR, Uncinaria stenocephala 
 
Bu çalışma, TSA-2018-6883 nolu proje (Atatürk Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Birimi) 
kapsamında desteklenmiştir. 
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P17. 
Toros Sediri (Cedrus libani) Katranının Kahverengi Köpek Kenesi 

(Rhipicephalus sanguineus sensu lato) Erginleri Üzerindeki Toksik Etkisi  
 

Samed KOÇ1,2, Zeynep Nur GÜLTEKİN1, Sevval KAHRAMAN1, Ayşegül CENGİZ1, Burak POLAT1, 
Cansu ÇALIŞKAN1, Özge TUFAN ÇETİN3, Hüseyin ÇETİN1*  

 
Akdeniz Üniversitesi, 1Fen Fakültesi, Biyoloji Bölümü; 2Deney Hayvanları Uygulama ve Araştırma Merkezi; 

3Teknik Bilimler Meslek Yüksekokulu, Çevre Koruma Teknolojisi Bölümü, ANTALYA 

 
E-mail: hcetin@akdeniz.edu.tr 

 
Amaç: Kahverengi köpek kenesi (Rhipicephalus sanguineus sensu lato) insan, keçi, koyun ve köpek gibi 
omurgalıları konak olarak tercih eden ve şehirsel alanda yaygın olarak görülen bir kene türüdür. İnsan 
ve hayvan sağlığına zarar vermesi, ekonomik açıdan büyük kayıplara neden olması bu kene türünün 
mücadelesini zorunlu kılmakta ve mücadele çalışmalarında ağırlıklı olarak kimyasal akarasitler 
kullanılmaktadır. Ancak yapılan araştırmalar R. sanguineus s.l.’un kullanılan akarisitlere karşı direnç 
geliştirdiğini göstermektedir. Aynı zamanda kimyasal akarisit kullanımı hem hayvan hem de insan 
sağlığı açısından risk oluşturmaktadır. Son yıllarda bu olumsuz etkileri azaltmak ve önlemek için doğal, 
hızla parçalanabilen ve sağlık açısından daha az riskli ürünler araştırılmaktadır. Yapılan çalışmalarda 
bitkilerden elde edilen ürünler ön plana çıkmaktadır. Sedir veya katran ağacı, Cedrus libani A. 
Rich.’den elde edilen ve halk arasında kara hekim olarak bilinen ‘’katran’’ yerel halk tarafından yara 
iyileşmesini hızlandırmak ve tedavi etmek, hayvanlarda iç ve dış parazitlerle mücadele etmek gibi 
çeşitli amaçlarla kullanılmaktadır. Bu çalışmada geleneksel yöntemler ile sedir ağacının odun 
kısmından elde edilen katranın, ergin daldırma testi ile R. sanguineus s.l. üzerindeki toksisitesinin 
araştırılması amaçlanmıştır. 
Yöntem: Antalya’nın Kepez İlçesi, Odabaşı Mahallesi’nde sahipli bir köpek çevresinden toplanan R. 
sangineus s.l. nimflerinin, laboratuvar koşullarında ergin hale geçmesi sağlanmış ve testlerde bu erginler 
kullanılmıştır. Antalya'nın Elmalı ilçesinde yaşayan yerel halk tarafından geleneksel pirolitik ayrıştırma 
yöntemi kullanılarak sedir ağacının (C. libani) odunundan elde edilen katran, deney aşamasına kadar 
buzdolabında +4 °C'de saklanmıştır. Ergin daldırma testlerinde her bir tekrarda 10 adet olmak üzere 
yaklaşık on günlük yaşa sahip, beslenmemiş kene kullanılmıştır. Seçilen bireyler 5 ve 15 dakika boyunca 
%5, %10, %50 ve %100’lük (saf) katran çözeltilerine maruz bırakılmıştır. Maruziyet sonrası bireyler 
temiz kaplara aktarılmış ve 24 saat sonucundaki ölüm oranları kayıt edilmiştir. Elde edilen ölüm 
oranları Duncan Çoklu Karşılaştırma Testi ile p≤0.05 düzeyinde karşılaştırılmış ve Lethal 
Konsantrasyon (LC50 ve LC90) değerleri probit analiz programı ile hesaplanmıştır. 
Bulgular: Elde edilen verilere göre katrana 5 dakika maruz kalan kenelerin ölüm oranları düşük 
konsantrasyondan yüksek konsantrasyona doğru sırasıyla ortalama %6,67; %10; %96,67 ve %100; 15 
dakika maruz kalanların ise ölüm oranları düşük konsantrasyondan yüksek konsantrasyona doğru 
sırasıyla ortalama %16,67; %63,33; %100 ve %100 olarak bulunmuştur. LC50 ve LC90 değerleri 5 dakika 
maruziyette sırasıyla %17,6 ve %39,4, 15 dakika maruziyette ise sırasıyla %8,3 ve %16,3 olarak tespit 
edilmiştir. 
Sonuç: Toros sediri katranının %50 seyreltilmiş ve saf halde kahverengi köpek kenesi (R. sanguineus s.l.) 
erginleri üzerinde yüksek düzeyde öldürücü olduğu tespit edilmiştir.  
Anahtar kelimeler: Biyolojik mücadele, Cedrus libani, Katran, Kene, Rhipicephalus sanguineus sensu lato 
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P18.	
 

Anopheles sacharovi Favre Larvalarına Karşı Gilaburu (Viburnum opulus) 
Yaprak Ekstresinden Sentezlenen Gümüş Nanopartiküllerinin Larvisit 

Etkinliğinin Araştırılması 
 

Ömer ULUER1, Fatih KOCA2, Alparslan YILDIRIM1 
 

Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi, 1Parazitoloji AD; 2Su Ürünleri ve Hastalıkları AD, KAYSERİ 

 
E-mail: dtuluer@gmail.com 

 
Amaç: Anopheles sacharovi sivrisinekler içerisinde Palearktik Bölgede Plasmodium vivax sıtmasının ana 
vektörlerinden biri olmasıyla medikal ve veteriner önemi yüksek olan bir sivrisinek türüdür. Bu tez 
çalışmasında, mevcut insektisitlere bir alternatif olarak görülen bitkisel kaynaklı gümüş 
nanopartiküllerinin (AgNP) artan önemi göz önüne alınarak Gilaburu (Viburnum opulus) yaprak 
ekstresinden sentezlenen AgNP’lerin An. sacharovi dördüncü dönem (L4) larvaları üzerine larvisit 
etkinliği araştırılmıştır.  
Yöntem: Hazırlanan Gilaburu (Viburnum opulus) yaprak ekstresinden AgNO3 çözeltisi kullanılarak 
referans yöntemlerle AgNP sentezi gerçekleştirilmiştir. Sentezlenen gümüş nanopartiküllerin 
karakterizasyonu UV-vis spektrumu, Fourier dönüşümü kızılötesi spektroskopisi (FTIR), taramalı 
elektron mikroskopisi (SEM), Dinamik Işık Saçılma (DLS) ve X-ışını kırınımı (XRD) analizleri ile 
yapılmıştır. Sonraki basamakta Dünya Sağlık Örgütü yönergesine göre insektaryumda An. sacharovi 
dördüncü dönem larvaları üzerinde Gilaburu AgNP’lerinin farklı konsantrasyonlarının kontrol grubu 
ile birlikte larvisit etkinlik değerlendirmeleri yapılmıştır.  
Bulgular: Gilaburu yaprak ekstresinden sentezlenen AgNP’lerin tipik gümüş nanopartiküllerinin 
özelliklerini gösterdiği karakterizasyon çalışmaları ile ortaya konmuştur. Sentezlenen AgNP’lerin 
düşük dozlarda (LC50: 24. saatte 4,524 ppm, 48. saatte 2,363 ppm; LC90: 24. saatte 12,213 ppm, 48. saatte 
ise 4,156 ppm) yüksek larvisit etki gösterdiği belirlenmiştir. Ayrıca Gilaburu AgNP’lerinin hedef dışı 
organizmalara ilgili konsantrasyonlarda toksik veya öldürücü etki göstermediği tespit edilmiştir.  
Sonuç: Bu çalışma ile sivrisinek mücadelesinde yaygın kullanılan kimyasal insektisitlerin olumsuz 
çevresel etkileri, direnç problemleri, Bacillus trungiensis gibi biyolojik ajanların yüksek maliyeti göz 
önüne alındığında Gilaburu AgNP’lerinin çevre dostu ve etki düzeyi yüksek olan bir alternatif 
oluşturabileceği üzerine özgün çıktılar sağlanmıştır. 
Anahtar Kelimeler: Anopheles sacharovi, Gilaburu, Gümüş nanopartiküller, larvisit etkinliği, Viburnum 
opulus 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TYL-2021-
11458 kodlu proje ile desteklenmiştir. 
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P19.	
 

Kırşehir Yöresinde Stomoxys Türlerinin Moleküler Karakterizasyonu ve 
Filogenetik Analizleri 

 
Yiğit UZUN, Arif ÇİLOĞLU 

 
Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi, Parazitoloji AD, KAYSERİ 

 
E-mail: arifciloglu@gmail.com 

 
Amaç: Bu çalışmada, Kırşehir yöresinden toplanan Stomoxys cinsi sineklerin morfolojik tür 
identifikasyonlarını takiben moleküler karakterizasyonlarının yapılması ve filogenetik 
yapılanmalarının ortaya konması amaçlanmıştır.  
Yöntem: 2019-2020 yılları arasında Kırşehir yöresinde yer alan bir sığır işletmesinden 250 adet ergin 
sinek, morfolojik özelliklerine göre çıplak gözle ayırt edilerek kan emdikten sonraki dinlenmeleri 
esnasında bulundukları duvar, zemin ve işletme malzemeleri üzerinden tekniğine uygun şekilde 
toplanarak örneklenmiştir. Yapılan morfolojik tür identifikasyonu sonucunda toplanan sineklerin 
tümünün Stomoxys calcitrans olduğu belirlenmiştir. Örneklenen türlerden genomik DNA izolasyonu 
gerçekleştirilmiş ve sonrasında genomik DNA izolatlarının mitokondriyal cytochrome c oxidase 
subunit I (mt-COI) ve cytochrome b (CytB) gen bölgelerini amplifiye eden primer çiftleriyle PCR 
analizleri yapılmıştır. Her gen bölgesi için 100 adet izolata ait amplikon spesifik primerlerle sekans 
analizlerine tabi tutulmuş ve hedef gen bölgeleri dizilimleri elde edilmiştir. Elde edilen izolatların 
Dünya’daki diğer S. calcitrans izolatları ile çoklu hizalamaları yapılarak filogenetik analizleri 
gerçekleştirilmiştir.  
Bulgular: Nükleotid dizileri belirlenen izolatların moleküler karakterizasyonları, her iki gen bölgesi için 
iki farklı haplotipin (ERUStocal1 ve ERUStocal2) varlığını ortaya koymuş ve bu haplotiplerin GenBank 
veri tabanı kayıtları yapılmıştır (MZ285064-7). ERUStocal1 ve ERUStocal2’nin mt-COI gen bölgesi 
nükleotid kompozisyonlarına göre A + T içerikleri sırasıyla %72,3 ve %72,0 olarak tespit edilirken, CytB 
gen bölgesine göre bu oranlar sırasıyla %75,0 ve %75,2 olarak belirlenmiştir. Her iki gen bölgesine göre 
yapılan filogenetik analizler sonucunda elde edilen izolatların, çoğunluğunu Afrotropikal, Palearktik, 
Nearktik, Neotropikal ve Okyanusya zoocoğrafik bölgelerinden kaydedilen izolatların bulunduğu ana 
kümede yer aldığı görülmüştür.  
Sonuç: Bu çalışma ile S. calcitrans’ın mt-COI ve CytB gen bölgeleri yönünden moleküler 
karakterizasyonu yapılmış ve filogenetik yapılanmaları ortaya konmuştur. 
Anahtar Kelimeler: Filogenetik analiz, Kırşehir, moleküler karakterizasyon, Stomoxys calcitrans 
 
Bu çalışma, Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TYL-2019-
9522 kodlu yüksek lisans tez projesi olarak desteklenmiştir 
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P20.	
 

İshalli Çocuklarda Giardia intestinalis, Entamoeba histolytica, Cryptosporidum 
spp. Sıklığının Hızlı Tanı Testi ile Değerlendirilmesi 

 
Şeymanur ÜNLÜ EMIR, Fatma ESENKAYA TAŞBENT 

 
Necmettin Erbakan Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD, KONYA 

 
E-mail: fesentas@hotmail.com 

 
Amaç: Paraziter gastroenteritler dünya çapında, çocuklarda önemli bir morbidite ve mortalite 
nedenidir. Giardia intestinalis, Entamoeba histolytica ve Cryptosporidium spp. ishal, karın ağrısı, şişkinlik 
ve malabsorbsiyonun yaygın nedenlerindendir. Bu çalışmanın amacı akut gastroenterit bulgusu olan 
çocuklarda Giardia intestinalis, Entemoeba histolytica ve Cryptosporidium spp. sıklığının araştırılmasıdır.  
Yöntem: 1 Eylül 2021 - 1 Eylül 2023 tarihleri arasında akut gastroenterit bulguları ile Necmettin Erbakan 
Üniversitesi Tıp Fakültesi Hastanesine başvuran 0-18 yaş grubu hastaların immünokromatografik 
yöntemle çalışılmış hızlı test sonuçları retrospektif olarak incelenmiştir.  
Bulgular: İki yıllık süreçte 0-18 yaş grubunda gastroenterit nedeniyle gönderilen toplam 3346 gaita 
örneği çalışılmıştır. Örneklerden %3,79’unda (127) Entamoeba histolytica, %2’sinde (67) Cryptosporidium 
spp, %1.43 ‘ünde (48) Giardia intestinalis pozitifliği tespit edilmiştir. Örneklerin %7,23’ünde (242 örnek) 
her üç patojenden en az biri pozitif olarak raporlanmıştır. Üç örnekte Entamoeba histolytica ve 
Cryptosporidium spp. birlikteliği, bir örnekte Giardia intestinalis ve Cryptosporidium spp. pozitifliği, bir 
örnekte ise Giardia intestinalis ve Entamoeba histolytica pozitifliği izlenmiştir.  
Sonuç: Gastroenteritler çocukluk çağının önemli hastalıklarından biridir. Çocukluk yaş grubunda 
Cryptosporidium spp. ve Giardia intestinalis önemli gastroenterit etkenlerindendir. Yalnızca direkt 
mikroskobik bakıya dayalı tanılarda özellikle örnek akışı yoğun laboratuvarlarda bu etkenler tanıda 
atlanabilmekte ve yanlış negatif olarak değerlendirilebilmektedir. Hızlı tanı testlerinin, kolay çalışılması 
ve kısa sürede sonuç vermesi nedeniyle rutin laboratuvarlarda tanıya katkı sağlayacağı 
düşünülmektedir. 
Anahtar Kelimeler: Gastroenterit, Entamoeba histolytica, Giardia intestinalis, Cryptosporidium 
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P21.	
 

Gelişme Geriliği Bulunan Çocuklarda Dışkıda Nativ-Lugol, Hızlı Tanı Testleri ve 
Selofan Band Yöntemi ile Parazit Taraması 

 
Tuğba KAYA1, Gülnaz ÇULHA1, Necati ÖZPINAR2, Çiğdem EL3, Kemal BALIKÇI3 

 
1Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp Fakültesi Parazitoloji AD, HATAY; 2Sağlık Bilimleri Fakültesi AYAY AD, 

HATAY; 3Tıp Fakültesi Çocuk Sağlığı ve Hastalıkları AD, HATAY 

 
E-mail: tugbakaya42@yahoo.com 

 
Amaç: Bir çocuğun gelişimsel dönüm noktalarına zamanında ulaşamadığında ortaya çıkan fiziksel ve 
zihinsel gelişme geriliğinin nedensel etkenlerinden biride bağırsak parazitleridir. Çalışmada; Hatay 
Mustafa Kemal Üniversite hastanesine başvuran ve gelişme geriliği tanısı alan çocuklarda bağırsak 
parazitinin araştırılması amaçlanmıştır.  
Yöntem: Hatay Mustafa Kemal Üniversitesi Tıp Fakültesi Çocuk Sağlığı ve Hastalıkları polikliniğine 
başvuran 0-15 yaş arası gelişme geriliği tanısı alan 56 çocukdan gaita ve selofan band örneği alındı. 
Parazit enfeksiyonlarının tanısı için gaita örnekleri native-lugol, asit fast ve trikrom boyama yöntemi ve 
Cryptosporodium parvum, Giardia intestinalis ve Entamoeba histolytica/dispar için hazırlanmış ticari hızlı 
tanı testleri kullanılarak belirlendi. Alınan selofan band örnekleri Enterobius vermicularis varlığı 
açısından değerlendirildi.  
Bulgular: Gelişme geriliği tanısı alan 56 çocuğun %30,36’sında parazit tanımlandı. Gaita örneklerinin 
ikisinde (%3,57) Giardia intestinalis, ikisinde (%3,57) Strongyloides stercoralis, 10’unda (%17,86) Blastocystis 
hominis; selofan band örneklerinin üçünde (%5,36) Enterobius vermicularis saptandı. Giardia intestinalis 
saptanan örneklerin ikisinde hızlı tanı kitlerinde de pozitif band elde edildi.  
Sonuç: Çalışmada, gelişme geriliği bulunan çocuklarda bağırsak parazitlerinin daha geniş bir kitlede 
araştırılması ve bu hasta gruplarında paraziter kontrolün göz ardı edilmemesi gerektiği sonucuna 
varıldı. 
Anahtar Kelimeler: Gelişme geriliği, Bağırsak parazitleri, Hatay 
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P22.	
2015-2023 Yılları Arasında Bir Üniversite Hastanesinde Enterobius vermicularis 

Olgularının Epidemiyolojik Olarak Değerlendirilmesi 
 

Önder AKKAŞ, Barış GÜLHAN, Bülent DABANLIOĞLU, Sümeyye AKYÜZ, Selahattin ÇELEBİ 
 

Erzincan Binali Yıldırım Üniversitesi Tıp Fakültesi Tıbbi Mikrobiyoloji AD, ERZİNCAN 

 
E-mail: onderakkas77@hotmail.com 

 
Amaç: Enterobius vermicularis monoksen ve sadece insanlarda hastalık tablosu oluşturan bir nematoddur. Dişi 
E.vermicularis perianal bölgeye yumurtalarını bıraktığından tanı için en sık pratik bir yöntem olan selofan bant 
yöntemi kullanılmaktadır. Gaita mikroskobisinde ise çok daha az görülmektedir. Çalışmamızda 2015 yılı başından 
2023 yılı ortasına kadar Enterobius vermicularis şüphesi ile hastanemize başvuran bireylerde selofan bant yöntemi ile 
tespit edilen parazitin yıllara göre dağılımı incelenmiştir. Ayrıca COVID-19 pandemisinin parazitin görülme sıklığı 
üzerine etkisi de irdelenmiştir.  
Yöntem: Enterobiosis ön tanısı ile hastanemize başvuran bireylerde selofan bant yöntemiyle parazitin yumurtaları 
araştırıldı. Çalışmada tanı için selofan bant yönteminin daha kolay ve pratik uygulanmasını sağlayan kıl kurdu tanı 
seti (Oksiyuro bant) (Oytaş ltd.Şti. Ankara) kullanıldı. Bunun için hastalara şekil 1’de sunulan bu setler verildi. 
Hastalara sabah erken saatte kalkar kalkmaz tuvalete gitmeden veya duş almadan önce perianal bölgeden nasıl 
örnek almaları gerektiği anlatıldı. Lamın üzerinden kaldırılan selofan bant yapışkan kısmı dışarıda kalacak şekilde 
makat bölgesine daha iyi temas sağlayan V şeklinde plastik aparatın etrafından dolanarak makat bölgesinden örnek 
alındı ve selofan bant lamın üzerine yapıştırılıp laboratuvara ulaştırıldı. Parazitin yıllara göre dağılımı irdelenerek, 
geçtiğimiz pandemi döneminin de etkisi incelendi.  
Bulgular: 2015-2023 yılları arasında toplam 5888 selofan bant örneği laboratuvarımıza gönderilmiştir. Gelen 
örneklerin 160 (%2,7)’ında Enterobius vermicularis yumurtaları tespit edilmiştir (Şekil 2). Pozitif olguların 75 (%47)’i 
erkek, 85 (%53)’i ise kadın idi. Erkeklerde yaş dağılımı 5-65 arası olup ortalama 14,88 ve kadınlarda ise yaş dağılımı 
3-49 arası olup ortalama 14,55 olarak bulunmuştur. Bir hastada selofan bant yöntemiyle yapılan incelemede Taenia 
saginata yumurtası görülmüştür. Laboratuvara başvuran hastaların farklı polikliniklerden geldiği saptanmıştır.  
Sonuç: %2,7’lik görülme oranı göz önünde bulundurulduğunda bölgemizde Enterobiosis’in hala önemli bir halk 
sağlığı sorunu olduğu tespit edilmiştir. Ayrıca dikkat çeken bir husus ta 2020-2021 ve 2022 yıllarında pandemi 
etkisiyle halkın kalabalık ortamlardan uzak kalması ve COVID-19 hastaları dışındaki diğer hastaların hastaneye 
müracaatlarındaki azalma nedeniyle son yıllarda Enterobiosis daha az sıklıkla görülmüştür. 
Anahtar Kelimeler: Enterobius vermicularis, Pandemi, Selofan bant 
 

 

Şekiller  
1. Kıl kurdu tanı seti;  
2. Selofan bantta E. vermicularis 
yumurtaları 
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P23.	
Culex pipiens Linnaeus 1758 Larvalarına Karşı At Kestanesi (Aesculus 

Hippocastanum) Yaprak Ekstresinden Sentezlenen Gümüş Nanopartiküllerinin 
Larvisit Etkinliğinin Araştırılması 

 
Faruk KARABULUT1, Fatih Doğan KOCA2, Zuhal ÖNDER1 

 
Erciyes Üniversitesi Veteriner Fakültesi, 1Parazitoloji AD; 2Su Ürünleri ve Hastalıkları AD, KAYSERİ 

 
E-mail: farukf1664@gmail.com 

 

Amaç: Bu çalışmada Kuzey Ev Sineği olarak bilinen ve başta Batı Nil Virusu olmak üzere birçok viral, 
bakteriyel ve paraziter etkenin primer vektörü olan Culex pipiens’e karşı biyoteknolojik mücadele noktasında 
yenilikçi bir yaklaşım olarak biyolojik ve yeşil sentez temelinde at kestanesi bitkisinin yaprak ekstresinden 
sentezlenen gümüş nanopartiküllerinin (Ag NPs) larvisit etkinliklerinin ortaya konulması amaçlanmıştır. 
Yöntem: Çalışma kapsamında C. pipiens ergin dönem örnekleri Anabilim Dalında yürütülen önceki proje 
çalışmaları kapsamında ilgili türün yaygın olduğu belirlenen Kayseri ilinin Develi ilçesindeki uygun su 
alanlarından toplanmıştır. Toplanan C. pipiens örnekleri laboratuvar ortamına taşındıktan sonra, morfolojik 
tür teşhisleri ve denemelerde kullanılacak larval dönemlerin eldesi için dişi sinekler teker teker 
insektaryumda üzeri sivrisinek tülleriyle kapatılmış kâğıt bardaklardan oluşan yumurtlatma kaplarına 
alınarak yumurtlamaları ve larval gelişimleri sağlanmıştır. At kestanesi bitkisi (Aesculus hippocastanum)’nin 
yaprakları Erciyes Üniversitesi kampüsünden toplanmıştır. Aesculus hippocastanum’un bitkisinin yaprak 
özütü ile gümüş nanopartiküllerin (AgNP) biyosentezi gerçekleştirilerek UV-Vis spektrumu, Fourier 
Dönüşümü Kızılötesi Spektroskopisi (FTIR), Taramalı Elektron Mikroskopisi (SEM), Dinamik Işık Saçılma 
(DLS) ve X-ışını Kırınımı (XRD) analizleri ile karakterizasyonu yapılmıştır. Larvasidal denemeler 200’er ml 
su içerisinde 20’şer C. pipiens 4. dönem larvası bulunan treylere AgNPs’ler, 1 ppm, 2 ppm, 4 ppm, 8 ppm ve 
16 ppm şeklinde uygulanmıştır. Tüm konsantrasyonlar 3 tekrarlı olarak yapılmıştır. Eş zamanlı olarak kontrol 
gruplarına (gümüş nitrat ve distile su) da aynı sayıda larva bırakılmıştır. Yüksek dozlarda partiküllerin 
kümelenmesini engellemek için, tüm AgNps solüsyonları uygulama öncesi 5 dk sonikasyona tabii 
tutulmuştur. 
Bulgular: Karakterizasyonu yapılan AgNP’lerin karakteristik ışık emme noktası ve zeta yükü sırasıyla ~481 
nm ve -20 mV’de belirlenmiştir. XRD analizi ile gözlenen piklerle Ag NP’lerin sentezi doğrulanmıştır (JCPDS 
(file no: 89-3722). SEM ve STEM görüntülerine göre NP’ler yaklaşık 50 nm boyutunda, küresel yapıda ve 
kümelenme eğilimindedir. At kestanesi yaprak ekstresinden sentezlenen AgNP’lerin düşük dozlarda yüksek 
larvisit etki gösterdiği belirlenmiştir. Ayrıca at kestanesi AgNP’lerinin hedef dışı organizmalara ilgili 
konsantrasyonlarda toksik veya öldürücü etki göstermediği tespit edilmiştir. 
Sonuç: Erciyes Üniversitesi Bilimsel Araştırma Projeleri Koordinasyon Birimi tarafından TYL-2021-11455 
kodlu proje ile desteklenen bu çalışma ile, at kestanesi yaprak özütünden elde edilen gümüş 
nanopartiküllerin C. pipiens larvalarının etkinliği üzerine ilk veriler elde edilmiştir. At kestanesi yaprak 
özütünden elde edilen gümüş nanopartiküllerin C. pipiens larvalarına karşı biyoteknolojik mücadele 
noktasında etkin ve güvenilir bir şekilde kullanılabileceği görülmüştür.  
Anahtar kelimeler: At kestanesi, Culex pipiens, gümüş nanopartikül, larvisit etkinliği 
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P24.	
Sığır İşletmelerinde, Buzağı Karasinek Enfestasyonlarına Karşı Esansiyel Yağ 

Kombinasyonyonlarının Repellent Etkinliğinin Araştırılması 
 

Suna Aslı ZENGİN1, Levent AYDIN2, İ. Ayça ÖZSOY2, İbrahim İsmet TÜRKMEN3 
 

 
1Arion İlaç ve Sanayi Tic. A.Ş.İSTANBUL; Bursa Uludağ Üniversitesi Veteriner Fakültesi, 2Parazitoloji AD; 

3Hayvan Besleme ve Beslenme Hastalıkları AD, BURSA 

 
E-mail: laydin@uludag.edu.tr 

 
Amaç: Son yıllarda ilaç kullanımında katkı-kalıntı ve toksisite olgularından dolayı sentetik kimyasal 
kullanımı yerine organik ilaç ve benzerlerinin kullanımı ile antiparaziter tedavide biyolojik kontrol 
yöntemleri öne çıkmaktadır. Özellikle Sığır işletmelerinde çevre amaçlı antiparaziter kullanımı veya sinek 
cezbedici (Thiametoxam vb) ilaçların kullanımı işletmelerde sinek enfestasyonlarına sınırlı bir güvenlik 
sağlamaktadır. Son yıllarda artan Anaplasmosis, Morexallasis vb. vakalar hayvan sağlığı ve verimini ciddi 
olarak olumsuz etkilemektedir. Bu nedenle Ar-Ge çalışmaları ile Üniversite – Sanayi ortaklığı ile sinek 
enfestasyonlarına karşı etkinlik ve biyogüvenlik açısından ön çalışmalarla belirlenmiş farklı esansiyel yağ 
bileşikleri, içerik tayinleri yapılarak etik kurul izni ile projelendirilmiştir. 
Yöntem: Farklı ön çalışmalarla Kekik, defne, lavanta, okaliptüs, limon otu gibi ülkemizin endemik 
bitkilerinden elde edilen esansiyel yağları içeren formüllerin geliştirilmesine dayalı bu AR-GE çalışmalarında, 
etkili bileşik (Yağlı preparat) belirlenmiştir. Sinek enfestasyonunun etkili olduğu Agustos-Eylül aylarında 
Bandırma’da bir çiftlikte 10gün-2 aylık buzağılar yedişerli ayrı padoklarda 3 gruba ayrılmış dijital Nikon 
kamera sistemi ile sabah, öğlen ve akşam üstü buzağıların baş, vücut ve bacak kısımlarında konan sinekler 
kayda alınmıştır. Birinci gruba 3 gün ara ile 2 uygulama 25’er cc boynuz arasında kuyruk sokumuna kadar 
sırt çizgisi boyunca uygulama yapılmış, İkinci gruba 3 gün ara ile 50’şer cc bileşik uygulanmış ve 3. grup 
tedavisiz kontrol bırakılmıştır. Tedavi sonrası ilk 10 gün 2 gün ara ile daha sonra 1 hafta ara ile 50 gün takip 
edilmiştir.  Elde edilen sonuçlar istatistiki olarak değerlendirilmiştir. 
Bulgular: Kontrol grubunda 50 gün boyunca sinek enfestasyonları artan bir şekilde devam ederken birinci 
(25cc, 3 gün ara x2kez) grupta 24. Günde sinek enfestasyonları başlamış 50. gün sonunda %67’lik bir etkinlik 
bulunmuştur. İkinci (50cc, 3 gün ara x 2kez) grupta %90’lık bir etki saptanmış 40. Güne kadar hayvanlarda 
sinek enfestasyonu tespit edilmemiştir. Bileşikten kaynaklı herhangi bir yan etki görülmemiştir. Proje devam 
etmektedir. 
Anahtar kelimeler: Sinek, Buzağı, Esansiyel Yağ, Repellent 
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P25.	
Erbaa İlçe Devlet Hastanesi Dermatoloji Polikliniğine Başvuran Skabies ve 

Pedikülozis Tanılı Hastaların Sıklığı 
 

Nezahat KOŞAR1, Nagihan SENİRGET2, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN3 
 
1Erbaa Devlet Hastanesi, Tıbbi Mikrobiyoloji Bölümü, TOKAT; 2Ankara Atatürk Sanatoryum Eğitim ve Araştırma 

Hastanesi, Dermatoloji Bölümü, ANKARA; 3TOBB Ekonomi ve Teknoloji Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi 
Mikrobiyoloji AD, ANKARA 

 
E-mail: nezahatkosar@hotmail.com 

 

Amaç: Skabies (uyuz hastalığı) ve pedikülozis capitis (saç bitlenmesi) derinin kaşıntılı paraziter 
dermatozlarıdır. Olguların son yıllarda giderek artması ciddi bir halk sağlığı sorunu oluşturmaktadır. 
Bu doğrultuda çalışmamızda Erbaa Devlet Hastanesi dermatoloji polikliniğine başvuran skabies ve 
pedikülozis capitis tanılı hastaların geriye dönük demografik özelliklerinin araştırılması ve 
epidemiyolojik olarak incelenmesi amaçlanmıştır. 
Yöntem: Çalışmaya Aralık 2021 ile Haziran 2023 tarihleri arasında Erbaa merkez, köyleri ve çevre 
ilçelerden Dermatoloji polikliniğine başvuran pozitif olgular dahil edilmiştir. Veriler retrospektif 
isimsiz şekilde hastane Sisoft veri tabanından elde edilmiştir. Hastalar cinsiyet, yaş grubu, başvuru 
dönemi ve yılına göre değerlendirilmiştir.  
Bulgular: Belirlenen tarihlerde polikliniğe başvuran toplam 21.244 hastanın 1.928’ine skabies, 15’ine 
pedikülozis capitis tanısı konulmuştur. Skabies sıklığı için yıllar içinde kadınlar ve erkekler arasında 
anlamlı bir fark bulunamamıştır (p= 0.186). 2021 yılında skabies tanısı konan hastaların %53’ü, 2022 
yılında %45.5’i ve 2023 yılında ise %44.3’ü kadın hastalardan oluşmaktadır. 2021 yılında skabies tanılı 
erkek hasta oranı 2022 yılında %47’den %54.5’e anlamlı bir yükselme göstermiştir. Uyuz hastalarının 
yaş ortalamaları yıllara göre %30.8, %33.8 ve %29.7 olarak hesaplanmıştır. Kadın hastaların yıllar 
içerisinde yaş ortalamaları arasında anlamlı fark bulunmazken, erkek hastaların yaş ortalamasında 
anlamlı değişim tespit edilmiştir (sırasıyla p= 0.066, p= 0.025). 2023 yılı erkek hastaların yaş ortalaması, 
2022 yılına göre düşük bulunmuştur (p= 0.020). Skabies görülme sıklığı yaş grupları ile 
karşılaştırıldığında; her yıl için en yüksek 15 yaş ile 44 yaş arasındaki hastalarda izlenmiştir. Skabies 
için hasta başvuru sıklığı en fazla 2022 yılının dördüncü çeyreğinde izlenmiştir. Pedikülozis capitis 
tanısı alanların yaş ortalaması 15,9 olarak hesaplanmış olup tamamının kadın olduğu izlenmiştir. Bu 
hastalar en sık 2023 Şubat ayında hastaneye başvurmuşlardır.  
Sonuç: Skabies ve pedilülozis capitis paraziter enfestasyonları ilçemiz ve ülkemizde bir halk sağlığı 
sorunu olarak devam etmektedir. Tarama programları ve epidemiyolojik çalışmalarla önceden önlem 
alınarak olası salgınların önüne geçilebilir. Çalışmamız bölge verileriyle ülkemiz epidemiyolojisine 
katkıda bulunmuştur. 
Anahtar Kelimeler: Skabies, pedikülozis, epidemiyoloji, Erbaa. 
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P26.	
Tokat’ın Erbaa İlçesinde Doğurganlık Çağındaki Kadınlarda Toksoplazmozis 

Seroprevalansı 
 

Nuriye YALÇIN ÇOLAK1, Nezahat KOŞAR2, Ayşegül TAYLAN ÖZKAN3 
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Hastanesi, Mikrobiyoloji Bölümü, TOKAT; 3TOBB Ekonomi ve Teknoloji Üniversitesi Tıp Fakültesi, Tıbbi 

Mikrobiyoloji AD, ANKARA 
 

E-mail: drnuriye1110@gmail.com 
 

Amaç: Toksoplazmoz, dünyada yaygın görülen zoonotik bir enfeksiyondur. Etken zorunlu hücre içi 
paraziti olan Toxoplasma gondii, insanlar dahil tüm sıcakkanlı memelileri etkiler. Dünya nüfusunun 
yaklaşık %30’unun enfekte olduğu düşünülmektedir. Bulaş çoğunlukla oral (infeksiyöz ookistlerin 
yutulması, doku kistlerinin bulunduğu kontamine etli besinlerin tüketimi) yolla olmakla birlikte, 
transplasental ve infekte donörden kan/organ transplantasyonu ile de bulaş söz konusudur. Hastalık 
sağlıklı kişilerde büyük oranda asemptomatik veya hafif nonspesifik semptomlarla atlatılırken, yeni 
doğanlarda ve immunsüpresif kişilerde ciddi enfeksiyonlara hatta ölüme neden olabilir. Gebelikte 
primer akut enfeksiyon olarak geçirildiğinde konjenital enfeksiyon gelişme riski %20 ile %50 
arasındadır ve hastalığın hangi trimesterde geçirildiği ile yakından ilgilidir. Konjenital toksoplazmozis 
asemptomatik seyir, ölü doğum, hidrosefali, mikrosefali, ensefalit, epilepsi intrauterin gelişme geriliği, 
koryoretinit, mental gerilik gibi çeşitli klinik bulgularla kendini gösterebilmektedir. Uygun tanı ve 
tedavi ile konjenital toksoplazmoz ve komplikasyonlarını azaltmak mümkündür. Enfekte gebelerde 
spiramisin tedavisinin enfeksiyon geçişini %50-60 oranında azalttığı bildirilmiştir. Biz bu çalışmamızda 
bölgemizde yaşayan doğurganlık çağındaki kadınlarda toksoplazma seropozitifliğini araştırarak 
duyarlı popülasyon sıklığını belirlemeyi amaçladık. 
Yöntem: Çalışmada Erbaa Devlet Hastanesine 2019 Ocak -2023 Eylül tarihleri arasında başvuran 18 yaş 
ve üzeri kadın hastaların anti-Toksoplasma IgM ve IgG antikor test sonuçları anonimleştirilerek 
retrospektif olarak incelenmiş, tekrarlayan sonuçlar çalışmaya alınmamıştır. Testler Kemilüminesans 
İmmunoassay yöntemi ile çalışılmıştır.  
Bulgular: Çalışmaya alınan kadınların yaş ortalaması 28,11 ± 5,64 (min:18 - max 58) olarak bulunmuştur. 
Toplam 2.753 anti-Toksoplasma IgG ve 2.939 anti-Toksoplasma IgM sonucuna ulaşılmıştır. anti-
Toksoplasma IgG pozitifliği %19.7 (n:543), anti-Toksoplasma IgM pozitifliği ise %0.2 olarak bulunmuştur. 
Sonuç: Bölgemizdeki antitoksoplazma seroprevalansı ülkemizde yapılan diğer çalışmalara göre 
nispeten daha düşük bulunmuştur. Bu nedenle bölgemizde risk grubunda ve gebelerde akut 
toksoplazmoz akılda bulundurulmalıdır. Özellikle gebelerin serolojik taranması konjenital 
toksoplazmozun tanı ve takibinde yaşanan sorunların en aza indirilmesini sağlayacaktır. 
Anahtar Kelimeler: Toxoplasma gondii, konjenital toksoplazmozis, seroprevalans, Erbaa. 
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P27.	

 

Providing Better Understanding of Climate and Environmental 
Drivers of Sand Fly Borne Diseases – The CLIMOS Project 
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Over the last two decades, four successive research consortia (EDEN, EDENext, VBORNET, and 
VectorNet) aimed at improving knowledge, surveillance, and control of vector-borne diseases in Europe 
and neighbouring countries. Among these, phlebotomine sand fly-borne diseases including 
leishmaniasis and phleboviruses represent an important public health and veterinary concern.  
CLIMOS - Climate Monitoring and Decision Support Framework for Sand Fly-borne Diseases Detection 
and Mitigation with Cost-benefit and Climate-policy Measures (http://www.climos-project.eu) – 
including 29 partners across 16 countries, aims to complement and build on previous efforts, bringing 
together researchers, health-care and veterinary practitioners, technology platform designers and at-
risk communities, to conduct innovative and applied research seeking to better prepare for current and 
future impacts of climate and environmental changes on human and animal health, using sand flies and 
the diseases they transmit as a model system. In Turkey, Ege University, Hacettepe University and 
Ministry of Health, General Directorate of Public Health are the partners of this Consortium.  
Specifically, CLIMOS aims to empirically characterise the climatic, environmental, demographic, and 
epidemiologic characteristics associated with longitudinal datasets on sand fly presence and abundance 
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and animal infection rates at different geographical scales across Europe and neighbouring countries. 
These data acquired by surveillance networks in 10 European and neighboring countries (Austria, 
Croatia, Czech Republic, France, Germany, Italy, Israel, Portugal, Spain, Turkey), will feed into 
epidemiological-climatic predictive mathematical models of realistic human-induced climatic changes 
scenarios to help develop an early warning system of infection and disease designed with the input of 
partner public health ministries for public use. The project will develop novel technologies to monitor 
and mitigate human-sand fly contact.  
Keywords: Big Data; Copernicus; Leishmania; Phlebotomine Sand Flies; Phlebovirus 
 
The CLIMOS consortium is co-funded by the European Commission grant 101057690 and UKRI grants 
10038150 and 10039289. The six Horizon Europe projects, BlueAdapt, CATALYSE, CLIMOS, HIGH 
Horizons, IDAlert, and TRIGGER, form the climate change and health clust 
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P28.	
Klinik Ön Tanıları ile Leishmaniasis Olgularının Histopatolojik 

Değerlendirilmesi 
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Giriş: Leishmaniasis, Trypanosomatidae familyasından 20’den fazla türü bulunan Leishmania parazitinin 
etken olduğu hastalığın genel adıdır1–3. Leishmania zorunlu hücre içi yaşam gösteren bir mikroorganizmadır 
ve dişi kum sineği vektörü aracılığıyla kanla bulaşır3. Oluşturduğu enfeksiyonun vücuttaki dağılımına göre 
visseral (VL), kutanöz (KL) ve daha az sıklıkla görülen mukokutanöz (MKL) leishmaniasis olmak üzere üçe 
ayrılır3. VL asemptomatik seyirden ölümle sonuçlanabilecek kadar ciddi enfeksiyona neden olabilir. 
Dünyada sıtmadan sonra en sık ölüme neden olan parazit olduğu belirtilmektedir4. KL ve MKL, VL’den 
farklı olarak lokal hastalık oluşturur ve ölümcül hastalığa neden olmaz. Ancak KL ve MKL klinik ve bazen 
de histopatolojik özellikleriyle malignitelerle karışabilir3,5. Ayrıca tüm leishmaniasis varyasyonları hücre içi 
paraziter bir enfeksiyon oluşturduğu için immün sistemi baskılanmış veya immün yetersizliği olan 
(transplant hastaları, kanser hastaları, HIV veya primer immün yetmezliği olan hastalar, vs.) kişilerde ciddi 
enfeksiyonlara neden olabilirler1,5,6. Leishmaniasisin tümörü taklit eden bulguları nedeniyle yanlış tanı-
tedavi, gereksiz cerrahi işlem ve leishmaniasis enfeksiyonunun gecikmiş tedavisi de söz konusu olabilir6. 
Ayrıca leishmaniasisin kronik enfeksiyon yaparak dolaylı ya da direkt malignite gelişimine katkısı 
düşünülmekte ve bu konuyla ilgili çalışmalar yapılmaktadır3,6,7.  
Özellikle yoksulluk, kötü beslenme, barınma sorunlarıyla ilgili olan hastalık, savaşlar ve savaşlara bağlı 
büyük göçlerin yarattığı sağlıksız yaşam ortamları nedeniyle yükseliştedir. Özellikle son yıllarda büyük göç 
alan Türkiye gibi ülkelerde görülme sıklığı artmaktadır1. Dolayısıyla patoloji rutinimizde özellikle ön tanısı 
tümör şüpheli leishmaniasis olgularıyla daha fazla karşılaşmaktayız. Yanlış tedavi ve/veya tedavi 
gecikmelerinin önlenmesi için leishmaniasisin ayırıcı tanıda ele alınması ve histopatolojik özelliklerinin iyi 
bilinmesi büyük önem taşımaktadır. Burada 13 leishmaniasis olgumuz üzerinden klinik ön tanıları, ayırıcı 
tanıları ve histopatolojik değerlendirmeyi tartışmak istedik.  
Yöntem: 2013-2022 yılları arasında merkezimize (Acıbadem Merkez Patoloji Laboratuvarı) farklı il ve 
lokasyondan gönderilen ve patolojik değerlendirme sonrası Leishmaniasis tanısı alan 13 olguyu çalışma 
grubumuza aldık. 12 olgu deri biyopsi materyali, 1 olgu Kemik iliği aspirasyonuydu. Biyopsi materyalleri 
%10 nötr tamponlu formalin çözeltisi ile fikse edildi. Parafin blokları Tissue-Tek Vip® 6 AI cihazı (Sakura 
Finetek Japonya Co., Ltd., Tokyo, Japonya) ile hazırlandı. Tüm bloklardan 3 µm kalınlığında kesitler yapıldı 
ve bir Shandon Gemini Stainer kullanılarak hematoksilin ve eozin (H&E) ile boyandı8. Ayrıca tüm olgulara 
Giemsa, bazı olgulara EZN ve PAS özel histokimyasal boyaması yapıldı. Deri biyopsi preparatları 
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dermatopatolog ve hematopatog, kemik iliği yayması hematopatolog tarafından değerlendirildi ve 
raporlandı. 
Bulgular: 2 ile 75 yaş arasındaki olguların bir kısmı İstanbul dışında yaşıyordu. Deri lezyonlarında ön 
tanılarda deri kanserleri, dermatozlar ve deri enfeksiyonları varken, kemik iliği aspirasyonu örneği alınan 2 
yaşındaki kız çocuğunun klinik ön tanısı lösemiydi. 
Histopatolojik değerlendirme sonrası 12 deri biyopsisinin 5’nde histiositlerin sitoplazmalarında Giemsa ile 
boyanan amastigot formunda Leishmania paraziti görülerek olgulara doğrudan ‘Kutanöz Leishmaniasis’ 
tanısı konmuştu. Yedi olguda leishmaniasis yönünde kuvvetli şüphe (LYKŞ) vardı ve olguların 
mikrobiyolojik değerlendirilmesi de istenerek deskriptif tanılar verilmişti. Kemik iliği yaymasında 
histiositlerin sitoplazmasında amastigotlar görülerek ‘Leishmaniasis, Hemofagositik sendrom’ tanısı 
konmuştu. Onüç olgunun klinik ön tanıları, histopatolojik özellikleri ve tanıları Tablo 1‘de özetlenmiştir. 

 

Tablo 1. Olguların klinik ön tanıları, histopatolojik özellikleri ve patolojik tanıları 

Olgu Yaş Seks Ön tanı Histopatolojik özellikleri Patolojik Tanı 
1 75 K SCC, BCC NGD KL 
2 29 E Keratoakantom NGD KL 
3 71 E SCC, BCC, KL, DLE Prolifere, kronik inflame 

epidermis, leishmania 
organizmalarını düşündüren 
yapılar 

LYKŞ 

4 35 E Drancunculosiz, Filariazis, 
Scrofuloderma, 
Nocardiazis, Brasillien 
Leishmaniasis 

Dermiste yoğun plasmosit ve 
histiositlerden zengin mikst 
iltihabi infiltrasyon, nekroz 
içeren granülom 

LYKŞ 

5 25 E Juvenil Xhantogranülom, 
Leishmaniasis 

Dermiste diffüz plasmosit ve 
histiositlerden zengin mikst 
iltihabi infiltrasyon 

LYKŞ 

6 43 E DEK Mikroabseler içeren 
granülomatöz inflamasyon 

LYKŞ 

7 25 E Derin mikoz, Atipik Tbc, 
Leishmaniasis 

Dermiste histiositlerden 
zengin diffüz infiltrasyon 

LYKŞ 

8 72 K Leishmaniasis Dermiste histiositlerden 
zengin diffüz infiltrasyon 

KL 

9 59 K DLE, Sarkoidoz, Lupus 
Vulgaris, Leishmaniasis 

Dermiste histiositlerden 
zengin diffüz infiltrasyon 

LYKŞ 

10 57 E DEK Dermiste histiositlerden 
zengin diffüz infiltrasyon 

KL 

11 30 E DEK, Dermatofibrom. Spongiotik dermatit LYKŞ 
12 25 E Tbc, DLE, Sarkoidoz, 

Leishmaniasis 
Süpüratif Nekrotik 
inflamasyon 

KL 

13 2 K Lösemi, Hemofagositik 
lenfohistiyositozis 

Leishmania parazitleri içeren 
histiositler 

VL, 
Hemofagositik 
Sendrom 

SCC: Skuamöz hücreli karsinom, BCC: Bazal hücreli karsinom, DLE: Diskoid lupus eritematozis, NGD: Nekrotizan 
granülomatöz dermatit, KL: Kutanöz leishmaniasis, LYKŞ: Leishmaniasis yönünde kuvvetle şüpheli, Tbc: Tüberküloz, DEK: 

Deri eki tümörü 
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Sonuç: Bu olgu serisinde özellikle klinik tanısı tümör olarak gönderilen 7 olgunun 4’ünde patolojik 
değerlendirmede hücre içi parazit ve 3’ünde KYLŞ içeren patolojik bulgular saptandı. En sorunlu alan 
özellikle leishmaniasisin histopatolojik özelliklerine aşina olmayan patologların önüne klinik ön tanıları 
leishmaniasisten tamamen farklı doku örneklerinin gelmesidir. Dermiste histiositlerden zengin yoğun 
inflamasyonlarda ayırıcı tanıda leishmaniasis enfeksiyonu mutlaka akla gelmeli ve parazitin hücre içi 
formu saptanmaya çalışılmalıdır.  
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